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V-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 364

V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few se-
quences were removed because they were too short to be infor-
mative (especially in Nef), had many stop codons or a strange
segment of amino acids. As with the other alignments in this
compendium, they are intended to display the usual genetic
variation of the world-wide HIV epidemic in a compact form.
They are annotated in more detail than the complete genome
nucleotide alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 316
membrane binding Gag 1-30 316
nuclear localization Gag 11-35 316
nuclear localization Gag 106-116 316
phosphorylation site Gag 112 316
p17 end Gag 132 316
p24 start Gag 133 316
CyPA binding Gag 205-241 318
major homology region Gag 285-304 318
p24 end Gag 364 320
p2 start Gag 365 320
p2 end Gag 377 320
p7 start Gag 378 320
Zn motif Gag 392-404 320
Zn motif Gag 413-425 320
p7 end Gag 432 320
p1 start Gag 433 320
p1 end Gag 448 320
p6 start Gag 449 320
Vpr binding Gag 455-460 322
Vpr binding Gag 489-494 322
p6 end, Gag end Gag 501 322
Gag-Pol TF start Pol 1 324
Gag-Pol TF end Pol 56 324
protease start Pol 57 324
protease end Pol 155 326
p66, p51 RT start Pol 156 326
M41L Pol 196 326
D67N Pol 222 326
K70R Pol 225 326
D110 catalytic site Pol 265 326
polymerase motif Pol 337-342 328
T215Y Pol 370 328
K219Q Pol 374 328
p51 RT end Pol 595 330
p15 RNase H start Pol 596 330
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 332
p31 Integrase start Pol 716 332
p31 Integrase end Pol 1003 336
Pol end Pol 1003 336
Vif start Vif 1 338
Vif end Vif 192 340
Vpr start Vpr 1 342
oligomerization Vpr 2-43 342
amphipathic α-helix Vpr 16-34 342
H(S/N)RIG motifs Vpr 73-84 342
frameshift in HXB2 Vpr 72 342
Vpr end in HXB2 Vpr 79 342
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Vpr end Vpr 97 342
Tat start Tat 1 344
disulfide bonding Tat 22-37 344
NLS Tat 49-57 344
exon 1 end Tat 72 344
exon 2 start Tat 73 344
Tat end Tat 101 344
Rev start Rev 1 346
exon 1 end Rev 25 346
exon 2 start Rev 26 346
NLS Rev 34-49 346
Leu-rich effector domain Rev 75-83 346
Rev end Rev 116 346
Vpu start Vpu 1 348
transmembrane domain Vpu 1-27 348
cytoplasmic domain Vpu 28-82 348
α-helix Vpu 31-49 348
phos Vpu 53 348
phos Vpu 57 348
α-helix Vpu 59-72 348
Vpu end Vpu 83 348
Env start Env 1 350
signal peptide Env 30 350
gp120 start Env 31 350
glycosylation NVT Env 88-90 350
CD4 bind Env 124-127 350
V1 Env 131-156 350
glycosylation NDT Env 136-138 350
glycosylation NSS Env 141-143 352
glycosylation NCS Env 156-158 352
V2 Env 156-196 352
glycosylation NIS Env 160-162 352
glycosylation NDT Env 186-188 352
glycosylation NTS Env 197-199 352
glycosylation NKT Env 230-232 352
glycosylation NGT Env 234-236 352
glycosylation NVS Env 241-243 352
glycosylation NGS Env 262-264 352
glycosylation NFT Env 276-278 354
CD4 bind Env 279-282 354
glycosylation NTS Env 289-291 354
glycosylation NCT Env 295-297 354
V3 Env 296-331 354
glycosylation NNT Env 301-303 354
V3 tip Env 312-315 354
glycosylation NNT Env 339-341 354
glycosylation NKT Env 356-358 354
CD4 bind Env 365 354
CD4 bind Env 368 354
V4 Env 385-418 354
glycosylation NST Env 386-388 354
glycosylation NST Env 392-394 354
glycosylation NST Env 397-399 354
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Feature Protein Location Page

glycosylation NNT Env 406-408 354
CD4 bind Env 425 356
CD4 bind Env 427 356
CD4 bind Env 429 356
glycosylation NIT Env 448-450 356
CD4 bind Env 457 356
V5 Env 460-471 356
glycosylation NES Env 463-465 356
CD4 bind Env 474 356
fusion peptide Env 510-527 356
gp120 end Env 511 356
gp41 start Env 512 356
immunodominant region Env 588-607 358
glycosylation NAS Env 611-613 358
glycosylation NKS Env 616-618 358
glycosylation NHT Env 624-626 358
glycosylation NYT Env 637-639 358
glycosylation NGS Env 750-752 360
glycosylation NAT Env 816-818 360
gp41 end Env 857 362
Env end Env 857 362
Nef start Nef 1 364
myristoylation Nef 2-7 364
acidic cluster Nef 62-65 364
poly-P helix Nef 69-78 364
phos Nef 77 364
phos Nef 81 364
HXB2 premature Nef end Nef 124 364
normal Nef end Nef 207 366

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CY.06.CY171 FJ388950 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
A1.GE.99.99GEMZ011 DQ207944 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
A1.IT.02.60000 EU861977 All Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 All Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.08.PokA1Ru FJ864679 All Bychenko Unpublished
A1.RW.93.93RW037A AB287379 All Sakamoto Unpublished
A1.SE.95.SE8538 AF069669 All Carr, J.K. AIDS 13(14):1819-1826 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.99.99UGA07072 AF484478 All Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
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A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 All Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.99.BOL0122 AY037270 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
B.BR.05.BREPM1081 FJ195091 All Diaz, R.S. Virology 381(2):184-193 (2008)
B.CA.97.CANB3FULL AY779553 All Cali, L. ARHR 21(8):728-733 (2005)
B.CN.05.05CNHB_hp3 DQ990880 All Tan, J.-x. Chin Med J(Engl) 120(9); 831-3

(2007)
B.CO.01.PCM001 AY561236 All Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.06.CY165 FJ388947 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
B.DE.86.D31 U43096 All Kreutz, R. ARHR 8(9):1619-1629 (1992)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 All Vinner Unpublished
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.EC.89.EC003 AY173959 All Hierholzer, J. ARHR 18(18):1339-1350 (2002)
B.ES.07.X2231 EU786680 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

B.ES.09.P2149_3 GU362881 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
B.FR.92.92FR_BX08 AY713411 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
B.GA.88.OYI M26727 All Huet, T. AIDS 3(11):707-715 (1989)
B.GB.05.MM45d87_GN1 HM586211 All Turnbull, E.L. J Immunol 182(11):7131-7145

(2009)
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.IN.x.11807 EF694037 All Lakhashe, S. ARHR 24(1):92-99 (2008)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.JP.05.DR6538 AB287363 All Sakamoto Unpublished
B.KR.04.04KMH5 DQ295193 All Cho Unpublished
B.MM.99.mSTD101 AB097870 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 All Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.RU.04.04RU128005 AY682547 All Galkin, A.N. ARHR 22(11):1192-1197 (2006)
B.TH.00.00TH_C3198 AY945710 All Watanaveeradej, V. ARHR 22(8):801-7 (2006)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.TW.94.TWCYS AF086817 All Huang Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.09.N_2 GU733717 All Sahu, G.K. J Virol 84(16); 8348-52 (2010)
B.UY.01.01UYTRA1179 AY781127 All Vinoles, J. Am J Trop Med Hyg 72(4):495-500

(2005)
B.YE.02.02YE507 AY795904 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 DQ396398 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.04.04BR013 AY727522 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
C.BW.00.00BW07621 AF443088 All Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 All Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.05.CY040 FJ388901 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
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C.ES.07.X2118_2 EU884500 All Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 All Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 All Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 DQ369991 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 All Tatsumi Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 All Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.01.01CM_0009BBY AY371155 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 All Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho Unpublished
D.SN.90.SE365 AB485648 All Takekawa Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 All Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.99.99UGK09958 AF484499 All Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 All Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 All Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.ES.x.P1146 DQ979023 All Sierra Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 All Takekawa Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.97.CM53657 AF377956 All Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 All Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.04.178_15 FJ389363 All Yamaguchi, J. ARHR 25(4):469-473 (2009)
G.CN.06.sh52 HM067749 All Miao Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 All Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.01.01NGPL0669 DQ168576 All Carr Unpublished
G.PT.x.PT2695 AY612637 All Esteves Unpublished
G.SE.93.SE6165 AF061642 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 All Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ369991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484499
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ979023
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ389363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067749
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168576
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY612637
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
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Name Accession Proteins Author Reference

H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 All Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 All Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.07.07JSWX045 FJ441290 All Guo Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 All Sakamoto Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 All Thitithanyanont Unpublished
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AY444804 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 All Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AY371125 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
02_AG.CY.05.CY048 FJ388902 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 All Sakamoto Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Takekawa Unpublished
02_AG.NG.01.PL0710 DQ168577 All Carr Unpublished
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 All Laukkanen Unpublished
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 All Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.00.00US_MSC3083 AY444811 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 All Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 All Miao Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ441290
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371125
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388902
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168577
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444811
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
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31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 All Struck Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
DO.FR.08.RBF208 GQ351296 All Vessiere, A. AIDS 24(7); 1079-82 (2010)
O.BE.87.ANT70 L20587 All Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 All Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.96.96CMA102 AY169803 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 All Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 All Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.97.97US08692A AY169805 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.99.99USTWLA AY169814 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 All Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 All Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 All Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 All Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
P.CM.06.U14788 HQ179987 All Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 All Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.90.ANT U42720 All Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 All Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 All Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 All Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 All Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ351296
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU111555
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
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Gag start, p17 startnuclear localization nuclear localization p17 end p24 start

membrane binding phosphorylation site

B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKSKKKAQ.....QAAADTGHSNQ...............VSQ...NYPIVQNIQGQMVHQAI 147
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------I----R--A--------------R---L-----------LX-X---SA---Q--ME----AXK--X--IK--F-------------DV------X-----IK----QRT-.....-------N-GK...............---...-------A----IX-NL 147
A1.CY.06.CY171 -----------K--A--------------RI--L-------------------A---Q---E----A-K------K------------------R-----------I-----Q-T-.....-T-TG--S-SK...............---...-------A----T--P- 147
A1.ES.06.X2110 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------K---Q--IE----AI---T---K--F----V---------V------V-----I-K---QRT-.....-------N-GK...............---...-------A-------NL 147
A1.GE.99.99GEMZ011 ..---------Q--K--S-----------R---L-----------L--S----T---Q--ME----AFR--T-D-K-----I-V--------DV-------X--X-IX--X-QXX-.....--TTX-....................G--...-------A----I--SM 140
A1.IT.02.60000 ------I----K--A---X----------R---L-----------L-------------------SA-R-----FK----------------DV------------I-----Q-T-.....---TG--SRS-...............---...-------A-------SL 147
A1.KE.06.06KECst_001 ------L-R--K--A--------------RM--L-----------L--S----A---Q--IE----A-K--T---K--------------QLGVR-----------L-----Q-T-.....K------N-SK...............---...-------A----I--NL 147
A1.RU.08.PokA1Ru -----------K--A--------------R---L-----------L-----------Q-L-E----T-K-----VK------------------R-----------I-----Q-T-.....---TS--S..................C--...-------A-------S- 144
A1.RW.93.93RW037A --------R--K--T----Q-----R---R---L-----------L--S----A---Q--IE---SA-K--T---K--------------H-DV------------L-----QRT-.....-------N-ST...............--R...-------A----IY--V 147
A1.SE.95.SE8538 ..---------R--A--------------RM--L-------D---L--S----T---Q--I-----AFK--T---K---------W------DV---------L--I-K---Q-T-.....--V----S-SK...............--H...---V---A----I--NL 145
A1.TZ.01.A341 ..---------K--A--------------RM--L-----------L--S----K---Q--I----------T--------------------DV------------M----QQ-T-.....-------NNSK...............---...-------A----I--NL 145
A1.UA.01.01UADN139 ..---------K--A--------------RI--L-----------L--S----A---Q---E----A-K------K------V-----------R----G------I-----Q-T-.....-S-TG--S-SK...............---...-------A----T--SM 145
A1.UG.99.99UGA07072 ..---------K--A--------------R---L-------D---L-------A---Q--MA----AIK--T--IK--F-------------D-------------M-D---Q-T-.....---V---S-SK...............---...-------A----I--PV 145
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------K--S---T----------RI--L-----------L-------A---Q--IE----A-K--T--IK----------------DV------------I-----Q-T-.....----AQAAA-TGNSSQ..........---...-------AH------PL 152
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------K-EA--------------R---L--------K-SI--S----ET---R-F-----A-E--T---------I-V--F---K--V----------------C-Q-T-.....-------S-SSQNYRGS.........S--...-------A--------V 153
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---------K--A----------R---RM--L--------KYSI-----------K--IR--HSA-PV-T---K-----I-V--Y---K--V---------L------Y-Q-T-.....----A--N-S.................--...-------A--------- 143
A2.CY.94.94CY017_41 ------I----K--A--------------R---L--------K-SI-------P------IR----A----T---K------VV--W----VDV----------------Q-TQHA.....A-DTGNSS...................--...-------A--------- 143
B.AR.04.04AR143170 .#----I--------------------R-R---------------------------K--IR-------------K-------V--F--RKV-V----D--E-L-------QQ-T-.....-----K-...................---...-------L-------SL 141
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------K--K------------R-----L-------------------A---------------------K-----I-V------E--V----------------------.....----G--N-S-...............X--...-------L--------- 147
B.BO.99.BOL0122 ..-------A----K--------------R------------------------G----------------------------V-F----K--V----------------------.....-------N--GNSNQ...........--H...-F-----L-------SL 149
B.BR.05.BREPM1081 -----------Q---------------Q-----------------I--------------M-A--ST----------------V------K-DVR--------V-----E------.....--T-QQAAADTGNSSQ..........--R...-------L--------- 152
B.CA.97.CANB3FULL -----------D-----R-----------R------------------------G------E-------------------I-V------K--V----------------------.....----G-EN-S-...............---...-------L--------L 147
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------Q-----R-----------------------------------A-------Q-------------K--F-A--V---------V-------E--------------.....----ADTGN-SQ..............--H...-------L-------P- 148
B.CO.01.PCM001 ..-------------F------------------------------------S----------------------K--F--I-V---------V--------R-------------.....-------N-S-...............---...-------L--------L 145
B.CU.99.Cu19 -------I-----------------A---R--------K----------------------T-------------K-------V------K--V--------R-------------.....L------S-S-...............---...-------L--------L 147
B.CY.06.CY165 R-----I-----I-K-G----WRR-----I-*-L--G--G----S---R-----QR-G--------A-L----K-L---------S--RL--DV---P--FY-----K--CE---H.....----ADTGNSSQ..............-T-...-------LL-E-----L 147
B.DE.86.D31 -----------------------------R------------------------------------------------F--------------V----------------------.....P--R-A-NNS-...............---...-------L-------P- 147
B.DK.07.PMVL_011 ------I--------------------------------------------------------------------K--H----V-----------------E------------V-.....----AA-TG-SGQ.............---...----------------- 149
B.DO.05.05DO_160884 ..---------K--K------------Q-----L-----------I-------T---K---E------N------K-----I-V--------D-R---------------G-----.....-E-----NNS-...............---...-------L--------- 145
B.EC.89.EC003 .................................#-----------I-----------K---V---------------------V--Y---K-DV------VE--------------.....-------N-SHQ..............---...-------L--------- 114
B.ES.07.X2231 ---------------------------Q-R---------------I--------------IE----A----------------V--------PV----------------------.....--T-AA-N-SSSQ.............---...-------L--------- 149
B.ES.09.P2149_3 --------------K--------------R---------------------------------------------------I-V-------M-V--------I--------T----.....------EN-SK...............---...-F-----L--------- 147
B.FR.92.92FR_BX08 ..-------A----K--------------R-----------------------X------------------------F-----------KVDVR------ER-------------.....--T-AADXG-SSQ.............---...----------------- 147
B.GA.88.OYI --------------K--------------Q---------------I----------------------K-----I---------------K--V----------------------.....-T-----N-S-...............---...-------L-------P- 147
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------------------------R------------------------------------A-------------------------DV-------E--------G---T-.....--T-N--NQAAAASGSSSQ.......---...----------------L 155
B.GE.03.03GEMZ004 ..---------K--Q--------------N---------------------------K---Q-------------K--F----V------G--V------------------E-V-.....-----K-T..................S--...----------------L 142
B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-------C-----.....-------N-S-...............---...-------M--------- 145
B.IN.x.11807 -----------------R-----------R---------------L-----------------I--A--------------------A--K--V--------------S-------.....---------ST...............---...-------S----I---V 147
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------------K------------Q---------------------------------E-------------K-------V--------D--------E-----K------M-.....----N--N-S-...............---...-------L--------L 145
B.JP.05.DR6538 --------------K--------------------------------------A---K--------A--------K--F--I-V------K-A-Q------E--------------.....-------N-S-...............---...-------L--------- 147
B.KR.04.04KMH5 -----------K--K--R-----------R---L---------------------------A-------------K--F-----------G---R------E--------------.....--T-GA-N-S-...............---...-------L-------PL 147
B.MM.99.mSTD101 -----------Q-----------------R-----------------------AG------E------K---------F----------------------E------------T-.....-T-----KHS-VNQ............-R-...-------L-------P- 150
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------R--------------------------------------A--------K--F----------A---V-------E-----------R--.....--QQAEADAGKNNP............---...-------L--------- 150
B.RU.04.04RU128005 X-----I--A----K--------------R-----X--------------X----------E-----------X-------I-V------K--V-------E--------------.....----S--N-S-...............---...-------L---X----- 147
B.TH.00.00TH_C3198 ..---------Q-----R-----------R---L--------------------------------------------F-------------DV-------E-V--------Q---.....-T--AA-TG-SSQ.............---...---------------P- 147
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------------K------------Q-----------------I--------G------A----------------F-----------K--V----------------------.....-------N-SHTGNSSQ.........---...-------L--------L 151
B.TW.94.TWCYS ------I--A----K--RV----------R---L-------------------------------S---------------------I--K-------D--E--------------.....---TG--NNSP...............---...-------L--------- 147
B.UA.01.01UAKV167 ..---------A--K------------------------------------------------------------K-------V------K-------------------------.....-----AANKS-...............---...-------L--------L 145
B.US.09.N_2 --------------K--R-----------R---------------------------------------------------I----------DV-------E--------------.....----AADTGTGNNSK...........---...-F-----L--------- 151
B.UY.01.01UYTRA1179 ..----I----Q-----------------R-------------------------------Q----A--------K--F-------------NV-------E------------V-.....---D---N-S-...............---...-----R-L--------- 145
B.YE.02.02YE507 ..---------K-----R-------N---------------------------A---------------------K--F----V------Q-DV----------------------.....-------S-S-...............---...-------L--------L 145
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------R---------------I--------A---------H-------------------------K---------------------NR--.....-T--G--N---...............---...-------L--------- 147
C.AR.01.ARG4006 ..----I-R--K--T--R-K-K-----T-MM--L------------D------T------IR----A-----K--I-------------AK---R---------K---E--QQ-T-.....--E-ADKGK.................---...-------L-------PL 143
C.BR.04.04BR013 --------R-EK--T--R-----------MM--L-----------LA------A------IK----A-K--TK--I--------------K---R---------Q------QL-I-.....--E-ADKEK.................I--...-------H---W---P- 145
C.BW.00.00BW07621 ------I-R-EK--K----------R-H-MI--------------L-----------K--IK----A----T-----------------KK-DVR-------Q--K---Q-QQ-T-.....--ETADKK..................---...---------------SL 144
C.CN.98.YNRL9840 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------D--K--IK----A----T------F----------EG--VR---------------IQQ-T-.....--KE-D-K..................---...-------L--------- 144
C.CY.05.CY040 --EK-AI-K-EK--K------------H-M---L-----------L--------D--K--IK----A----T------F----------KG-DVQ---------------CQQ---.....--E-ADKGE.................I--...-------L--------L 145
C.ES.07.X2118_2 ------I-R-EK--A----S-------R-MI--LI----------L-----------K--MN----A----T-----------V-R---D--DVR----------X-----QQ-T-.....--E-AG-K..................---...-------A--------- 144
C.ET.02.02ET_288 ..------R-EK--K------------H-M---L-----------L--------T--K--IK----A-K--T------F----------EG-D-R-------R-------VQQ-T-.....--GEADKGK.................---...-------L-------SL 143
C.GE.03.03GEMZ033 ..----I-R--K--K------------H-M---L-----------L-------AD--K--IK----A----T-----------------KG--VR---D---------KECQR-T-.....--E-ADKK..................---...-------L--------- 142
C.IL.98.98IS002 --------K-EK--T------------R-M-----------D---L-----------K--ME----A-K--T--IK--F----------KN--VR------------R---QQ-T-.....--K-ADEK..................---...-------P-----Y-SL 144
C.IN.03.D24 ------I-R--K--K------------H-H---L------M----L-------AD-----IK---------T------F----------EG--VR-------------K-CQQ-I-.....-QQKTQQAKEADGK............---...-------L--------L 150
C.KE.00.KER2010 ..----I-R--K--A------------H-R---L-----------L-----------K--IK----A----T-----------------NK--VR----------------QQ-T-.....-GK-AD-K..................---...-------L--------L 142
C.MM.99.mIDU101_3 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------SG--VR---------------I-Q-#-.....--KEAD-K..................---...-------L--------- 143
C.MW.93.93MW_965 ..----I-R--K--T----K-------H-M---L-----------L--A----A---K--IK----A----T------H----------AN---R----------------QQ-T-.....K-E-ADKGK.................---...-------H--------- 143
C.SN.90.90SE_364 ..----I-R--K--S--R---------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------------------D-KVQ----------------QQ-T-.....--E-AG-K..................---...-------L-------PL 142
C.SO.89.89SM_145 ..----I-R--K--A--R---------H-MI--L-----------L-----------K--MK----A----T------F----------EK--VR----------------QQ-T-.....--K-AD-K..................---...-------L--------- 142
C.TZ.02.CO178 ..----I-R--K--K--R---------H--I--L-----------L-----------K--IK--H-A----T------F-A-SV------G---R---------------CQQ-T-.....--K-AD-K..................---...-------L-------P- 142
C.US.98.98US_MSC3018 ..----I-R-KK--T------------Q-MI--L-----------L------EA---K--MK----A--------K-------------KG--VR----------------QQ-T-.....-TK-ADEK..................---...-------L--------- 142
C.UY.01.TRA3011 ..----I-R--K--T--R---K-----H-MM--L-----------LD----------K--IK----A----TK--I-------------EK--VR---------K-----KQQAE......A-DKGK....................---...-------V-------PL 139
C.YE.02.02YE511 ..----I-R--K--T--------------M---L-----------------------K--IR----A----TA--K-------------KD-AV-----------------QQ-T-.....--T-EDKK..................---...---------------SL 142
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------R-EK--K------------H-M---------------L------SA---K--MQ----A----T-----------------R--DVR----------------QQ-T-.....--K--GK...................---...-------L-------P- 143
C.ZM.02.02ZM108 ------I-R-EK--A------------Q-M---L-----------L-----------K--MK---------T-----------V-----E---VR-------------K-CQQ-I-.....AQQ-EAADKK................---...-------L--------- 146
D.CD.83.ELI -----------K--K--------------R-------------Y-L-----------K--I-----AI---T-----------------KG-DV-------E-M------------.....-------NNS-...............---...-------L--------- 147
D.CM.01.01CM_0009BBY ..---------K--A----------R-R-R---------------L-----------K--IS------K---------F----------N---V--------------.-KAQQ-A.....ANKGNNSQ..................---...-------L--------- 141
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E-------N------.....-------N-S-...............---...-------L--------- 147
D.KE.97.ML415_2 -----------K--E------S---S---R---L-----G-----L-----------K--M-----TI------IK----------------KVA-------------T-------.....--T---RN-S-...............---...-------L-------P- 147
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV----------------------.....--T---KNNS-...............---...-------L-------PL 146
D.SN.90.SE365 -----------Q---------------------------------L--------------I-----AI-------------I-------EK--V------VE-M---R------V-.....--T--L-NNS-...............---...-------L--------L 147
D.TD.99.MN011 -----------K--D--R-Q-----N-------------------L--------D--K--------AIK---------F----------EK-QV----------------------.....-VL----N---...............--H...-------L--------L 147
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----T-------.....--T----S-S-...............---...-------L--------- 141
D.UG.99.99UGK09958 ..---------Q--E----------G-------------------L-----------K--IR----AI-------K-------------EK-K---------------T-----EA.....T-DTRNSSQ.................---...-------L--------- 143
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV----------------I----P.....-------N-S-...............---...-------L--------- 145
D.ZA.90.R1 -----------R--A--R---------Q-R---------------L-----------K--MA-----I---------------------E--DV---Q------------------.....-------N-S-...............---...-------L-------P- 147
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..................................-----------LD-----------K-I-----------------F---VV--F---KE-V-------E-L-------QQ-TK.....----AATG..................---...-------L--------L 110
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D----QQ-R-.....-------...................---...---V---P-----Y-SL 143
F1.BE.93.VI850 ------I----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L-------QQ-T-.....-----K-...................---...-------L-------SL 143
F1.BR.07.07BR844 -----------K--A---V-----------M--LI----------ID------A----R-I----S---------K----A--V--F---KV-V-------E-L------CQQRT-.....-KTQQAAADKGA..............T--...-------L-------SL 148
F1.ES.x.P1146 -----------K--A--------------R---L------------D------P---XK-IA-------------------I-V--Y----V-V----D--E-L--------Q-T-.....-----K-...................---...-------L--------L 143
F1.FI.93.FIN9363 -----------K--A------------Q-RI--L-----------ID----------QK-IA-I---I-------------I-V--F---K--V---------L-------QQ-T-.....----AADKG.................---...-------L--------- 145
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------K--A--R-----------RM--L------------D------P---K--IR----------------F----V------K----------E-L------GQQ-T-.....-----K-...................---...-------L-------P- 143
F1.RO.96.BCI_R07 -----------K--A--------------RM--L-------------------P----K-I--------------------I-V-------V-V-------E-L----R--QQ-T-.....-----KV...................---...-------L--------- 143
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L-------QR-P-.....----A-AAAADQG.............---...-------H-------S- 149
F2.CM.97.CM53657 ..----L----K--DL-------------R---------------L-------K---K--I--------------K--F--IVV--Y-----K-G--------LQ---D--QQ-T-.....P----K-...................---...-------L-------SL 141
G.BE.96.DRCBL -----------K--A------------R-RM--L-------D---L-------A---QK-MA----A----T--IK--F-----------K--VR------EEV-KI-K--QQ-.......ENSSSQ....................---...-------A--------- 140
G.CM.04.178_15 -----------K--A-----M--------RM--LX-----M----L--E----A---Q--MA---------T--I---F-----------K--V-------EEV-KR-KN-QQ-T-.....K--SSQ....................---...-------A----I--P- 142
G.CN.06.sh52 ------I----K--S--------------RM--LI-----V----L-------A---Q-LMV----AIK--T---K--F--I-----------V------VEEV-KI-KX-QQ-T-.....K--K-E-N-S-...............---...-------A--------- 147
G.CU.99.Cu74 -----------R--A--------------RM--L--------K--L--------G--Q--MN----A---AT---K--------------K--V-------EEV-KA-K--QQ-T-.....---R-E-NNS-...............---...-------A---P----- 147
G.ES.09.X2634_2 -----------K--K----------R-Q-----------------L-------A---Q--MV----A----T--IK--------------G--V--------EV-KI-K-GQ--Q-......--M-E-DNS-...............T--...-------A--------- 146
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-KN-QQ-Q-.....A-K-EGNNNQ................---...-------A-------P- 146
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKSKKKAQ.....QAAADTGHSNQ...............VSQ...NYPIVQNIQGQMVHQAI 147
G.KE.93.HH8793_12_1 ----X-X----K--A----X-T-------R---L------M----L-------A---Q--MS----AIX--T--IK--F----------PK--V-------EEV-KI-K--QQ-I-.....---R-E-N-S-...............---...-------A--------- 147
G.NG.01.01NGPL0669 ..---------K--A--------------RI--L-----------L-------A---Q--MN----A----T--IK----A--------R---VR-------EV-KL-KN-Q-ET-.....K--TS--NN--...............---...-------A--------- 145
G.PT.x.PT2695 -----------K--A--------------RM--L--------K--L--D----A---Q--MR----A----T------F--------------V-------EEV-KT-K--Q-QQ-.....A-MDEGNS-Q................---...-------A--------- 146
G.SE.93.SE6165 --------T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-K--QE-I-.....---M-K-N---...............---...-------A--------- 147
H.BE.93.VI991 -----------K--A----------R---R---L-----------L--D----AD--Q--------A-K--T-D-Q-----I-V--------DV-------G----I---N-QRT-.....--P-AADKEKDSK.............I--...-------A--------- 149
H.BE.93.VI997 -----------R--TL-------------R---------------L------SA---L--IE--R--IK--T---X--F---------L----V-------G----I---RQQ-T-.....--T-NKERD-K...............---...-------A-------P- 147
H.CF.90.056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I----QQ-T-.....-----KEKD-K...............---...-------A--------- 147
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK-X--I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I---NQQTT-.....--T-XKEKDSK...............I--...-------A--------- 147
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....#-ESI---SEA----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*----E--K.....KE-VKKYN-Q................--H...----L--M*-EL----L 135
J.CM.04.04CMU11421 -----------K--T------------R-R---L-------D---L--X-----K--Q---V-----Y---T--IK-------------EX--V-----X------L-K-N-QQ--.....K-EX-KXXXS-...............---...-------M---P-XX-L 147
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I---N-QQ--.....K-ET-KKDNS-...............---...-------L---P----L 147
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L-----RTQQ-T-.....-GK--K-...................---...-------L--------L 143
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L-------QR-T-.....-E---K-...................---...-------L--------L 143
01_AE.AF.07.569M -----------K--A---------------M--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W-------V--------------K--RQ-T-.....----G--N-S-...............A--...-------A-------PL 147
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---SN-K-----IK--F--I---W------DV------------V---N-Q-T-.....----G--SNSK...............---...-------A-------PL 147
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------I----K--A--------------R---L-----------L------SA---Q--ME---ST-K---K--K---------W----G-Q-------------V----QQ-T-.....----G--S-SK...............--H...-------A-------SL 147
01_AE.HK.04.HK001 ------I-T-EK--A--------------MI--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W-------V---------L--I---NQ--T-.....----G--SNSK...............---...-------A----I--SL 147
01_AE.JP.x.DR0492 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q---E---ST-K------K--F--I---W-------VR-----------V----QQ-T-.....-G--G--N-SK...............---...-------A-------PL 147
01_AE.TH.04.BKM -----------K--A----------R----M--LI----------I-------A---Q--IE---ST-K------K---------W-------V------------A----QQ-K-.....----G--S-SK...............---...-------A---L---PL 147
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..------T--K--K----------R-------L-----------L-------A---Q-LIE----T-K------K--F--L---W-------V---------M--V----QQ-T-.....----G--S-GK...............---...-------A-------PV 145
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F--I-------R---V------------V----QQ-T-.....----GP-S-SK...............---...-------A-------PL 147
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..---------K--A--------------R-----------------------A---Q--IE----A-K------K--F----V--------A-------------M-----Q---.....--TPS--...................C--...-------A----T--N- 141
02_AG.CY.05.CY048 --------R--K--A----------R---R---L----------PL--D--K-AK--Q-LME-F-ST-K---KK-K--F--I---WG------V-------N-VK-V-----Q-T-.....-T--AA-S..................T--...----G--A----T--SM 144
02_AG.ES.06.P1261 ------I----K--S---V----------R---L-------D-YSL-------A---Q-L-K----A-G--T---K-----IV--W-----------------L--I----TQGT-.....----AA-S..................S--...-------A-------SM 144
02_AG.FR.91.DJ263 -----------K--S--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---TA-G------K-----I---W---K--D--------E----V-----Q-T-.....----A--S..................S--...-------A----T--PM 144
02_AG.GH.03.03GH181AG ------I----Q--A--R-----------R---L-----------L-------AG--Q-LME---ST-R------K-----I---W-----------------L--V-----Q-T-.....----A--S-S.................--...-------A---WT---M 145
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K--A--R-----------R---L-----------I-------A---Q--ME---ST-S------K--F--I---W---R-LD-T-----------M-----Q-T-.....----A--S..................S--...-------A----T--S- 144
02_AG.NG.01.PL0710 ..---------K--S------------R--I--------------L--D----A---Q-LME---ST-R------K--F--I---W------DV------------I---N-T-QA.....A--TGG....................S--...-------A-------SM 140
02_AG.SE.94.SE7812 -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-R------K--F--I---W------D----------V--V-K---Q-T-.....----AA-S..................S--...-------A----T--S- 144
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 #----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--------------V---------L--I-E---Q-T-.....----A--S..................S--...-F-----A-------S- 143
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ..---------K--S----------S-R-R---L-----------I------SA---Q--ME---SA-R------K---------W--------------------VK----Q-T-.....AQQ-AAAAGS................S--...-F-----A-------PM 144
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..---------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-K------T--F--I---W------D-Q-----------V-----Q-T-.....----A--S..................S--...-------A----I--SM 142
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I-----Q-T-.....---TG--S-SK...............---...-------A----T--SM 147
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------------IT--W------DVQ-----------I-S---Q-T-.....----AA-G-SN...............---...-------A-------S- 147
05_DF.BE.x.VI1310 -----------K--A--------------R---L-----------L-----------K--IS----AI---T---K-------------E---V-------E----------R-KA.....-Q-EAGAGNSSQ..............A--...----------------L 148
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------K--E---------------M--L-----------I-------A---Q--IE---ST-K------K--F-------------KVT-----I-----I-K---Q--H.....----TGNS--................L--...-------A--------M 146
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------F----------TE-DVR---------------IQQ-T-.....--KEAD-K..................---...-------L--------L 144
08_BC.CN.06.nx2 ------I-R-EK--K--R---------H-L------------K--L-----------K--IK----A----T---K-------V-----EK-D-R---------------CQQ-T-.....--KK-DEK..................---...-------L--H----PL 144
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------K--A------K-------RM--L------------D-S----TG--Q---E------R------K--------------K--VR-----------I-G---Q-T-.....--T-N--NNSK...............---...-------A--------- 147
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------K--E------------Q-----L-------D---I-----------K--I-----AI------IK-------------E--KVA-------------T-------.....--T----N-S-...............---...-------L-------PL 147
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------K--K----------R-Q-R---L-----------L--S----A---Q--MV-I--A-N--T------------------Q--VR-----------I-----Q-T-.....-------N-SK...............---...-------A----I---L 147
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------R----------------------------K-I-----------------F----V------K--V-------E-L-------QQ-T-.....-----K-...................---...-------L-------PL 143
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------K--K------------R-RM--L-----------L-------T---Q---R-------------K-----------------V-------EEV-KV--S-QQRT-.....---KNE-N---...............---...-------A-------S- 147
14_BG.ES.05.X1870 -----------K--S--------------R---L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F----------------------EEV-KA-K--Q--Q-.....A-KDEGNN-Q................A--...-------A-------P- 146
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------K--A------------------L-----------I--S---SA---Q---E---ST-K------K---------W--QN---V------------V---NQQ-T-.....----G--S-ST...............--H...-------A-------PV 147
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------K--A--------------R---L-----------I-----------K--I---E--IK-----IK--F-A-V----------VR--------L------H-Q-T-.....P------S-.................G--...-------A----TY-NL 145
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-----------------------R---R-----------------------AD---K-I--------------------I-V--Y---KVDV-------E-L-------RQ-T-.....-----KTQQAAADKG...........---...-------L-------T- 149
18_cpx.CU.99.CU76 -----------K--K--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---S-IK-----IK--------------G-DV------------I-----Q-T-.....----AA-S-S-...............---...-------A-------S- 147
19_cpx.CU.99.CU7 ------L----K--A------S-----Q-RM--L-----------I--S---SA---Q--IE---ST-K---------F------W----Q--V---------L--V-----Q-T-.....-ET---RN-SH...............---...-----HKL--------L 147
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K--E--------------RM--L-----------L-------V---Q--IN----A-K--T---K--F-------------GV--------EV-KL-K--QQ-M-.....---TGE-N-S-...............---...-------A---PI---- 147
21_A2D.KE.99.KER2003 ..---------K--A------------Q-R---L-----------I-----------K--I------I-------K--F----------A--DV------------------N---.....P---N--N-S-...............---...-------A---W----- 145
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R--K--A------------Q-RM--L-------D---LD------A---Q--IE------K-----IK-----I----------DV------------I-----Q-T-.....-G--G--S-SN...............---...-------A----I---L 145
23_BG.CU.03.CB118 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------A---Q--MS----A-K--T--IK--F-A------------V--------EV-KL-K--QQ-M-.....---TGE-N-G-...............---...-------A---P----- 147
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------AG--Q---N----A----T--IK--------------K--VR-------EV-KL-K--QQ-V-.....---TGE-S-S-...............---...-------A---PI---- 147
25_cpx.CM.02.1918LE ..----I----R--A----------R-R-R---L-----------L--S---NG---Q-------SA-K------K-------V--------DV------------I---N-Q-K-.....-ET----SNSSQ..............---...-------A---PI---- 146
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I----Q-----------------R---L--------K-SI-------A---Q---E----AVK------K--F----V--------NV---------V--M---...---.....---DN--S-SK...............---...-------A--------L 144
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------K--A----------R---RM--L-----------I------AAD--LD--R----A--------K--F-L-----------DV-------EEV-KV-KNRQQ-T-.....-EEGSSSQ..................A--...-----H-A--------L 144
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R------------------------------I----------------------V------K-------------------------.....-----A-N-S-...............---...-------L--------L 147
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------N-----------------------------------S-------------K--F----V--------D--------E----------T---.....----G--N-R-QAAAGTGNSSQ....---...-------L-------P- 158
31_BC.BR.04.04BR142 ------I-R-EK--T--R---------Q-MM--L-----------LD-------G--K--IQ----A-K--TK--V-------------EK--VR---------K------QQ-T-.....--E-AA-KG-................---...-------L-------P- 146
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------K--E----------R-------------------L-------A---Q--VE-V--A-R------K--F-------------KVA-----------I-----Q---.....---TA--N..................S--...-------A----T--S- 144
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------K--A--------------R---L-----------I-------A---Q--ID---ST-K------Q--H--IV--W-------V---------M--T---RQQ-T-.....---GTGSN-T................---...-F-----A-------PL 146
34_01B.TH.99.OUR2478P ..---------K---------------S-QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--I---W----G-DV---------L--V----QQ-T-.....----G--SGXK...............---...-------A-------PV 145
35_AD.AF.07.169H ------I-R--K--T--------------R---L-----------L--S----T---Q--ME----A-K---------F-----------Q-A-------------I-----Q---.....KT-----SGK................---...-------A----I--SL 146
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..---------K--A--------------RI--L------------D-----SA---Q--IE----T-K------K----------------DV-----------KL-SN--Q-T-.....-------S-ST...............--R...-------A--------L 145
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------T--K--A------------Q-RM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W------DVR--------L--V-.NKQ-TQ-.....A--GTGSSCK................I--...-------A----I--SL 143
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------K--A-------------------------------------S-----K-MAH------------K-------V--F----VDV-------E-L----K--QQ-T-.....-----K-...................---...-------L-X-----PL 143
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------R------------------------------IA-------------------I-V--Y---KV-V---------L------------.....-------NNS-...............---...-------L-------SL 147
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------K--------------Q------------------S----A----------H----------K-----I--------K--V-------------------R--.....----ADAGD-SK..............---...-------L--------- 148
42_BF.LU.03.luBF_05_03 #-----------------------------------------------------------------A--------K--------------K-DVR------------------X--.....-------N---...............---...-------L--------- 146
43_02G.SA.03.J11223 -----------K--A------X-------RM--X-----------I------SA---Q--ME-XXST-R------K--F--IX--WX-----D----------V--M-----Q-T-.....----A--S..................S--...-------A-------SL 144
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------K--A--------------RM--LI----------LDS-----P----K-IA---S------------F---VV--F---KV-V-------E-L-------QQ-T-.....-----K-...................---...-------L--------L 143
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------T-----------------L--------------------A-----------F-A---------K-DV--------------------V-.....---DTGNNNQ................---...-------A--H-I--P- 146
49_cpx.GM.03.N26677 ------I----K--K------------Q-R---L-------------------A---Q--IE----A-K------------------------V------------I-K---QGT-.....----A--NISS...............I--...-------T-------PM 147
DO.FR.08.RBF208 ---S----K-SK--A--Q---K--S----Q---L-------D-Y-C--E----I--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--I-V-W---N-YXVE--QQ-IQ-LK-VMGSR-SAEV.....AKEDTGERQ.................RG-...---V-S-A-------PL 145
O.BE.87.ANT70 ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGSR-SADA.....AKEDTSARQ.................AG-...-----S-A--------- 145
O.CM.91.MVP5180 --------T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMASR-SAEA.....AKEETSPRQ.................T--...-----T-A--------- 145
O.CM.96.96CMA102 --------T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-E--QQ-IQRLR--KGNR-SAGA.....AKEDTXTRQ.................TX-...----I--A--------L 145
O.CM.98.98CMA104 --------T-SK--A--Q-K-K--C----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LR--KGGR-SAGA.....AKEDTSARQ.................TG-...---V---A--------L 145
O.CM.99.99CMU4122 ---S----K-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--IVV-W--XN-YR-E--QQ-IK-LR-VMXSX-SASD.....AKEDTXARQ.................TG-...----IP-A-------P- 145
O.FR.92.VAU --------T-TK--A--Q---K--S--------LI----G-D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-*--W-AI-V-W---N-YKVE--QQ-VR-LK--MK-R-PVSS.....TKENTSSKQ.................TG-...---V-A-A--------L 144
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMGSR-SAGT.....AKEDTSARQ.................TG-...-----T-A-------SL 145
O.US.97.97US08692A ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-Q-XW--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMGNR-SASA.....AKEDTSAKQ.................AG-...---V-S-A----I--P- 145
O.US.99.99USTWLA I-------T-KK--T*-Q----S-S----Q---L----K------C--D----A--NE-L-Q--E-A-K---DS-Q--*-AIVV-R---K-YRV---QQ-IQ-LX-VXXSX-SADN.....XEDTX-KQ..................T--...-----T-A-X-A---PL 142
N.CM.02.DJO0131 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE-KERHKS.....EPKNPEAGAAAAADNN..........I-R...---L---A----I--PL 152
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-----X-I-V-----ST-PVLN-Q------K-KKEQH-SE-K.....NPE-GAAAAADNN.............I-R...---L---A------HPL 149
N.CM.06.U14842 --------T--KX-Q--G-Y---------RM--L-----------C----MD-AA--A-X-N--E-A-N----G------XL-V-----NKRQ-HN-Q----H-K-VKEQH-P-.P.....KEPEAGAAAAVDNX............I-R...---LI--A---L---PL 149
N.CM.95.YBF30 --------T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-EQH-PEPK.....NPE-GAAAATDSN.............I-R...---L--TA-------PL 149
N.CM.97.YBF106 --------T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q------K-K-EQH-SEPK.....KPE-G-AAAADSS.............I-R...---L---A-------PL 149
P.CM.06.U14788 --------T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R--XDG-Q--W--LVVXW---K----S--QQ-IT-WK--MQ-R--TSE.....GSTGT......................--...-------A----T-MPL 140
P.FR.09.RBF168 --------T--R--A--R---K--S----M---------------C--E-M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---R-XD-S--QQ-IT-WK--MQRR--ALE.....GSTGTG....................T--...-------A----T-LPL 142
CPZ.CD.90.ANT ---G----R-EK--T--S-----------MI--L---RS--Q---LSSS--------EKAIH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-VKTVKMKVMQTQAETG.....SSQTASRGMLLRLLLLNKQWCQRH..L-GEGR----IVDAG-IAR--PL 163
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------I-T--R--A--------------MM--L-----------C----M-NA---EKL-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K---VE--QQ--Q-LKAAV-PEQGETP...........S...................A-A...-F-V-R-A---LT-NP- 137
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--K------V------R-R-MM--L-----------CD---M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLKRHHGEQQS-TE.....SNSGSREGGASQGASASAG.......I-G...---L---A--------- 155
CPZ.TZ.00.TAN1 --------R-DK--T--S---KSR-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGERVQ--E--VKIVKMKLTVQ-NNSTATSSG-RQNAGEKEETVPPSGNTGNTGRATETPSGSRL--VITDA--VAR--P- 170
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-VVQLQ-QQEE.....KEQQQQEA-GSNI.............G-S...---VI--A--------M 149
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B.FR.83.HXB2 SPRTLNAWVKVVEEKAFS.PEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEV 313
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------I------.--------------------V---I------------D-----------L--------P---I----------A---P---LQ---...G-------D-------------------------------S--------F-A------T--- 313
A1.CY.06.CY171 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S-------D-------------------V--------------------F--------T--- 313
A1.ES.06.X2110 -----------I------.------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...A--------------------------XV-----K--------------F-A------T--- 313
A1.GE.99.99GEMZ011 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S-------D-------------------S--------------------F--------T-D- 306
A1.IT.02.60000 -----------I------.-------T------------M---I------------D-----------L---Q---LP---L-------------------A---...S-------D-------------------V--------------------F--------T-D- 313
A1.KE.06.06KECst_001 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------L--------P---L--------------P--------...G-------D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 313
A1.RU.08.PokA1Ru -----------I------.--I-----------------M---I------------D-------D---L--AQ---FP---------------------------...S-------D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 310
A1.RW.93.93RW037A -----------I---S--.--------------------M---I------------D---------------Q----P---L--------------P--------...G-------D-------------------V----VK--------------F-I------T--- 313
A1.SE.95.SE8538 -----------I---G-N.------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---...S-------D-------------------V--------------------F-A------T--- 311
A1.TZ.01.A341 ----------AI------.-----------D-C--H---M---I------------D-----------L---Q----P------------------P--------...G-------D-------------------V-----K--------------F--------T--- 311
A1.UA.01.01UADN139 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S-------D-------------------V--------------------F--------T-D- 311
A1.UG.99.99UGA07072 --------------RG--.--------------------M---I------------D--------------------P-----------------NI--------...S-------D-------------------V----VK--------E-----F-I------T--- 311
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------I---G-N.--------------------M---I------------D------M-------------P-----------------N---------...S-------D-------------------V--------------------F-A---G--T--- 318
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------.-------T-----------------------------D-----------L---Q----P--------------A--N---------...S---------------------------V-----K--------------F--------T--- 319
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------.-------------------------------------D--------------------P---------------------------...S---------------------------V--------------------F--------T-D- 309
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------.-------T-----------------------------D--------------------P---------------------------...SD--------------------------V--------------------F--------T--- 309
B.AR.04.04AR143170 -----------I------.-------T-----------------------------------------L---Q---HP---------------------------...----------------------------------K-------------------------D- 307
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------.------X---A--------------------------------------L------------------------------------...----------------------------V--X---------X------------------D- 313
B.BO.99.BOL0122 -----------I------.-------------------------------------------------L--AQ--------I-------------------T---...----------------------------V--------------------------------- 315
B.BR.05.BREPM1081 ------------------.-------------------------------------D-----------L--AQ--------I-------------------T---...G-----------------------------------------------------------D- 318
B.CA.97.CANB3FULL ------------------.-------------------------------------------------L-------V----------------------------...----------------M--------------------------------------------- 313
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------N.-------T---------------------------------------------Q---V----L-D---------------------...A---V-------G----------------G------------------------------D- 314
B.CO.01.PCM001 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...H------------------------------------------------------------- 311
B.CU.99.Cu19 ------------------.-----------D-------------------------------------L------------------------------------...----------------------------------K--------------------------- 313
B.CY.06.CY165 ----F-------------.-------T-----------------------------------------L------------I----------S--------A---...----V-------------------------------------------------------D- 313
B.DE.86.D31 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...----------------------------------------------------------T--- 313
B.DK.07.PMVL_011 ------------------.-------------------------------------------------L-------V------------------------N---...----------------M------K----I-----------------------------T--- 315
B.DO.05.05DO_160884 -----------I------.---------------------------------------------------------V----I-------------------T---...S---------------------------V-------------------------------D- 311
B.EC.89.EC003 -S----------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...H---------------------------------------------------------T--- 280
B.ES.07.X2231 -----------I------.-------------------------------------D-----------L-------T----------------------------...----------------------------V-------------------------------D- 315
B.ES.09.P2149_3 --K---------------.-------------------------------------------------L--I---------------------------------...S-----------------------------------------------------------D- 313
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------.-------------------------------------D-----------L---Q--------I-X---------------------...R-------D-------M-----------------K-------------------------D- 313
B.GA.88.OYI ------------------.----------A--------------------------------------L------------------------------------...------------------------------------------------------------D- 313
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------------------.-------------------------------------------------L---Q--------------------------------...H-------------------------X-X-----K-----X---------R-------T--- 321
B.GE.03.03GEMZ004 -----------I------.------------------------S------------------------L-------V------------------------A---...---A------------------------V--------------------------------- 308
B.HT.05.05HT_129389 ------------------.-------T--------------------------------------------------------------------------A---...S------------------------------------------------------------- 311
B.IN.x.11807 ------------------.----------------H--------------------D------TD---M------------------------------------...S---------------------------S--------------------------------- 313
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------I------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---------------------------V----------------------------CT-D- 311
B.JP.05.DR6538 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...-------------------------------------------------------------- 313
B.KR.04.04KMH5 ------------------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...-------------------------------------------------------------- 313
B.MM.99.mSTD101 -----------I------.-------------------------------------------------L-------A----------------------------...S--A------------------------V-----K----------------------CT--- 316
B.NL.00.671_00T36 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...----------------------------------K--------------------------- 316
B.RU.04.04RU128005 -------X---I------.-------------------------------------------------L------------I---X---------------A---...----------------XX----------V--------------X--------------T--- 313
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------.-------T-----------------------------------------L------------------------------------...S--A--------------------------------------------------------D- 313
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------.-------T-----------------------------------------L--PQ--------I-------------N-----A---...S------------------------------------------------------------- 317
B.TW.94.TWCYS ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...------------------------------------------------------T-----D- 313
B.UA.01.01UAKV167 ------------------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...----------------------------V-------------------------------D- 311
B.US.09.N_2 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...-----------------------------G----------S--------------------- 317
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------.-------------------------------------------------L------------------------------------...--------D---Q---M--------------------------------------------- 311
B.YE.02.02YE507 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------T-------V----------------------------...S---M-----------------------------K-------------------------D- 311
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------.-------------------------------------------------M--------------------------------Q---...S---------------------------------------------------------T--- 313
C.AR.01.ARG4006 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L--X----V------------------N-----A---...S-------D-------------------V-----K--------------F--------T--- 309
C.BR.04.04BR013 -A----------------.-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...G-Q-------------------------V-----K--------------F--------T-D- 311
C.BW.00.00BW07621 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...S---V-----------------------V-----K--------------F--------T--- 310
C.CN.98.YNRL9840 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L--------------------------S-----A---...G--SV---D-------------------V--------------------F--------T-D- 310
C.CY.05.CY040 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L-------V-----------------------VA---...S---V---D-------------------V--------------------F--------T-D- 311
C.ES.07.X2118_2 ------------------.-------T-----------------------------D--------------------------------------------A---...G---------------------------------K--------------F--------T-D- 310
C.ET.02.02ET_288 -----------I------.--I----T-----------------------------D-----------I--------Q-----------------------A---...S-------D-------------------V--------------------F--------T-D- 309
C.GE.03.03GEMZ033 -----------I---G-N.-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---...S-------D-------M-----------V-----K--------------F--------T-D- 308
C.IL.98.98IS002 -----------I------.----------A--------------------------D--------------------------------------------A---...----V-----------------------V-----K--------------F--------T--- 310
C.IN.03.D24 -------------G----.-------T-----------------------------D-----------L--AQ---YP---I-------------------A---...S---V-----------------------S-----K--------------F--------T-D- 316
C.KE.00.KER2010 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L-------NP-----------------------A---...S---------------------------V--------------------F--------T--- 308
C.MM.99.mIDU101_3 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---V---D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 309
C.MW.93.93MW_965 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...--------D-------------------V-----K--------------F-------ST--- 309
C.SN.90.90SE_364 -----------I---G-N.-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------N----VA---...G-------D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 308
C.SO.89.89SM_145 -----------I------.--I----T-----------------------------D-----------L---Q---V----------------------------...S-------D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 308
C.TZ.02.CO178 ---------------G-N.-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...S-------D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 308
C.US.98.98US_MSC3018 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L------------V-------------------A---...----V-----------------------V-----K--------------F-V------T-D- 308
C.UY.01.TRA3011 -A----------------.-------------------------------------D-----------L-------------------------------MA---...----V-----------------------V--------------------F--------T--- 305
C.YE.02.02YE511 -----------I------.-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---...G---V---D-------M-----------V-----K--------------F--------T-D- 308
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------I------.--I----T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---...----V---D-------------------V--------------------F--------A-D- 309
C.ZM.02.02ZM108 ------------------.----------------V--------------------D-----------L--PQ---V----I-------------------T---...S-------D-------------------V-----K--------------F-------ST--- 312
D.CD.83.ELI -----------I------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---------------V-----------V-------------------------------D- 313
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------I-----N.----------A--------------------------------------L-------V-----------------------MA-I-...G---V-----------------------V--------------------------------- 307
D.CY.06.CY163 ---I-S-----I------.----------------H--------------------------------L--------------------------------D---...S---V-----------------------V-------------------------------D- 313
D.KE.97.ML415_2 -----------I------.--------------------V--------------F-------------L-------P----L-----------------------...S-------D-------------------V-----K----------------V--------D- 313
D.KR.04.04KBH8 -----------------N.-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------...S---------------------------VG----K--------------------------- 312
D.SN.90.SE365 -----------I------.-------T-----------------------------------------L------------------------------------...----------------------------V--------------------------------- 313
D.TD.99.MN011 -----------I-----N.-------------------------------------------------L-------V----------------------------...S---------------------------V-------------------------------D- 313
D.TZ.01.A280 -----------I------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...----V-----------------------V-------------------------------D- 307
D.UG.99.99UGK09958 -----------I------.-------------------------------------------------L-------N------------------------A---...G---------------------------V-------------------------------D- 309
D.YE.02.02YE516 -----------I-----N.--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---...S---------------------------V--------------------------------- 311
D.ZA.90.R1 -----------I------.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...--------D-------------------V-------------------------------D- 313
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------I------.-------------------------------------D-----------L---Q----P---I---------------H---Q---...S---V-----------------------V-----K--------------F--------T--- 276
F1.AR.02.ARE933 ------------------.-------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---...S---V-----------------------V-----K--------------F-A------T-D- 309
F1.BE.93.VI850 -----------I------.----------------T--------------------D-----------L-------AP-----------------------Q---...G---V---D-------------------V-----K--------------F-V--------D- 309
F1.BR.07.07BR844 ------------------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V-----K--------------FR----------- 314
F1.ES.x.P1146 ------------------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 309
F1.FI.93.FIN9363 -----------I------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V---D-------------------V--------------------F-A------T--- 311
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------I------.-------------------------------------D-----------L--A-----L-----------------------Q---...S---V---D-------------------V--------------------F------------ 309
F1.RO.96.BCI_R07 -----------I------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...ST--V-------G---------------V--------------------F--------T--- 309
F1.RU.08.D88_845 -----------I------.-------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V-----K--------------F-------CT--- 315
F2.CM.97.CM53657 -----------I------.-------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----A---...S---V-----------------------V-----K--------------F------------ 307
G.BE.96.DRCBL ------------------.-------T---------------------------------D-------L--QQ--------I-D-T------A--------R---...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 306
G.CM.04.178_15 -----------I-----N.-------T-----------------------------D-----------L--QQ---LP---I-------------N-----T---...S---------------------------V-----K--------------F--------T-D- 308
G.CN.06.sh52 ------------------.-------------------------------------D--------------PQ----P---I-------------------T---...S---------------------------V--------------------F--------T-D- 313
G.CU.99.Cu74 ------------------.-------------------------------------D-----------L--PQ----P---I-----------------------...----------------------------V-----K--------------F--------T--- 313
G.ES.09.X2634_2 ------------------.-------------------------------------DA----------T--PQ----P---I----------------D--R---...S---------------------------V-----K--------------F--------T--- 312
G.GH.03.03GH175G ------------------.-------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---...S---------------------------V--------------------F-A------T--- 312
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B.FR.83.HXB2 SPRTLNAWVKVVEEKAFS.PEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEV 313
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------.-------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-------------N-----R---...S---------------------------V--------------------F--------T--- 313
G.NG.01.01NGPL0669 -----------I------.-------T-----------------------------D---D-------L--QQ----P---I-------------------T---...----------------------------V-----K--------------F--------T-D- 311
G.PT.x.PT2695 ------------------.-------------------------------------D-----------I--QQ----P---I-------------------R---...S---------------------------V--------------------F--------T--- 312
G.SE.93.SE6165 T-----------------.--------------------L----------------D-----------M--QQ---FP---I-------------S-----T---...G---------------------------V--------------------F-C--------D- 313
H.BE.93.VI991 ------------------.--------------------A----------------D-----------L--------P----------------------VA---...G-------D-------------------V-----K--------------FRV------T-D- 315
H.BE.93.VI997 -X----------------.--------------------A----------------D-----------L--------P-----------------------A---...G--S----D-------------------V-----K--------------F--------T--- 313
H.CF.90.056 ------------------.--------------------A----------------D--------------------P-----------------------A---...G--A----D-------------------V-----K--------------F--------T-D- 313
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------.-----------X-X----X-----S---------X--D-----------T--------P----------------XN-----A---...X---X--XX-------X-----------V-----K--------X----XF--------T-D- 313
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------I---G-N.-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNGG-Q-------------------------V--------------------F--------T--- 304
J.CM.04.04CMU11421 -----------X-X--X-.--------X------X---------X---X-------D-----------X-------X----A-------------------A---...G-----------X---------X-----V----------X---X-----F--------T--- 313
J.SE.93.SE9280_7887 -----------I------.-------------------------I-----------D------------------------V-----------------------...G---------------------------V--------------------F-A------T-D- 313
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------I------.-------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---...S---------------------------V--------------------FRV------T--- 309
K.CM.96.96CM_MP535 -----------I------.-------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 309
01_AE.AF.07.569M ---------------G-N.----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...-T--------------------------V--------------------F--------T--- 313
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------G-N.--------------------M---I------------D-----------L--------P------------X----N---------...S-------D-------------------V--------------------F--------T--- 313
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------------G-N.--------------------M---I------------------------T--------P---I-------------------A---...--------D-------------------V-----------------------------T--- 313
01_AE.HK.04.HK001 ---------------G-N.--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...S--X----D-------------------V-----------------------------T--- 313
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------G-N.-------T------------M---I---------------------------------P--------------S------------...S-------D-------------------V-----------------------------T--- 313
01_AE.TH.04.BKM ---------------G-N.--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...--------D------------------------------------I------------T--- 313
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------G-N.--------------------M---I----------------------------Q----P---L-------------N---------...--------D-------------------V-----------------------------T--- 311
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------G-N.--------------------M---I---------------------------------P-----------------N---------...--------D-------------------V-----------------------------T--- 313
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------I------.--------------------M---I------------D-----------I-------------------------------V----...S-------D-------------------V--------------------F--------T--- 307
02_AG.CY.05.CY048 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...S---V-----------------------V--------------------F----------D- 310
02_AG.ES.06.P1261 -----------I------.--------------------M---I------------D---D----------------P---------------------------...S--------------V------------V--------------------F--------T--- 310
02_AG.FR.91.DJ263 -----------I------.-------T------------M---I------------D--------------------P------------------P--------...S-------D-------------------V--------------------F--------T--- 310
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------AI--R---.-------T------------M---I------------D-------D---A---Q----P---------------------------...S--------------V---------------------------------F-------S---- 311
02_AG.LR.x.POC44951 ----------AI------.-------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------...S--------------V------------V--------------------F--------T--- 310
02_AG.NG.01.PL0710 -----------I------.-------T------------M---I------------D-------------------AP---------------------------...S---V----------V------------V--------------------F--------T--- 306
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------.--------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S--------------V------------V--------------------F--------T-D- 310
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------I------.--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S-------D-------------------V--------------------F--------T--- 309
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------I------.-------T------------M---I------------D-----------A--------P---------------------------...S--------------V------------V--------------------F--------T-D- 310
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------I------.-------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------...---------------V------------V--------------------F--------T--- 308
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------...S-------D-------------------V--------------------F--------T-D- 313
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------I------.--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---V-------------------T---I--------------------F-C------T--- 313
05_DF.BE.x.VI1310 -----------I------.-------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---...----------------------------V-----------------------------T--- 314
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------I-D----.-------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------...S---------------------------VG----K--------------F--------T--- 312
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------.----------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---...S---V---D-------------------------K--------------F--------T-D- 310
08_BC.CN.06.nx2 -----I---I--DREDSL#S----L-T-*----------S------R---------D---G----*--L-------V----------------------------...----------------V----L------------K---M--------Q-FY-F-----T-D- 308
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----X------I------.-------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---...G--------------V------------V--------------------F--------T-D- 313
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-----------------.-------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---...S---------------------------V-------------------------------D- 313
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------...G---V------R----------------V--------------------F-C------T--- 313
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------.-------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V--------------------------------------------F--------T--- 309
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------.-------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---...----------------------------V--------------------F--------T-D- 313
14_BG.ES.05.X1870 ------------------.--------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---...----------------------------V--------------------F--------T--- 312
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------G-N.--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----...S--A----D-------------------V-----------------------------T--- 313
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------.-------------------------------------D-----------L--------P---------------------------...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 311
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------.-------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---...S---V-----------------------V-----K--------------F------------ 315
18_cpx.CU.99.CU76 ----------AI------.--------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---...--------D-------------------V--------------------F--------T--- 313
19_cpx.CU.99.CU7 -----------I-----N.-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---------------------------V-------------------------------D- 313
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------.-------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---...----------------------------V-----K--------------F--------T--- 313
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------N.----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---...G---------------------------V--------------------------------- 311
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------G-N.-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---...S---V-----------------------V--------------------F--------T-D- 311
23_BG.CU.03.CB118 ------------------.-------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---...----------------------------V-----K--------------F--------T--- 313
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------.-------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---...----------------------------V-----K------------X-F--------T--- 313
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------.-------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---...----------------------------V--------------------F--------T--- 312
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------.-------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---...S---------------------------V--------------------F--------T--- 310
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------I------.-------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...----------------------------V--------------------F--------T--- 310
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------I------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...S---V-----------------------V--------------------F-------CT--- 313
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------I------.-------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V--------------------F-------CT--- 324
31_BC.BR.04.04BR142 A-----------------.-------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---...S---V---D-------------------------K--------------F--------T--- 312
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------I------.--------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------...S-------D-------------------V--------------------F--------THD- 310
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------G-N.--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------...S-------D-------------------V-----------------------------T--- 312
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------G-N.--------------------M---I--------------------D-------Q----P---------------------------...S-------D-------------------V-----------------------------T--- 311
35_AD.AF.07.169H -----------I------.----------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---...--------D--R----------------V-----K--------------F-V------T--- 312
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------G-N.--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---..N-P-IS-----------------------V--------------------F--------T-D- 312
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------I------.-------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---...S-------D-------------------V--------------------F-V-----ST--- 309
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------I------.------------X------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V----LK--------------F-VV----ST--- 309
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------I------.-------------------------------------------------L-------------------------------VA---...S---V-----------------------V--------------------------------- 313
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------I------.----------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 314
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------.----------A------------X-------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---...S---V-----------------------V---------X----------F--------T--- 312
43_02G.SA.03.J11223 -----------I------.-------T---------X-------------------D-----------L--PQ----P---I------------------XT---...S--------L------------------V-----K--------------F--------T-D- 310
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------.-------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---...S---V-----------------------V--------------------F--------T--- 309
47_BF.ES.08.P1942 ------------------.-------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---V---D-------------------V-----K--------------F-V------T-D- 312
49_cpx.GM.03.N26677 -----------I------.--------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-...G---------------------------V--------------------F--------T--- 313
DO.FR.08.RBF208 ----------A------N.--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PAM--LP---I---T----------Q---VH-I-..RA-N-----D--RK--V-----M-K--X-V-----K-----------------X--------- 312
O.BE.87.ANT70 ----------A------N.--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RP-Q-----D--RK--V-----M-K----V-----K-----------------------T--- 312
O.CM.91.MVP5180 ----------A------N.--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PAM--LP---I---T----------Q----I-T-..RGANS----D--RK--V-----M-K----V-----------------------------T--- 312
O.CM.96.96CMA102 ----------A------N.--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--IPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RP-NX----D--RK--VX----M-K----V-----K--------------------------- 312
O.CM.98.98CMA104 ----------A------N.--I----M---X---SY-X-----AI----G-L-V---V----------T--IAV--LP---I---T--------------VH-T-..RA-N-----D--RK--V-----M-K----V-----K--------------------------- 312
O.CM.99.99CMU4122 ----------A------N.--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PAM--LP-------T----------Q---VH-T-..RA-N-----X--RK--V--X--M-K----V--------------------------------- 312
O.FR.92.VAU ----------A--K---N.--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PVV--LP---I---T---------------H-T-..RA-Q-----D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E--------Q----------T--- 311
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A------N.--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-..RP-Q-----D--RK--V-----V-K----V-----------------------------T--- 312
O.US.97.97US08692A ----------A------N.--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PPI--LP---I-D-T----------Q---VH-V-..R-PN-----D--RK--V-----M-K----V-----------------------------T--- 312
O.US.99.99USTWLA ----------A------N.--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PPI--LP---I---T----------Q----H-TS..RPGN----XD--RK--V-----M-K----V------X-------------------------- 309
N.CM.02.DJO0131 T----------I-----N.-------M--------A---------------------V----------T--XPX--LP---L---------------X--VT---...S---V-------K--V----R-------V---E-K-------------------------D- 318
N.CM.04.04CM_1015_04 T----------I-----N.-------M--------S---S-----------------V----------T---PV--LP---L----X----------P---T---...S-------D--R---V----R-------V---E-K-----------------------T-D- 315
N.CM.06.U14842 T----------I------.--I----M--------S--------------------DV----------T---PV---P---I-------------NVA--VA---...A---V-X-D--R---V---XR-------V---X-K-------------------X---X--- 315
N.CM.95.YBF30 T----------I------.-------M--------S---------------------V------D---T---PV--LP---L-D-------------A--VA---...A---V---D--R---V----R-------V---E-K-----------------------T--- 315
N.CM.97.YBF106 T----------I-----N.--I----M--------S---S-----------------V----------T--APV--LP-----D-------------A--VA---...S-------D--R---V----R-------V---E-K-----------------------T-D- 315
P.CM.06.U14788 ----------A------N.--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---...R-N-V---D--RX--V-----V-K--C-V-----K-----------X--------------- 306
P.FR.09.RBF168 ----------A------N.--I----M-----SI-D-I-----A-----GXX-V--XV----------T---XX--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-..R--N-----D--RK--V-----V-K----I-----K----------------X---------- 309
CPZ.CD.90.ANT T---------C----N-N.----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T----VQA--L---T----------V---MQ--STPQQ-GGV---D-------M----V--X---V---E-K-----------------I-------P- 332
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------A------N.-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-----------------------S-E--V----...A-------D--R---V-------K----V-----K-------------------------D- 303
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------.--------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T---------L---------------------T-...A-------DV-R--V------V----C-V--------------------------------- 321
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------R-I---G-N.----------------Y---S---A--E----------V----------A--A----QQA-ML---T-A------------VL---TPQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I-------P- 339
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A------N.-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----...A-------D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------------------P-- 314
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p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif p7 end p1 start p1 end p6 start
B.FR.83.HXB2 KNWMTETLL.VQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMS...QVTNS.....ATIMMQRGNFRNQRK.IVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT....ERQANFLGKIWPSYK....GRPGNFLQSRP............ 453
A1.AU.03.PS1044_Day0 -S-------.---------S------SG----------------S-----------...-AQQT......S---------GGQ-R.I----------L--------------------------....-------------S-....------P----............ 452
A1.CY.06.CY171 ---------.------------R----G----------------------------...--Q-T......N----KS---GPKR..I----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 451
A1.ES.06.X2110 -G-------.---S-----G-------G----------------S-----------...--QH......PN---------G-KG..I----------L-K------------------------....-------------P-....------P-N-L............ 451
A1.GE.99.99GEMZ011 -----D---.----------------SG----------------------------...-LQ-A......N----KS---GP-R..I----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 444
A1.IT.02.60000 ---------.------------R----G----------------------------...-AQKT......N----K----GPKR..I----------L--------------------------....-------------S-....------P----............ 451
A1.KE.06.06KECst_001 ---------.---------S--RG--TG----------------------------...H-Q-......TN---------G-K..RI----------L----------------R---------....-------------N-....------P----............ 451
A1.RU.08.PokA1Ru -----D---.------------R----G----------------------------...-AQ-A......N----KS---GPKR..I----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 448
A1.RW.93.93RW037A -G-------.---------S--R---TG-S--------------------------...--QQT......N---------G-KR..I----------L--------------------------....-------------S-....------P----............ 451
A1.SE.95.SE8538 -G-------.---------S------TG----------------------------...--QQP......N---------G--R..I----------L-K------------------------....-------------S-....------P----............ 449
A1.TZ.01.A341 -G-------.---------S--R---TG----------------------------...--QHT.....NN---------G-KR..I----------L--------------------------....-------------N-....------P---L............ 450
A1.UA.01.01UADN139 ---------.------------R----G----------------------------...-AQGA......N----KS---GPKR..I----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 449
A1.UG.99.99UGA07072 -G---D---.---------S------SG----------------S-----------...--QQA......N--V------G-KR..I----------L--------------------------....-------------S-....------P----............ 449
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G---.---------Q------TG-S---V----------S-----------...--QQP......NT-------KG-KR.NI----------L--------------------------....-------------S-....------P-N-L............ 457
A2.CD.97.97CDKTB48 -----D---.---------S--R----G----------------------------...--Q-T......N--I-----KG-KR..I----------L--------------------------....-------------N-....------P---T............ 457
A2.CM.01.01CM_1445MV -----D---.------------R---------------------------------...-IHSTN....QNV-------.RGP-.RI----------L--------------------------....------------PN-....------P---T............ 449
A2.CY.94.94CY017_41 -----D---.--------RS--R----G-S--------------S-----------...H-QST....NTN---------G-KR..I----------L--------------------------....-------------N-....------P---T............ 449
B.AR.04.04AR143170 ---------.----------------TG----------------------------...-----A...S-N-------------.TI------R---L----K----R---------------N....---------L---H-....--------N--............ 449
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------.----------X----------------------------------X...---XX.....-X------X----K-.TI----------L--------------------------....---------------....A----------............ 453
B.BO.99.BOL0122 ---------.---S-------------G----------------------------...---G-.....--V-------KYTK-.T-----------I-----------------------E--....-------------H-....-----------............ 455
B.BR.05.BREPM1081 ---------.----------------------------------------------...-----.....N---------K----.------------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 458
B.CA.97.CANB3FULL ---------.----------------------------------------------...----P.....NAV------------.P-----------I-K------------------------....--------R----H-....-----------............ 453
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------.---S----R--------G----------------S----I------...-----.....-N-------------.------------I-K-----------R---------E--....-------------H-....-----------............ 454
B.CO.01.PCM001 ---------.-----------------G----------------------------...-----.....TA-------YK----.P-----------I-K-----------------------I....-------------N-....------P-N-L............ 451
B.CU.99.Cu19 ---------.--------R-------------------------S----I------...-ANS......------K---KS---.T-----------I--------------------------....-------------H-....----------Q...........S 453
B.CY.06.CY165 ---------.------------R---------------------S----I------...--SA-A.....A-------------.------------I-K-----------------------S....---V-----V---H-....------P---LDPTAGNFP..QI 463
B.DE.86.D31 ---------.----------------------------------------------...-----.....--V------------.T-----------I-K------R-----------------....---------------....--------R--............ 453
B.DK.07.PMVL_011 ---------.----------------------------------------------...--N--.....------KS---S---.-I----------I-K-------R-------------E--....-------------H-....-----------............ 455
B.DO.05.05DO_160884 ---------.----------------------------------------------...-----.....-N------------G.S--------A--I----------------ND-------P....-------------P-G...-----------............ 452
B.EC.89.EC003 ---------.------------#---------------------S----I------...-ANA......T-----K----S---.T-----------I-K-----------------------N...N-------------S-....------F-N--..........EP 421
B.ES.07.X2231 ---------.----------------------------------------------...---SP.....T-----K--------.------------I-K------R----------------.....-------------H-....-----------............ 454
B.ES.09.P2149_3 ---------.----------------------------------------------...-M-TP.....-A----K---K---R.T-----------I-K--------------R---------....-------------H-....--------N--............ 453
B.FR.92.92FR_BX08 ---------.----------------------------------------------...-----.....------K--------.T-----------I-K-----------------------N....-------------H-....-----------............ 453
B.GA.88.OYI ---------.----------------------------------------------...--NS......V-V---K---K----.T-----------I-K--------------R---------....-------------H-....--------N--............ 452
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---------.----------------TG----------------------------...-----.....-A----K------K-RT--------A--I-K--K----R---------------N....-------------H-....-----------............ 462
B.GE.03.03GEMZ004 ---------.---S-------------G----------------S----I------...-A--A.....----------K----.T-----------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 448
B.HT.05.05HT_129389 -G-------.-----------------G----------------------------...----T.....NA--I-GSH------.F-----------I-K-------#----------------....---------------....--------N-T............ 450
B.IN.x.11807 ---------.-------------------------S--------------------...---S......S--------------.NI---------RI-K-----------R------------....-------------H-....E----------............ 452
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------.----------------------------------------------...-ISK-A...PD-------T------.------------I-----------------------E--....---------L---RQ....E----------............ 453
B.JP.05.DR6538 ---------.----------------------------------------------...-----.....-S--V----------.-I----------ISK------------------------....-------------H-....-----------............ 453
B.KR.04.04KMH5 ---------.-----------------G----------------S-----------...-A---.....---------------.------------I-K------------------------....-------------H-....-----------............ 453
B.MM.99.mSTD101 -H-------.----------------------------------------------...----P.....-N-------------.T-----------I-K------------------------....-------------H-....-----------............ 456
B.NL.00.671_00T36 ---------.---S------------------------------------------...---SA.....PA-------H----R.T-----------I-------X-------X-X--------....X---X--------H-....-----------EPTAPS....QS 464
B.RU.04.04RU128005 ---------.----------------------------------------------...----Q.....-X--------KX-KR.S-------R-X-I---------X--X--X----------....K------X-----H-....-----------............ 453
B.TH.00.00TH_C3198 ---------.------------R---------------------------------...-----....A--V------------.T-----------I-K-------R----------------....------------AH-....-----------............ 454
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------.-----------------G----------------------------...-----.....NAV------------.-I----------I-K------------------------....-------------H-....--------N--............ 457
B.TW.94.TWCYS ---------.----------------------------------S-----------...R-P--.....TN-------Y-----.T-----------I--------------------------....-------------H-....E----------............ 453
B.UA.01.01UAKV167 ---------.---------------------------------------I------...--AQP.....---------------.T-----------I-K--------------R---------....-------------H-....-----------GPTAPRT..... 458
B.US.09.N_2 ---------.----------------------------------------------...H---P.....VN------S-----R.M-----------I-K-----------------------N....---V---------H-....--------N--............ 457
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------.----------------------------------------------...-----.....------K---K--NR.TI-------V--I--------------------------....-------------H-....-----------............ 451
B.YE.02.02YE507 ---------.---S-------------G----------------------------...-MSQMT..NP------K--------.P-----------I----K----R----------------....-------------H-....-----------............ 454
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------.---------------------------R------------------...-----.....P---I-K------G-.---R-----V--I-K--------------Q--R-----N....-------------H-....-----------............ 453
C.AR.01.ARG4006 ---------.------------R----G-S--------------------------...--N-T......N--------KGPKR.TI------R---L--------------------------....-------------N-....-----X-----............ 448
C.BR.04.04BR013 -----D---.------------R----G-S--------------------------...--N-T......N--------KGPKR.PI----------L-K------------------------....---V---------H-G...-----------EPTAPPL..... 458
C.BW.00.00BW07621 -----D---.------------R----G-S--------------S-----------...-AN-T......N--L-KN--KGP-R.------------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 449
C.CN.98.YNRL9840 -----D---.------------R----G-S--------------S-----------...-TNST.......-----S--KGPKR.------------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 448
C.CY.05.CY040 ---------.------------R----G-S--------------S----I------...-A--T......Q-----N--KGFKR.T-----------I-K-----------N------------....-------------S-....-----------EPTAPL...... 456
C.ES.07.X2118_2 -----D---.------------R----G----------------------------...-AN-.......I---L-S--KGPKR.------------IXK-----------------------N....-------------N-....--------N--............ 448
C.ET.02.02ET_288 ---------.------------R----G-S--------------------------...-ANQA......N----K---KGP-R.TI----------L--------------------------....---------L---H-....--------N--APTAPL...... 454
C.GE.03.03GEMZ033 -----D---.------------R----G----------------------------...--NST......N--------KSPKR.------------I-----------------------E--....-------------H-....-----------............ 447
C.IL.98.98IS002 -----D---.-----------------G----------------S-----------...-AN-T......N----KS--KGP-R.TI----------L---------RSR-----------E--....-------------H-....-----------............ 449
C.IN.03.D24 -----D---.------------R----G----------------S-----------...-TN.......SN----KS--KGFKR.T-----------I-------------------------N....-------------HS....--------N--EPTAPLPT.... 462
C.KE.00.KER2010 -----D---.------------R----G--------S-------------------...-AN-A......N--I--S--KSPKR.------------I--------------------------....-------------H-....--------N--............ 447
C.MM.99.mIDU101_3 ---------.------------R--------------R------S-----------...-TNSA.......-L---S--KGPKR.T-----------I----------------Q---------....D--------L---H-....-----------............ 447
C.MW.93.93MW_965 -----D---.---------N--R---SG----------------S-----------...HAG-A......N-----S--KGP-R.T-----------L--------------------------....-------------.-....-----------............ 447
C.SN.90.90SE_364 -----D---.------------R---AG----------------S-----------...-AN-P......H-L---N--KGP-R.------------I-K------------------------....------------AH-....-----------............ 447
C.SO.89.89SM_145 -----D---.------------R----G-S--------------------------...-ANAN....NIN-L------KGPKR.------------I--------------------------....-------------H-....--------N--EPTAPPAESFRV 461
C.TZ.02.CO178 -----D---.------------R----G----------------------------...-ANSK......N-----S--KGPKR.T-----------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 447
C.US.98.98US_MSC3018 ---------.------------R---------------------S-----------...-TNSA......N-L--KS--KSSKR.------------L--------------------------....-------------H-....--------N-L............ 447
C.UY.01.TRA3011 -----D---.------------R----GS---------------------------...--N-T......N-----S--KGPKR.TI----------L--------------------------....-------------H-....------P---L............ 444
C.YE.02.02YE511 -----D---.------------R----G-S--------------------------...--N-P......N-----N--KGPKR.------------I-K-----------------------N....-------------H-....-----------............ 447
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----D---.------------R----G----------------------------...--N-G......N----KS--KGPKR..I----------L----------------Q---------....-------------H-....--------N--............ 447
C.ZM.02.02ZM108 -----D---.---------S--R----G-S--------------------------...-AQ-T......N-----N--KG--R.------------I--------------------------...N-------------H-....-----------............ 452
D.CD.83.ELI ---------.-----------------Q----------------S-----------...-A---....VT-A-------KGP--.-I----------I-K-----------R-------L----....--------R----H-....-----------............ 454
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------.-----------------G----------------S-----------...-A-GA....S-A----K---KGP-R.T-----------I-K------------------------....-------------H-....-----------............ 448
D.CY.06.CY163 ---------.-----------------G----------------------------...KAATN.....TA--------KSPKR.------------I-K------------------------....-----------S-H-....--------N--............ 453
D.KE.97.ML415_2 ---------.----------------------------------S-----------...-A--A....NVA--------KGPKR.-I----------I-K-------R------Q---------....-------------N-....------P---L............ 454
D.KR.04.04KBH8 ---------.----------------AG-S--------------S-----------...-A-S-....N-A--------KGP--.------------I-K-------R----------------....-------------HN....------P---T............ 453
D.SN.90.SE365 -----D---.---------N-------G----------------S-----------...-A-S-....A-A--------KG---.------------I----K-----------Q---------....G------------S-....------P----............ 454
D.TD.99.MN011 ---------.-----------------G----------------S----I------...-A-S-....A-A--------K-PKR.------------I-K---------------------E--....-------------S-....-----------............ 454
D.TZ.01.A280 ---------.----------------------------------S-----------...-A--V....N-A--------KGP--.-I----------I-K------------------------....-------------H-....-----------............ 448
D.UG.99.99UGK09958 ---------.----------------------------------S----I------...-ASQA....N-A--------KGP--.-I----------L-K-------R------R---------....-----------S-H-....-----------............ 450
D.YE.02.02YE516 ---------.-----------------G-S--------------S-----------...IA-SN....N-A--------K-P--.------------I-K------------------------....--------R----S-....-----------............ 452
D.ZA.90.R1 ---------.-----------------Q----------------------------...-A--L....ATAV-------KG---.-I----------I-K--------------R---------....-------------H-....-----------............ 454
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----D---.-----------------G----------------------------...--Q-A......N----KS--KG---.-I----------I--------------------------....--------R----N-....-----------............ 415
F1.AR.02.ARE933 -----D---.-------------G--SG----------------S-----------...-A-ST......-V---KS--KG-KR.---------V--I-K--------------R---------....-------------N-....-----------............ 448
F1.BE.93.VI850 -G---D---.----------------TG----------------S-----------...-ANS.......A----KS--KG--R.V-----------I----------------R---------....-------------N-....-----------............ 447
F1.BR.07.07BR844 -----DS--.----------------SG----------------S-----------...-A--T......AV---KS--KG--R.-I----------I-K-----------------------N....--------R----H-....------P-K-LEPTAPP...... 459
F1.ES.x.P1146 -G---D---.I----------------G----------------------------...KA-G......TA----KS--KG--R.------------I-K--------------R---------....-------------Q-....--------N--............ 448
F1.FI.93.FIN9363 -G---D---.---------I---G--IG----------R----------I------...-ANT.......-----KS---G--R.------------I----------------Q---------....-------------N-....-----------............ 449
F1.FR.96.96FR_MP411 ------S--.---S-------------G----------------------------...-A--A......A----KS-YKGP-R.FI----------I-K------------------------....-------------N-....--------N--............ 448
F1.RO.96.BCI_R07 -G---D---.--H--------------G----------------S----I------...-T-SA......A----KS--KG---.-I----------I-K------------------------....-------------H-....--------N--............ 448
F1.RU.08.D88_845 -G---D---.-------XR--------G----------------S----I------...-A-ST......A----KS--KG-K-.------------I----------------R---------....--------R----S-....------PX--L............ 454
F2.CM.97.CM53657 -G---D---.---------I---G--TG---------------------I------...---ST......S-L--KS--KG--R.N-----------I-K-------R----------------....-------------N-....--------N--............ 446
G.BE.96.DRCBL -S---D---.I--------I---G--QG----------------S-----------...-ASGA....A-A----KS--KGP-R.TI----------L-----------------------E--....-------------N-....--------N--............ 447
G.CM.04.178_15 -----D---.------------R---AG----------------S-----------...-AS-T....T-A----KS--KGPKR.SI----------L--------------------------....--------R----N-....--------N--............ 449
G.CN.06.sh52 -----D---.------------R----G----------------S-----------...-M-GTAT...-G----KS-LKGP-R.NI----------L----------------------R---....--------RM---S-....--------N--............ 455
G.CU.99.Cu74 -G---D---.---------A--R----G----------------S-----------...-ASGA....G-AVL---S--KGP-R.NI----------L--------------------------....---------L---N-....--------N--............ 454
G.ES.09.X2634_2 -----D---.------------R----G--------S-------------------...-A-G......-A----KS--KGPKR.MI------R---L--------------------------....--------R----N-....--------N--............ 451
G.GH.03.03GH175G -H-------.I------------S--TG----------------------------...--SGA.....TS----NS---GPKR.NI----------L-----------------------E--....-------------N-....--------N--............ 452
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B.FR.83.HXB2 KNWMTETLL.VQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMS...QVTNS.....ATIMMQRGNFRNQRK.IVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT....ERQANFLGKIWPSYK....GRPGNFLQSRP............ 453
G.KE.93.HH8793_12_1 -G---D---.------------R----G----------------------------...-A-GA....A-A----KS--KGPKR.NI----------L--------------------------....-----#-------N-....--------N--............ 453
G.NG.01.01NGPL0669 -----D---.------------R----G----------------------------...--SGA....A-A----KS--KGP-R.NI----------L----------------R---------....-------------N-....--------N-L............ 452
G.PT.x.PT2695 -G---D---.------------R----G-S--------------S-----------...-ASG......------KS--KGPKR.MI----------L--------------------------....-------------N-....--------N--............ 451
G.SE.93.SE6165 -G---D---.------------R---QG-S--------------S-----------...-ASGA....A-A-----S--KGP-R.TI----------L--------------------------....-------------N-....--------N-T............ 454
H.BE.93.VI991 -----D---.--------R-------RG-SI-------------S-----------...----A....S-A----K---KGP-R.T---S-------I----------------Q---------....G------------S-....------P-K-L............ 456
H.BE.93.VI997 -----D---.------------R---QG-SI-------------S-----------...----A....N-A----KS--KGP--.------------I----------------R---------....-------------S-....-----------............ 454
H.CF.90.056 ---------.------------R---QG-SI-------------S-----------...----T....NTA----K---KG---.F-----------I----------------R---------....-------------S-....-----------............ 454
H.GB.00.00GBAC4001 -----D---.----------------QG-SI-------------------------...-M--M....NTA--V-K---KG--R.T-----------I----------------R---------....-------------S-....-----------............ 454
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----D---.------------R---AG-------------RVSS-R---FG--I-...--N-......TN-I-------G-KR.S-----------I-K----------*--------I-N--....---------V---S-....-----------............ 442
J.CM.04.04CMU11421 -----D---.I-------R-X------G---X-----X-------------X----...-M--T.....-N----X-X-KGXKR.MI-----X-P--LX-X----XX-------Q--X------....--------X----NX....------X--X-............ 453
J.SE.93.SE9280_7887 -----D---.----------------SG----------------------------...----T......N---------DHKR.---------Q--I-K------------------------....-------------S-....-----------............ 452
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------.--------R-------SG----------------------------...-----......AV-------KG--R.-I----------L-------------------------S....---------F--LN-....E-------N--............ 448
K.CM.96.96CM_MP535 -----D---.-----------------G-S--------------S----I------...----P......VV---K---KGH--.------------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 448
01_AE.AF.07.569M ---------.--------RS------SG----------------S-----------...-AQH......----------.KGQ-.RI----------L--------------------------....-------------TN...K------P----............ 452
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------.---------S------TG----------------------------...--QHA......N--------KG-KR..I----------L---------R------Q---------....------------LN-....------P---L............ 451
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------.---------S------TG----------------S-----------...-AQHA......N----K---KGPKR..I------R---L--------------------------....-------------H-....------P----............ 451
01_AE.HK.04.HK001 ---------.---------S------AG----------------S----------N...-AQQT......-V------XKG-KR..I------R---L--------------------------....------------PN-....------P----............ 451
01_AE.JP.x.DR0492 ---------.---------S------TG----------------------------...--QHA......K--------KG--S..I------R---L--------------------------....-------------N-....------P----............ 451
01_AE.TH.04.BKM ---------.--------RS------RG----------------S-----------...H-QQ......-N--------KG-KR..I----------L---------------------I----....-------------N-....------P-G-T............ 451
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------.---------S------TG-S--------------S-----------...H-QHA......N--------KG-KR..I------R---L--------------------------E..RQG-----------H-....------P----............ 451
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------.---------S------TG----------------S-----------...H-QHT......NV-------KG-KR..I----------L--------------------------....-------------.-....------P---T............ 450
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------.---------S------TG----------------------------...-AQQT......S---------G-KT..I----------L---------R----------------....-------------N-....------P----............ 445
02_AG.CY.05.CY048 ---------.---S-----S--R----G----------------------------...--VHQ.....SN----K----G--I..I----------L----K----R---------------N....-------------N-....------P----............ 449
02_AG.ES.06.P1261 -----D---.---------S--R----G----------------S-----------...--HQ-......NV--------G--T..I-------D--L----K---------------L----N....-------------N-....------P-N-L............ 448
02_AG.FR.91.DJ263 --R------.---------S--R----G----------------------------...--QQ-......N---------G--T..I----------L----K---------------------....-G-----------S-....------P----............ 448
02_AG.GH.03.03GH181AG -----D---.---------S--R----G----------------S-----------...-AQQ-......N--I-K----G--T..I----------L----K----R----------------....---------------....------P----............ 449
02_AG.LR.x.POC44951 ---------.---------S------SG----------------------------...--QQA......N---------GR-T..I----------L----K---------------------....-------------S-....------P----............ 448
02_AG.NG.01.PL0710 -G-------.---------S--R----G----------------------------...--QQT......NV--------S--T..I----------L----K---------------------....-------------S-....------P----............ 444
02_AG.SE.94.SE7812 ---------.---------S--R----G----------------S-----------...--QQP......N---------G--P..I----------L----K---------------------....-------------S-....------P----............ 448
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------.---S----R--------G-------S--------------------...-AQQ-......N---------G--T..I----------L----K----R----------------....-------------S-....------P----............ 447
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---------.------------R----G----------------------------...--QQP......N---------G--T..I----------L----K-----------R---------....-------------N-....------P----............ 448
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------.---------S--R----G----------------------------...--QQ-......N---------G--T..I----------L----K----R----------------....-------------S-....------P----............ 446
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------.------------R---SG--------V-------------------...--Q-A......N----KS---GPKR..I----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 451
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------.---------S------TG----------------S-----------...-AS-AA....-A----KSK-KG--R.TI----------L--------------------------....--------RM---S-....--------N--............ 454
05_DF.BE.x.VI1310 ---------.----------------QQ----------------S-----------...-A---A....--A-------KGP--.-I----------I-K-----G--------R---------....---------V---H-....-----------............ 455
06_cpx.AU.96.BFP90 -----D---.------------R----G----------------------------...-ASVG......A----KS--KGPKR.SI----------L--------------------------....-------------N-....--------N--............ 451
07_BC.CN.98.98CN009 -----D---.------------R----G-SI-------------S-----------...-TNST.......-L---S--KGSKR.------------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 448
08_BC.CN.06.nx2 *H---D---#R-----------*---S--S-A---R--------S--T--------...-TN-.......--L--SS--KGSNR.----L-------I-K--S-----------*---------....-----Y---L---H-....-----------............ 443
09_cpx.GH.96.96GH2911 --*------.------------R----G-----------------------X----...--Q-T......N-L------KG-KR..I---------XX--------------------------....-------------N-....------X----............ 450
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------.----------------------------------S-----------...-A-GG.....N---------KGPK-.SI------------K------RR------R----L---P...ER------------N-....-----------............ 454
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -Q----S--.---------S--R---TG----------------------------...--QQT......N--------KG-KR..I----------L--------------------------....-------------S-....-----------............ 451
12_BF.AR.99.ARMA159 -----D---.----------------SG----------------------------...-A-ST......AVL--KSS-NG--R.---------T--I-K--K--------------------P....-------------N-....--------N--............ 448
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----D---.------------R----G----------------------------...-ASSAA...A-A----KS--KGPKR.-I------R---L-------------------------M....-------------N-....-----------GPTAPP....ES 463
14_BG.ES.05.X1870 -G---D---.------------R----G----------------------------...--SG......-SV---K---KG--R.NI----------L--------------------------....--------R----S-....------P-N-L............ 451
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------.A--------S------SG-S--------------S-----------...H-QQT......NV-------KG-KR..I----------L----------------E---------....--------RL---K.....------P----............ 450
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------.---------S--R----G-S--------------S-----------...--Q-T...NSNIM---K----G-K#..I----------L--------------------------....-------------HS....------P---T............ 451
17_BF.AR.99.ARMA038 -G---D---.-----------------G-Q--------------------------...----P......-VL--KS--KGP--.N-----------I----------------R---------....-------------N-....--------N--............ 454
18_cpx.CU.99.CU76 ---------.---------N--R----G----------------S-----------...H-Q-T......N--------KG-KR..I----------I--------------------------....-------------N-....--------K--............ 451
19_cpx.CU.99.CU7 ---------.-----------------G----------------S-----------...-A---....H------K---KGL--.V-----------I--------------------------....-------------H-....-----------............ 454
20_BG.CU.99.Cu103 -G---D---.------------R----G----------------------------...--SGA....G-S-L--KS--KGPKR.NI----------L--------------------------....---------L---H-....-----------............ 454
21_A2D.KE.99.KER2003 -----D---.---------S-------G----------------S-----------...-A---....AV-V-------KGPKR.-I----------I-K--------------------R---....-------------S-....----------S............ 452
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------.---------S--R---TG----------------------------...--QHT......G--------KG-KR..I----------LT-------R-----------------LT.L-------------S-....------P-G--............ 452
23_BG.CU.03.CB118 -G---D---.------------R----G-S--------------------------...-IPGA....G-S-----S--KGPKR.NI-------D--L-----------------D--------...EG--------L---H-....------P-N-L............ 455
24_BG.ES.08.X2456_2 -G---D---.------------R----G-S--------------------------...-ISGAG....-S----KS---GP-R.NI----------L-K-----------------------S....---------L---H-....------P-N-L............ 454
25_cpx.CM.02.1918LE -G---D---.------------R----G-S--------------------------...-ASGT....A-A--------KGP-R.NI----------L-----------------D--------....--------R----S-....--------N--............ 453
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A---D---.------------RG--QG-S--------------------------...--Q-A......N-LV-G---KG--GK-I----------L----K-----------R---------....--------RF--PN-....------P---L............ 450
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----S---.------------R----G----------------S-----------...-ASGAV....TA----K---KG-KR.-I----------L----------------R---------....-----------SPN-....--------N--............ 451
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G---D---.-----------------G----------------S-----------...-A--T......-V-------KG---.------------I----------------R---------....-------------H-....--------N--............ 452
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G---D---.-----------------G----------------S-----------...-A--T......-V---KS--KG--R.------------I-----------------------E--....-------------H-....--------N--............ 463
31_BC.BR.04.04BR142 -----D---.---------S--R----G----------------------------...--N-T......N-----S--KGPKR.TI----------L-------------------------N...N--------R----H-....-----------EPTAPP....AS 460
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------.------------R----G----------------------------...-AQ-A......N----KS---GPKR..I----------L----------------Q---------....-------------S-....--------N--............ 448
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------.---------S------SG----------------S-----------...--QQ......TG--------.KGQ-.RI--------.-L----------------Q---------....---------L---H-....-----------............ 449
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------.---------S------TG----------------S-----------...-TQQA.....NMM-------KG-KR..I----------L--------------------------....-K-I-----F---N-....------P----............ 450
35_AD.AF.07.169H -G-------.---------S------TG----------------S-----------...-AQH......TN--------.KGQ-.RI----------L--------------------------....-------------NN....------P-G--............ 450
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------.---------S------TG----------------------------...--QH......-G--I--S---G--T..I----------L--------------------------...N-------------S-....------P----............ 451
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------.---------S------TG---------------------------T...-AQQ......TS-----S--KGPKR.NI----------L--------------------------....--------R----S-....------P----............ 448
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----D---.---------S-------G--------S---------------A---...-----......AV---K---KGP-R.T-----------I-K--------------R---------....-------------H-....-----------............ 448
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A---D---.-----------------G----------------S-----------...-ANQT......N--V-----K.P-R.T-----------I-K--------------------L---....-------------N-....----------T............ 451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----D---.-----------------G----------------S----I-----N...----T......AV---KS--KG--R.------------I-K--------------R---------....------------P--....--------N-L............ 453
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G---D---.-----------------G----------------------------...-A-G......TAVL---S--KGP--.------------I-K--------------R---------....---------------....--------N--EPRP........ 455
43_02G.SA.03.J11223 -----D---.---------N--R---SG----------------S-----------...-ASGA....A-A----K---KGP-R.NI----------L--------------------------....-------------H-....-----------............ 451
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G---D---.-----------------G----------------S----I------...---H......TNVL--KS--KG--R.------------I----------------R---------....-------------N-....--------N--............ 448
47_BF.ES.08.P1942 ---------.---S-------------Q----------------------------...-A-A-.....NV----K--Y-G---.--------R---I-K------------------------....-------------S-....--------N--............ 452
49_cpx.GM.03.N26677 ---------.------------RG---G-S--------------------------...--Q-......SN----K---KG---..I----------L-K-----------R------------....AG------R----H-....--------N--............ 451
DO.FR.08.RBF208 ---------.---S-----Q---S---G-------V--------TX---------ATAH-...DLKGGYTAVF----QNPMRKG.PI----------L-X--------------Q--------R...NGK-------Y--PGG....T----YX-RQV............ 458
O.BE.87.ANT70 ---------.---------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ-...DLKGGYTAVF----QNPIRKG.TI----------I----------------Q--------R...NGK-------Y--PGG....T----YV-RPA............ 458
O.CM.91.MVP5180 ---------.---S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQ-...DLKGGYTAVF----QNP-RKG.PI----------I-K-------R------Q--------K...NG--------Y--PGG....T----YV-KQV............ 458
O.CM.96.96CMA102 ---------.-------X-Q---S---G-------V--------T----------XSAQ-...DIKGGYTAVF----QNP-R-G.PI----------I-K------R-------Q------X-R...NGK-------Y--PGG....T----YV-KQV............ 458
O.CM.98.98CMA104 ---------.---------Q-------G-------V--------T----------ASAQ-...DLKGGYTAVF----QNPIR-G.P-----------I-------------N--QD-------R...NGK-------Y--PGG....T-----M-KQV............ 458
O.CM.99.99CMU4122 ---------.---------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ-...DLKGGYTAVF----QNPGRKG.PI----------L----------------Q--------R...NGK-------Y--PGG....T----YA-RQV............ 458
O.FR.92.VAU ---------.---------Q-------G-S-----V--------T----------ASAQ-...DLKGGYTSVF----QKPIRKG.PI----------VTK--------------Q--------K...NR--T---K-Y--PRG....T----YV-EQV............ 457
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------.---------Q---S---G-------I--------T----------.AAA-...DLKGGYTAVF----QNPSRKG.PI----------L----------------Q--------K...NG--------Y--PGG....T----YA-RQV............ 457
O.US.97.97US08692A ---------.---------Q---S---G-------V--------T---KI-----AAAH-...DLKGGYTSVF----QNPIRKG.PI----------I-K-------R------Q--------R...NGX-------Y--PGG....T----YM-KQV............ 458
O.US.99.99USTWLA ---------.---S-----Q-------G-------V--X-----T---KI-----ASAQ-...DLKGGXTAVF----QNLGRKG.P-----------V----------------Q--------R...NG--------Y--PGG....E-----M-KQMPPP......... 458
N.CM.02.DJO0131 ---------.---------Q------------------------A-----------...--QTA.....TSVFA-GR--KGI-R.TIR---------L----K---RG------Q--------KN..EG--------G-SPF-....------P-TTTTRK......... 463
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------.--------XQ-------S-S-------------------------A...-AQAA.....TSVFV-----KGT-R.TI----------L----K---RX------Q--------KN..EG--------G-SPF-....------P-TAT.RK......... 459
N.CM.06.U14842 -----D---.---------QL------G--------------X-A-----------...--QGA.....TSVFV-----KGM--.TI----------V----K---RG------Q--------KN.E.G--------G-SPF-....-----XP-TTTTRK......... 460
N.CM.95.YBF30 ---------.---------QL------G----------------A-----------...--QQP....TTSVFA-----KGI--.PI----------L----K---RG------Q--------KN..EG--------S-SPF-....------P-TTT.RK......... 460
N.CM.97.YBF106 ---------.---------Q-------G----------------A----------A...-AQTA.....TSVFV-----KGI--.TI----------L----K---RR------Q--------KN..EGX-------G-SPF-....------P-TTT.RR......... 459
P.CM.06.U14788 -S---D---.-------X-Q-------G-------N--------T----------AAAN-ASQEL....KGGYT.TVFMQSGQRKP--------V--I-K--K---RRX-----Q--------KS...G-----------PGG....K----YV-KQV............ 451
P.FR.09.RBF168 -S---D---.I--------Q-------G-------N--------T----------AAAN-ANQDLKGGYT-VF--S....G--X.P--------I--I-K--K---R-------Q--------K...SG-----------PGG....K----YV-KQV............ 454
CPZ.CD.90.ANT -A-------.I--------H------TG-S----L---------A----------A...SAN-AQ...GTAVFL----GNRGG-RPL---------------K---R----R--Q----L-N-PAT.NTGKV-----PT-TWWG...C-----V-KEEVV.......... 481
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----D---.I--------N--R----G----------------S-----------...--NKTE......-F----GQNRPPNKKI----------L--------R-------Q--------NQ..NNGRI-----N--PWG....-----YV-G-K............ 445
CPZ.GA.88.GAB1 -----D---.---------Q-------G----------------S----------....SMVQNQ..GR-DVFF-K-QGAGPKR.KI----------L----K---R----R--Q---------....G--V-----G---RS....------V-N-T............ 463
CPZ.TZ.00.TAN1 -T-------.---------H------QG------L---------S---KI-----A...SA-AGG.....VN-L-G-KRPPLK-GQLQ------V----------------R--Q---------TRNNSTGV-----RT-LWG....C-----V-NT-............ 484
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-------.------------R----G------V---------A----------C...-MK-P.....SSVFL-K--AGKPGR.KI----------L--------R-------Q---------A..GN--------H-SPSWSGGSK------EN-K............ 460
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B.FR.83.HXB2 ..EPTAPP...EESFRSGV.ETTTPP.....QKQEPIDKEL.......YPLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..------...A-L-GM-E.-I-.S-.....P---QK---QV......P--V--K----------- 500
A1.CY.06.CY171 ..--S---...A-N-GM-E.-I-PSL......---QK-R-Q......HP-SI--K-------L--- 499
A1.ES.06.X2110 ..------...A-L-GM-G.-M-S-......----QK-R-Q......AP--V--K----------- 499
A1.GE.99.99GEMZ011 ..--S---...A-H-GM-E.-I-PSL......---QK-R-Q......HP-SI--K-------L--- 492
A1.IT.02.60000 ..------...A-DLWM-E.-INPS......L---QK-R-Q......HP-AI--K-------L--- 499
A1.KE.06.06KECst_001 ..------...A-ICGM-E.-IAS-......P---KK-R.........E-SI--K------LW--- 496
A1.RU.08.PokA1Ru ..--S---...A-D-GMREEI-PSLYPSLKQL---QK-R-P........-SV--K-------L--- 501
A1.RW.93.93RW037A ..------...A-L-GM-E.-IAS-......P---QK-R-PT......P-AI--K-------L--- 499
A1.SE.95.SE8538 ..------...A-I-GM-E.VI-S-......P---QK---Q......VP--V--K-------L--- 497
A1.TZ.01.A341 ..------...T-IWGM-G.-IVS-......P---QK-R-QA......S-SV--K-------L--- 498
A1.UA.01.01UADN139 ..--S---...A-N-GM-E.-I-PS......L---QK-R-QQ......P-SI--K-------L--- 497
A1.UG.99.99UGA07072 ..------...A-L-GM-E.-M-S-......P---QK-R-Q......VP--V--K-------L--- 497
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..------...AG-YGM-E.-I-S-......--K-QT-R-QP.......--A----------L-P- 504
A2.CD.97.97CDKTB48 ..------........MEE.-I-SS......L---.N.R-P......ST-AI--K------LL--- 498
A2.CM.01.01CM_1445MV ..------...A-NVGM-E.-IASS......S---LRNR-QH......T-TI----------L--- 497
A2.CY.94.94CY017_41 ..------...A-NL-M-E.-I-SS......L---LETR-P......YN-AI--K-------LL-- 497
B.AR.04.04AR143170 ..------...-----F-E.---A-S.....-----T---M.......---A-------S------ 497
B.AU.04.PS1038_Day174 ..-X----...A---SF-X.-K----.....---------M.......----A-K----------- 501
B.BO.99.BOL0122 ..------...-----F-E.-----F.....----QK-RG-......YP--D--K-------*-K- 503
B.BR.05.BREPM1081 ..------...-----F-E.------.....----SR-QD-.......--MA--K------H*-*- 504
B.CA.97.CANB3FULL ..------VQPL----F-E.--SP-S.....----QT-Q--.......---A--K----------- 504
B.CN.05.05CNHB_hp3 ..--S---...-----F-E.------.....----------.......------------------ 502
B.CO.01.PCM001 ..------...-----F-E.-V---L.....-----T----.......------K----------- 499
B.CU.99.Cu19 RL------...-----F-E.-----S.....-----V----.......---A--K-------*-K- 502
B.CY.06.CY165 RP------APP-----F-E.-M----.....--P--V----.......------K-------L--- 516
B.DE.86.D31 ..------...-----F-E.--A--F.....----------.......---A-------------- 501
B.DK.07.PMVL_011 ..--S---...-----F-EETA-PS......-----T----.......------------------ 503
B.DO.05.05DO_160884 ..--S---...A----F-E.------.....----Q-NQD-......YP--A-------------- 501
B.EC.89.EC003 RL------...-----F-E.---S-S.....----T-E---.......--SV--K----------- 471
B.ES.07.X2231 ..------...A----F-E.------.....-----VG-DM.......--WD-------------- 502
B.ES.09.P2149_3 ..------...----GF-EEM-PP-......----------.......---A--K-------L--- 501
B.FR.92.92FR_BX08 ..------...-----F-E.A.---S.....----------.......---A--K----------- 500
B.GA.88.OYI ..------...A---GF-E.------.....--------G-.......------------------ 500
B.GB.05.MM45d87_GN1 ..------...-----F-E.---PS......P----T--G-.......---A-------------- 509
B.GE.03.03GEMZ004 ..------...A---GF-E.-----S.....--E--T----.......---A--K----------- 496
B.HT.05.05HT_129389 ..--S---...-----F-E.---P-......----SR----.......---A--K-------*--- 496
B.IN.x.11807 ..------...-----F-G.---P-S.....----------.......---A--K----------- 500
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------...----KF-E.---PS......-----V----.......---V--K----------- 500
B.JP.05.DR6538 ..------...-----F-E.-I---S.....---------M.......---A-------------- 501
B.KR.04.04KMH5 ..------...-----F-E.-----S.....----T-----.......---A------------K- 501
B.MM.99.mSTD101 ..------...-----F-E.-----A.....----------.......---A--K----------- 504
B.NL.00.671_00T36 RP------...-----F-E.-----S.....-R---T----.......---A--K----S--*--- 513
B.RU.04.04RU128005 ..------...-----F-E.-K---S.....-----VE---.......---A--X----------- 501
B.TH.00.00TH_C3198 ..------...-----F-E.--A--S.....--------D.......L---A--K----------- 502
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------...----KF-E.--AP-......---G-TGE--.......---A--K------LL--- 504
B.TW.94.TWCYS ..------...-----F-E.Q----S.....--------D-.......---A--E----------- 501
B.UA.01.01UAKV167 ..------...-----F-E.------.....----------.......---A--K----------- 506
B.US.09.N_2 ..--S---...A--LGF-EEA--P-......----TMTVDKEL.....-----------S------ 507
B.UY.01.01UYTRA1179 ..------...-----F-E.-----S.....---------R.......C--A-------------- 499
B.YE.02.02YE507 ..------...A---KF-E.---A-S.....----R----E......M---A----------L--- 503
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ..------...A----F-E.-I---S.....--P-TV--D-.......---A--K----S------ 501
C.AR.01.ARG4006 ..------...A----FE..---PS......P----K-R-P.........----K----S--L--- 492
C.BR.04.04BR013 ..------...A----FA..---PS......P----K-R-P.........---------S--L--- 502
C.BW.00.00BW07621 ..------...A---KFE..--NPT......P----K-R-P.........----K----S--L--- 493
C.CN.98.YNRL9840 ..------...A----FE..---PA......P---SK-R-P.........------------L--- 492
C.CY.05.CY040 ..------...A----FE...-IPN......S---SK-R-P.........----K----S--L--- 499
C.ES.07.X2118_2 ..------...A----FE..---PA......P---XK-X-P.........----K----S--L--- 492
C.ET.02.02ET_288 ..------...A----FE..-A-P-......P---LK-R-A.........----K-------L--- 498
C.GE.03.03GEMZ033 ..------...A----YE..---PA......P----K-R-P.........-I--K----S--L--- 491
C.IL.98.98IS002 ..------...A----FE..--APS......P-P-QK---P.....YKE--SA-K-------L--- 497
C.IN.03.D24 ..V-----...A---KF-..---PT......L----K-R-P.........----K----S--L--- 506
C.KE.00.KER2010 ..------...A----FE..--ALA......P---LKER-P.........----K----S--L--- 491
C.MM.99.mIDU101_3 ..------...A---GF-..---PA......P----K-R-P.........------------L--- 491
C.MW.93.93MW_965 ..------...A----FE..---PA......P----KEDREP.......-----K-------L--- 493
C.SN.90.90SE_364 ..------...A----FE..---PT......P...QK-R-P.........--.-K----S--*L-- 486
C.SO.89.89SM_145 RP------...A----FE..D#-PA......P---LKEH...........----K----S--L--- 504
C.TZ.02.CO178 ..------...A----FE..---PA......P----KGG-P.........-I--K----S--L--- 491
C.US.98.98US_MSC3018 ..------...A----FE..--AL........---SK---P.........------------L-P- 489
C.UY.01.TRA3011 ..------...A----FE..-A-PS......PR--QK-R-P.........----K----S--L--- 488
C.YE.02.02YE511 ..------...L----FE..---PA......P---AK..-P.........----K----S--LLP- 489
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ..------...A----FE..-.-PT......P---LK-G-S........H----K----S--L--- 491
C.ZM.02.02ZM108 ..------...L-.......---PA......P----K-R-P.........-I--K----S------ 491
D.CD.83.ELI ..------...A---GF-E.-I-PS......----QK----.......------K-------L--- 501
D.CM.01.01CM_0009BBY ..------...I---GF-E.-V-PS......----QK--DK.....EL---A--K-------L--- 497
D.CY.06.CY163 ..------...A---GF-E.-I-PS......----QR----.......--------------L--- 500
D.KE.97.ML415_2 ..------...A---GF-E.-M-P-......-R--QR----.......C--A--K----------- 501
D.KR.04.04KBH8 ..------...A---GF-E.-I-PS......--R-QK-N--.......---D--K-------L-K- 500
D.SN.90.SE365 ..------...T---GF-E.-M-PS......----QAQ-QEQKDK.EL---A--K-------L--- 507
D.TD.99.MN011 ..------...A---GF-E.-I-PS......----QK--DK.....EL---A--K-------L--- 503
D.TZ.01.A280 ..------...A-I-GF-E.-IKPS......----QK--DK.....EL--SA--K-------L--- 497
D.UG.99.99UGK09958 ..------...A---GF-E.-I-PS......--R-QK-Q--.......D--V--K----S--L--- 497
D.YE.02.02YE516 ..------...A---GF-E.-I-PS......----QK--DK.....DL--------------L--- 501
D.ZA.90.R1 ..------...A---GF-E.-I-PS......----QK----.......------K----S--L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..------...A---GFRE.-M-PS......P---QK-EGQGL....YP--A--K------Q*--- 464
F1.AR.02.ARE933 ..------...A---GFRE.-I-PS......P---QK-EG-......YP--A--K-------*L-- 495
F1.BE.93.VI850 ..------...A---GFRE.-I-PS......P---QK-G--......YP--A--K-------*--- 494
F1.BR.07.07BR844 ..A-----...A---GF-E.-IAPS......P---QK-EG-......YP--A--K-------E--- 507
F1.ES.x.P1146 ..----A-...A---GF--...EVT......LH--QKGEG-......YP--A--K-------*--- 493
F1.FI.93.FIN9363 ..------...A--LGIRE.-V-PS......PR--QKEEGQ......YP--A--K-------*--- 496
F1.FR.96.96FR_MP411 ..------...A---GFKE.-I-PS......P---QK-EGQGL....YP--A--K----S--*-P- 497
F1.RO.96.BCI_R07 ..------...A---GFRE.---PS......P---QK-EGM......YP--A--K-------*--- 495
F1.RU.08.D88_845 ..--S---...A---GF-E.-I-PS......PR--QK--DQ......CP-----K------Q*--- 501
F2.CM.97.CM53657 ..------...A---GF-E.-I-PS......P---QK---M......YP-----K-------*--- 493
G.BE.96.DRCBL ..------...A-N-GF-E.-IAPS......P---QKE---.......---S--K------Q*-K- 493
G.CM.04.178_15 ..------...A---GF-E.-IAPS......P----RE--S.......T-----K----S--L--- 496
G.CN.06.sh52 ..------...A---GF-E.-IAPS......-----EK---.......---A--K-------*--- 501
G.CU.99.Cu74 ..--S---...A---GF-Q.-IAPS......P---QKE-D..........-I--K----S--*--- 497
G.ES.09.X2634_2 ..------...A---GFRE.-IAPS......L-P--REP-QREK.EL.---A--K----S--*--- 502
G.GH.03.03GH175G ..--S---...A---GF-R.--APS......P----RE--E......L------K-------*--- 499
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B.FR.83.HXB2 ..EPTAPP...EESFRSGV.ETTTPP.....QKQEPIDKEL.......YPLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
G.KE.93.HH8793_12_1 ..------...A---GF-E.-IAPS......P-P--KE--I.......H--A--K----S--*--- 499
G.NG.01.01NGPL0669 ..------...A---GF-E.-IAPS......-----RE---.......P--A--K------Q*--- 498
G.PT.x.PT2695 ..------...A---GF-E.-IAPS......P----K----.......------K----S--*--- 497
G.SE.93.SE6165 ..------...A--LGF-E.-IAPS......P---MKE---.........YP--K----S--*--- 498
H.BE.93.VI991 ..------...A---GF-E.-I-PS......PR--LKEQ-P........------------Q*--- 501
H.BE.93.VI997 ..------...A---GF-E.-M-SS......P---LK---P........-FA--K-------L--- 500
H.CF.90.056 ..------...A---GF-E.-M-PS......P---QLKDKE.......P--A-------S--LL-- 501
H.GB.00.00GBAC4001 ..------...A-C-GF-E.-M-P-......P---MKE--P........----------S--L--- 500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..------...A---GF-E.KI-PS......-----RKELY........-SA--K----S------ 488
J.CM.04.04CMU11421 ..------...A---GF-E..E-XX......P---AKELYP.........----K----X--X--- 497
J.SE.93.SE9280_7887 ..------...A--LGL-..-EIPS......P----K----.......------K----S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..------...A---GF-E.KI-PS......LR--MK-Q-Q......GP-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 ..------...A---GF-E.-I-PS......PR--TK---Q......SP-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M ..------...ADWGMGEE..I-SL......L---QK---HL......P-TV--K-------L--- 499
01_AE.CF.90.90CF11697 ..------...A--LGM-E.-I-SF......P---QK---H......PS--V--K-------L--- 499
01_AE.CN.07.07JSWX045 ..------...A-DWGMEG.-I-SL......P---QK-R-H........-SV--K-------L--- 497
01_AE.HK.04.HK001 ..--S---...A-NW-E....I-SL......L---QK---H......PS-SI--K-------L--- 496
01_AE.JP.x.DR0492 ..--S---...A--WEMRE.---SL......L---QK---H......PP--A--K-------L--- 499
01_AE.TH.04.BKM ..------...A-NW-M-E.-K-SL......M---QE--DP.......P--V--K-------L--- 498
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..------...A-NWGM-E.-I-SL......L---QK---H......PP-SV----------L--- 499
01_AE.VN.98.98VNND15 ..------...A-NWGM-E.-I-SL......L---QK---H......PP-SI--K-------L--- 498
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..------...A---GM-E.--PSS......P----K----......YP--A--K-------**-- 491
02_AG.CY.05.CY048 ..------...A---GM-E.-I-S-......P----G--GI......YP-----K-------*--- 496
02_AG.ES.06.P1261 ..------...A---GT-E.-I-SS......P----G--GI......YP--A--K-------*--- 495
02_AG.FR.91.DJ263 ..------...A--LGM-E.-I-S-......P---AR-QG-......YP--A--K-------*L-- 495
02_AG.GH.03.03GH181AG ..------...A--LGM-E.---SS......P----R--G-......YP-----K-------*L-- 496
02_AG.LR.x.POC44951 ..------...A---GM-E.-I-S-......P----R--G-......YP-----K-------*--- 495
02_AG.NG.01.PL0710 ..------...A--LGM-E.-I-SS......PQ---R--G-......YP-----K-------*L-- 491
02_AG.SE.94.SE7812 ..------...A--LGI-E.-I-SS......-----G--G-......YP--A--K-------*--- 495
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..------...A---GM-E.-I-SS......P----G--G-......YP-----K-------Y--- 495
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ..------...A--LGM-E.-I-S-......P----G--G-......YP--A--K-------*--- 495
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..------...A-NVGM-E.-I-SS......PQ---R--G-......YP--A--K-------*--- 493
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..--S---...A-N-GM-E.-I-PS......L---QK-R-Q......HP-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..------...A-CLERKE.---SS......L----R----.......------K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 ..--S---...A----F-E.-IASS......P---QK-EG-......YP--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 ..------...I---GF-E.-IAPS......P---SKE--EK....GL---A--K----S--*--- 500
07_BC.CN.98.98CN009 ..------...-----F-E.-----S.....----T-----.......------K----------- 496
08_BC.CN.06.nx2 ..------...A----FEE.TDP.S.....#PQ---K-R.........ET---------S--L--- 487
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..--S-X-...A---GMRE.-X-SS......XX-XKDGEXP.......P--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..------...A---GF-E.-I-PS......----QK---P.......H--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..------...A---GF-E.-VAPS......-----KE........EL---A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 ..------...A---GF-E.-I-SS......P-R-QK-EGQ......YP--A--K-------*-*- 494
13_cpx.CM.96.96CM_1849 RP------...A---GF-E.-IAPS......-----K.........ET---AA-K----S--*-*- 508
14_BG.ES.05.X1870 ..------...A---GF-E.-IAPS......P----KE--M.......---A--K----S--*--- 497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..--S---...A-NWGM-E.---SL......L---QK-R-H......TP--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 ..------...A-D-GM-E.---PL......----LKNR-Q......HT-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 ..------...L---GF-E.TI-PQ......P----K-EG-......YP--A--K-------*-K- 501
18_cpx.CU.99.CU76 ..------...A--LGF-E.-IAPS......P---SKEEK........--FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 ..------...----GF-E.-I-PS......---DQK----.......---A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 ..------...A---GF-E.-IAPS......P--GQKE-D..........-I--K----S--*--- 497
21_A2D.KE.99.KER2003 ..------...A-M-GF-E.-I-PS......----QK----.......--SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------...A--VGM-E.-I-SS......----QRE--Q......PP--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 ..------...A---GF-E.-IAPS......P--G-KEQD..........-I--K----S--*--- 498
24_BG.ES.08.X2456_2 ..------...A--LGF-E.-IAPS......P--GQPE-D..........-I--K----S--*--- 497
25_cpx.CM.02.1918LE ..------...A--LGF-E.-I-PS......P---QK----.......--MA--K----S--*--- 499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..V-----...A-NLGMEE.G--PS......P--..KEG-Q......SP--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..------...A--LGIME.-M-SY......P---LK---P........--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..------...A----F-E.---PS......P---QKEEG-......YP--A--K-------*--- 499
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..--S---...A--LGF-E.-R-PS......P---QK-EGK......YP--A----------*--- 510
31_BC.BR.04.04BR142 RL------...A----FEE..--PS......P---QR-R-P.........----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 ..------...A----FEE.--AA-S.....S----KK---.......--SA----------*--- 495
33_01B.ID.07.JKT189_C ..------...A----F-EQT--PS......----Q-----.......--VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR2478P ..------...-----F-E.G----S.....----------.......--SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H ..------...A---GF-E.-IKPS......----QK-G--.......------K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..------...A-N-GI-E.-MSSS......----SR--G-......YP-----K-------*L-- 498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------...A---EVKE.-VASS......L---..G---......YP--A--K----S--*P-- 493
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..--S---...A---GF-E.-I-P-......P---QKQEQKDEGM..YP--A--K-------*--- 499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..-----TAPPA--LMF-E.---A-S.....-----R----.......------------------ 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..------...A---GF-E.-I-P-......P---QKNEG-......YP-----K-------*--L 500
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..------...A---GF-E.-I-PS......L---QK-EGPY......P----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 ..------...A---GF-E.-IAPS......-----RE--.......SP--A--K-------W-K- 498
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..------...A---EIRE.-I-PS......----QK-EG-Y......P--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 ..------...A--LGF-E.---PS......P---QKEGLY.......P--A----------*--- 498
49_cpx.GM.03.N26677 ..------...A---GF-E.-IAPS......P---QKEEL........--SA--K----S--*LP- 496
DO.FR.08.RBF208 ..P-S---...M-EVMQ-Q.-N.........-E-KGEQN--.......--FA--K----T-Q*L-Q 501
O.BE.87.ANT70 ..H-S---...M-EEVK-Q.-N.........-E-KGGPN--.......--FA--K----T-Q*L-Q 501
O.CM.91.MVP5180 ..S-S---...M-EAVKEQ.-NQSQ......KGD...QE--.......--FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.96.96CMA102 ..P-S---...M-EVMQ-Q.KNQNQ......EXR-D.PN--.......--FA--K----T-Q*--R 503
O.CM.98.98CMA104 ..A-S---...M-EVVK-Q.-NQEQ......KED...SN--.......--FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.99.99CMU4122 ..S-S---...M-EE-K-P.-SQEQ......KGD...PN--.......--FA-------T-Q*L-Q 501
O.FR.92.VAU ..S-S---...M-EMMK-Q.-EDQN......--G-QNEL.........--FA-------T-Q*--Q 501
O.SN.99.99SE_MP1299 ..S-S---...MTEEMK-Q.-NQEQ......KED...QN--.......--FA-------T-Q*L-Q 500
O.US.97.97US08692A ..P-S---...M-EVMKXQ.-NQ........GQKGD.PT--.......-XFX--K----T-Q*-*Q 500
O.US.99.99USTWLA ..A-S---...M-EVVX-X.XN.........-N-GEDSN--.......--FA--K---XT-Q*--Q 501
N.CM.02.DJO0131 ..------...L-NYG-QE.-RS-Q.......GK-RQENTEN...SLYP------------L---- 513
N.CM.04.04CM_1015_04 ..------...L--YG-QE.-GS-QG....KEM--NQE-TENSL...YP------------L---- 512
N.CM.06.U14842 ..------...L-DYGCQE.-RN-QR....KEM--DQE-TEN...SLYP----------------- 513
N.CM.95.YBF30 ..------...L--YGFQE.-KS-QG....KEM--NQERTENSL...YP----------------- 513
N.CM.97.YBF106 ..------...L--YG-QE.-KS-QG....KEM--NQE-TETSL...YP------------LX--- 512
P.CM.06.U14788 ..Q-----...M-EEEMTQ.N..........KQX-EKED-KE.....L---A--K----T-Q*Y-- 495
P.FR.09.RBF168 ..Q-----...M-EDEMTR.DK.........-REXEEXE-E.......-----------T-Q*Y-- 497
CPZ.CD.90.ANT ..------...I-IYQE...-HKRTQK....GLKG.EEELP........-SY--K----K-Q*WKF 525
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..------...M---GFQE..EKKVK.....EEVREES-.......PPS-----K----------- 492
CPZ.GA.88.GAB1 ..------...I--YGYQE.......EEKSQE-K-GESS........L--P---K----S------ 509
CPZ.TZ.00.TAN1 ..-........KGKAQEQ..--AQT-VVPTAPPL-MTM-..........GGF--K-I--S-Q**-- 526
CPZ.US.85.US_Marilyn ..------...I-D-GYQE.--V-Q......E--GKEKEP........FQ----K----S----E- 506
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAFLQ....GKAREFSSEQT..............RANSPT...RRELQVWG.RDNNSP.....SEAGADRQGT.......VSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPT 136
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----N---Q-....-E--K-P----..............------...SGA-WDG-.---.L-.....-----EG---G......PTLS---I------I--VR-E---R--------------DID---K---R-----------K-----S-----KR---------- 136
A1.CY.06.CY171 ----N---Q-....RE--K------..............--I---...S---RDG-.---PL-......-T-TE----......AS------I----------R--------------------DID---K---------------------------K----------- 136
A1.ES.06.X2110 ----N---P-....-E--Q------..............G-----...S-A-WDG-.--DLP......-----E----......GPALS---I------I---R-E---R--------------DIN---K---R-----------K-----A-----K----------- 136
A1.GE.99.99GEMZ011 ----N---Q-....RE--K------..............--I---...S-T-WDG-.---PL-......---TE----......AS------I---------VR--------------------DID---K-------------------E-------K----------- 136
A1.IT.02.60000 ----N---Q-....-E---------..............------...S-GPLDG-.--KPL......--T--E----......AS-C----I-----------V-------------------DIN---K------X--------------------K----------- 136
A1.KE.06.06KECst_001 ----N---Q-....-E---L-----..............------...S-D-WDG-.--SLP......----EE--.........GT-----I------M--V---------------------DID---K---R-----------K-------D---K----------- 133
A1.RU.08.PokA1Ru ----N---Q-....RE--K------..............--I---...S-RFWDE-GDNPLPVPLPETA-T-TE----........--S---I-------------------------------DIN---K---------------------------K----------- 141
A1.RW.93.93RW037A ----N---Q-....-E---------..............G-----...S-A-WDG-.--SLP......-----E----D......PTC----I---------VR--------------------DIN---K---R-----------------------K----------- 136
A1.SE.95.SE8538 ----N---Q-....RE--K------..............------...S-D-WDG-.S--LP......-----E----......GPTLS---I---------V-V-------------------DIN---K-R-------------K-----S-----K----------- 136
A1.TZ.01.A341 ----N---Q-....-E--K------..............G-----...N-D-GDG-.-NSLP......-----E---AG......LT-S---I---------VR--------------------DIN---K---------------K-----------K----------- 136
A1.UA.01.01UADN139 ----N---Q-....RE--K------..............--I---...S---WDG-.---PL......P-T-TE----A......A------I---------VR--------------------DID---K---------------------------K----------- 136
A1.UG.99.99UGA07072 ----N---Q-....-E--K------..............G-----...S-A-WDG-.--DLP......-----E----......GPTLS---I---------VR--------------------DIN---K---R-----------K-----------K----------- 136
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----N---Q-....-E---------..............G-----...S---WDG-.---LP......T-E------AA.......-LS---I-----------V-------------------DIN---K---------------------------K----------- 135
A2.CD.97.97CDKTB48 ----N---Q-....RE--------D..............------........NG-.---LL......A---.E.--A......VHPC----I---------V--E---R--------------DIN--WK---------------------V-----KR---------- 129
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N--SQ-....RE--KL-P--N..............-----A...S--RWNG-.--SFL......V---TEK---T......H-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R-------------------V----EKR---------- 136
A2.CY.94.94CY017_41 ----N---Q-....RE--K-----N..............------...S---ENG-.---LL......P---TGD---......IQ-C----I---------V--E-------------------IN---K---------------------A-----KR---------- 136
B.AR.04.04AR143170 ----T---P-....R---------A..............------...-------R.G--S-L.....---------D.......--LS---I---------------I---------------D-N-S-----------------K--E-VT-------VT----I--- 136
B.AU.04.PS1038_Day174 ----N-----....-----------..............--X---...S----L--.XE----.....---------D.......----C--I--------S-----------------------XN-X-K---------------------S--X----VT--X-I--- 136
B.BO.99.BOL0122 ----N---P-....RE---------..............------...-G------.----PL.....----TE----......VS--G---I--------K--V-------------------D-N---K---------------K-----P----------------- 137
B.BR.05.BREPM1081 ----N---P-....-E----P----..............------...--------.G-----.....--T-VEGS-P.......I-YG---I--------I-RV---------------------D---K---------------------A----------------- 136
B.CA.97.CANB3FULL ----N---P-....-----------..............------SPTT-------.--IT-L.....-------P--.......---S---I---------------------------------N-------------------------S--------V----I--- 139
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----N---P-....-E---------..............--I---...-G----R-.G----T.....----------.......I---L--I--------P------I---------------D-N-------------------------P--------V----I--- 136
B.CO.01.PCM001 ----N---Q-....-E---------..............------...--------.GGD---.....--T--N----.......-------I-------------------------------------K-R-----------------H--V---------------- 136
B.CU.99.Cu19 ----N---P-....-----------...........KQT------...--------.G----L.....-----S----.......---S---I--------K--V---I---------------D-C---K---------------------P----------------- 139
B.CY.06.CY165 ----S---P-....---G--P----RSNSGEFP..SDQT------SPT--------.GND---.....-----S---A.......-------I------I--V------I--------------DIN--------IV-------R-K----VPV------V----V---- 151
B.DE.86.D31 ----------....--------A--..............------...--------.--S--L.....----------.......---S---I----------------------------------------------------------------------------- 136
B.DK.07.PMVL_011 ----N---P-....-E--KLP----..............--I---...--------GDS-PL......----------.......-------IP----------V--------------------V--------------------------P----------------- 136
B.DO.05.05DO_160884 ----N---P-R...-E---------..............-TL---...S-------.------.....----T-KP-P......VS--S---I--------------E-----------------IN----------------------E-VP--------V-------- 138
B.EC.89.EC003 ----------....------F----..........RAQT-----S...-G------.---K-L.....P---N--E-I.......I--S---I------I-------------------------IN-------------------------T----------------- 140
B.ES.07.X2231 ----N---P-....R-----P----..............------...G-------.G-----.....-----G---H.......--LG---I-----------V-------------------D-N------------------------VP-----Q----------- 136
B.ES.09.P2149_3 --------P-....R-----P----..............------...----R---GD-TSP......-----N----.......--LSL--I-----------V--------------------I-------------------------VA----------------- 136
B.FR.92.92FR_BX08 ----N---P-....-----------..............------...--------.S.---L.....----------.......---S---I-------------------------------D-N------------------------------X------------ 135
B.GA.88.OYI --------P-....-----------..............------...S---R---.------.....----------.......----L--I------I--------------------------N------------------------------------------- 136
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------P-....-----------..............-T----...-G------.-N-SL......P---------.......---S---I-----------V---------------------N---K---------------------P----------------- 135
B.GE.03.03GEMZ004 --------P-....-E--K-PP---..............------...S---R---.G----L.....--G-------.......--LS---I--------S------------------------N---------------------------------------I--- 136
B.HT.05.05HT_129389 ----------....-----LP---D..............--I---...-G------.---SP......----VEG---.......---S---I---------------------------------N---K--------------------VH-------T--------- 135
B.IN.x.11807 ----N---P-....-----L-----..............------...--------.-N-TPI.....----------.......---S---I------I--V-----I---------------D-N--------------------------V-----Q---------- 136
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T---PT....-------P---..............------...--------.---SL......-----G----.......--LSL--I-----------V--XQV--------------------K------------------EN-P----------------- 135
B.JP.05.DR6538 --------P-....R-----P----..............------...--------.-----L.....---------N.......---S---I---------------------------------N---K---------------------P-------------I--- 136
B.KR.04.04KMH5 ----N---P-....-----------..............------...--------.-----L.....----D-----.......---S---I--------K------I-----------------N-------------------------A--------V----I--- 136
B.MM.99.mSTD101 ----N---P-....-----------..............------...-G------.G----S.....----------.......---S---I-------------------------------D-D-------------------------P----------------- 136
B.NL.00.671_00T36 --------P-....-E---------RANSPF....SEQT------...--------.-----L.....-----N----.......---S---I------I--------------------------D-----------------------------S---T--------- 146
B.RU.04.04RU128005 --X-----P-....------P----..............------...--------.-E---L.....-----G-K--.......I-LS--XI------V-----E------------------------K------X--------------T-D--------------- 136
B.TH.00.00TH_C3198 ----N--CP-....-E---------..............------...-G------.--S--I.....--------R.......PI--S---I-------------------------------D-N-------------------------P--------V----I--- 136
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----N---P-....------P----..............------...--------.--SSP......-------R--.......--LS---I----------R----------------------N---K------------------E--P--------V----I--- 135
B.TW.94.TWCYS ----N---P-....----K------..............------...-G------.T----L.....---------P.......---S--RI----------R----------------------N---K---------------------P----------------- 136
B.UA.01.01UAKV167 ----N---P-....------P----RANSPTN.......------...-G------.------.....----T-----.......---S---I---------------------------------N--------------------------V---------------- 143
B.US.09.N_2 ----N---P-....-----------..............--I---...S---R---GGN-SP......----DNDSRQGT.....---DL--I----------------I--------------DID--------I--------R-----HVP-----Q---T---I--- 138
B.UY.01.01UYTRA1179 ----N---P-....-E----P----..............------...--------.-----L.....---------K.......---S---I---------------------------------N------------------------------------------- 136
B.YE.02.02YE507 ----N---P-....-E---------..............--D---...S-------.---S-L.....---------G......D--LS---I------I--V-----I-----------------N---K------------------E--P---S------------- 137
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----N---P-....-E---L-----..............------...S-------.-----L.....--T-DSG--S.......---S---I-------------------------------D---------------------K-----P------R------I--- 136
C.AR.01.ARG4006 ----N---Q-....----K-XP---..............------...S-----R..G--PL......-----E----.........L----I-----------V---------------------K---N---------------------VM----K----------- 132
C.BR.04.04BR013 ----N---P-G...-E----PT---RANSPTT.......------...S-----R..G--PL......----TEG---.........-----I------I---------R---I-----------IE---K----I-V------R------VP-----K----A------ 140
C.BW.00.00BW07621 ----N---P-....-E----PP---..............------...S-----R..G-KPH......-----E----.........L----I--------S--V---I---------------DIN---K---------------------------KR---------- 132
C.CN.98.YNRL9840 ----N---P-....-E----PP--A..............------...S-----R..G--P-......----IE----.........L----I--------S-RV---T----------------IN---K---------------------P-----K----------- 132
C.CY.05.CY040 ----N---Q-....-E----P----RANSPI........-T--S-...S-----R...--PQ......L---VE----.........-----I--------S--V---I---------------DIN---N----I----------------------K----------- 137
C.ES.07.X2118_2 ----N---Q-....-E----P----..............--D---...S-----R..G--PR......A---XEGX-A.........L----I--------S--V---TR---------------IN---K---------------------VM----K-------I--- 132
C.ET.02.02ET_288 ----T---P-....-E----P----SANSPT........---G--...S-----R..GG-P-......-----E---S.........L----I----------R---------------------IN---K---------------------H-----K----------- 138
C.GE.03.03GEMZ033 ----N---P-....-E---LPP--A..............--D---...S-----R..G--PR......-----E----.........L----I--------S--V---I----------------I----K---------------------V-----K----S------ 132
C.IL.98.98IS002 ----N---P-....-E----P----..............------...S-----R..G-SPL......P-T--E----.....LQGALVC--I-----------V-------------------DIN-------------------------C-----K----------- 136
C.IN.03.D24 ----N---PL....-E-G--P----RANSPSAD......SP---S...S-----R..G--PH......-----EG---.........L----I--------P-RVE--I----------------ID-------------------------H-----K----------- 140
C.KE.00.KER2010 ----N---P-....-E----P---A..............------...S-----R..G-SPC......-----E-E--.........L----I---------V-----IR---------------IN---K--------------------VI-----K-T--------- 132
C.MM.99.mIDU101_3 ---KT---P-....-E----PP---..............------...SG--R-R..G--P-......----TE----.........L----I--------SV-V---II---------------IN---K---------------------SM----K----------- 132
C.MW.93.93MW_965 ----N---.-....-E----P----..............------...S-----R..G--PC......-----EGRQGT.......TL----I-------IS------I----------------IN---K------------------E-VP-----K--L-------- 133
C.SN.90.90SE_364 ----N--CP-....-Q----P----..............------...S-----R..G--PH......-...-E----.........L-.S-I---------------I----------------IN---K---------------------P-----K----------- 128
C.SO.89.89SM_145 ----N---P-....-E----P---ARANSPTSRELQGQA------...S-----R..G#-PR......-----E-T...........L----I--------S--V---I---------------DIN---K---------------------P-----K----S------ 143
C.TZ.02.CO178 ----N---P-....-E----P---A..............------...S-----R..---PR......----TEGR--.........L----I--------S-RV---V----------------IN---K---------------------S-----K----------- 132
C.US.98.98US_MSC3018 ----N---P-....-E----PA--A..............------...S--F--R..G-SP........---VEG--A.........L----I--------S--VE--I----------------IN-------------------------H-----K----------- 130
C.UY.01.TRA3011 --------P-....-E--K-PP---..............------...S-----R..-G-PL......-----E----.........-----I---------------------------------K---N---------------------V-----K----S--I--- 132
C.YE.02.02YE511 ----N---P-....------P----..............------...I-----R..GN-PR......-K--GE..--.........L----I------V----V---I----------------IN---K---------------------------KR---------- 130
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----N---P-....-E---L-P--A..............-----A...S-----R..G.-PH......-----EGR-I........TL----I--------S--V---V---------------DIN---K---R-----------------------K----------- 132
C.ZM.02.02ZM108 ----N---P-....-E----PP---..............------...T-.......G--P-......-----E----.........-----I--------S--V---I----------------IN---K---------------------P-----K----------- 127
D.CD.83.ELI ----N---P-....---G-L-PK--..............------...S---R---.---PL......-KT--E----.......-------I--------A------------------------N---K---------------------P-----Q----------- 135
D.CM.01.01CM_0009BBY ----N---P-....---G-L-----..............------...N---R---.-G-PL......--T--EG-RQ.....GT--LS---I-----------V-------------------DIN---K--------------------VP-----Q----------- 137
D.CY.06.CY163 ------V-P-....-----------..............------...S---R---.G--PL......--T--EG-R-.......--L----I--------S--V-------------------DIN---K--------------------------------------- 135
D.KE.97.ML415_2 ----N---Q-....R----LP----..............-T----...S---W-R-.G-DTP......--T--EG---.......---S---I---------V-----------------------N---K----------------------V------------I--- 135
D.KR.04.04KBH8 --------P-....W---KLP---N..............---R--...S---R---.G--PL......--T--E--R-.......--LG---I--------KV-----I---------------DIE---K--------------------------------------- 135
D.SN.90.SE365 ----N---Q-....-E---L-----..............------...N---R---.G-DPL......--T--SAETGAERQ.GT---S---I------V-AV---------------------DIN-S-K---------------K---N------------------- 141
D.TD.99.MN011 ----N---Q-....---GK------..............------...S---R---.---PL......--T--EG-RQ.....GT---S---I-----------V---Q---------------DIN---K------------------E--PV-----T-V-------- 137
D.TZ.01.A280 ----N---P-....R----LP----..............------...S-D-R---.G-KTL......--T--E---Q.....GT---S---I-------------------------------------K---------------------------Q----------- 137
D.UG.99.99UGK09958 ----N-V-P-....--T---P-K--..............--D---...S---R---.---TL......P-T--E-P-V.......G-LS---I---------V-----I-------------V---N---K----------------------V---------------- 135
D.YE.02.02YE516 ----N---Q-....-E-GKL-----..............---C--...S---R---.---PL......--T--EG-RQ.....GS--S----I----------N----Q---------------DID---K------------------E-V-V---------------- 137
D.ZA.90.R1 ----N---P-....---G-------..............------...S---R---.G--PL......--T-TE---A.......---DL--I---E-----------------------------N---K---------------------PL------------I--- 135
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----N---Q-....RE-GK---K--..............------...S---R-QR.G-DSL......-----EGR--RT....VS-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------K--R-----K-----T-D--------------- 138
F1.AR.02.ARE933 ----N---Q-....-E--K-P----..............-----A...S---R-QR.G--PL......-----E-R--......VP-LS---I--------A-N--------------------DIN---K---------------K---N----------TC------- 136
F1.BE.93.VI850 ----N---Q-....-E--K-P----..............------...S---R-QR.G--PL......-----E-R--......VP-LS---I---------------I---------------DIN---K---------------K---N------------------- 136
F1.BR.07.07BR844 ----N---P-....-E--K-P--KVRTNSPT........ST----...S---R-RR.G-SPL......----TE-R--......VS-LS---I------G---RV-E--T--------------DIN-------------------K---N---D--------------- 142
F1.ES.x.P1146 ----N---PE....-E-GK-P----..............--Y-C-...S---WIRS...GSN......-AS-TEGR--......VS-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K---------------K-----T-D------T-------- 134
F1.FI.93.FIN9363 ----N---Q-....-E--K-P--*-..............-----A...S--PRDQR.-G-SL......-----E-R--......VP-LS---I-------------------------------DIN---K---------------K---H------------------- 135
F1.FR.96.96FR_MP411 ----N---Q-....-E--K-----A..............-----A...SG--R-QR.GN-PL......-----EGR--GT....VS-LSL--I-F--------RV----R--------------DID---K----I----------K-----T-D--------------- 138
F1.RO.96.BCI_R07 ----N---P-....-E--KL-----..............----SA...----W-Q-.GN-SL......-----EGR-N......VS-LSL--I--------S--V-------------------DIN---K---------------K-----T-D------T-------- 136
F1.RU.08.D88_845 ----N---Q-....RE------X--..............--I--A...GG--R-R-.G--PL......-----E---S......VP-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K---------------K-----V----------------- 136
F2.CM.97.CM53657 ----N---Q-....-E-WK------..............-----A...S-K-R-RR.---SL......P----E---N......VP-LD---I-----------VE---R--------------DIN-S-K---R-----------------P-----Q----------- 136
G.BE.96.DRCBL ----N---Q-....-E----P---A..............------...----R-R-.G-SPL......P----EGK--.......I-SI---I------I-KVR-----I---------------ID---K-------------------------S-KR---------- 135
G.CM.04.178_15 ---KN---Q-....RE--------A..............------...S---R--R.--SPF......-----EGE-I.......N---L--I---------VR-----I--------------QIE---K---------------K----VP---E-K-----I----- 135
G.CN.06.sh52 ----NV--Q-....R----LP----..............------...S---RIRR.G-SPL......P----REE-A.......I-LS---I---------V------I--------------DIN-----------------------D-PL--S-K----------- 135
G.CU.99.Cu74 ----T---Q-....RE-G----K-A..............--I---...C---R-RT.G-SPL......P--R-EGE-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------------K----------- 132
G.ES.09.X2634_2 ----N---Q-....-------P--A..............------...S---R-QR.G-SPL......P----EGA-AEGK.GV.IPLSL--I---------V------I--------------DIN---K---------------K-----------KR---------- 140
G.GH.03.03GH175G ----N---Q-....-E--------A..............--I-S-...S---R-RE.G-SPL......P----EGK-G......TI-L----I---------VR-----I---------------IN---K---------------------------K----------- 136
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAFLQ....GKAREFSSEQT..............RANSPT...RRELQVWG.RDNNSP.....SEAGADRQGT.......VSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPT 136
G.KE.93.HH8793_12_1 -#--N---Q-....-E--------A..............------...----R-RR.GNSPL......P--R-EGK-D.......T-LS---I---------V------I--------------DIK---K-------------------------S-K----------- 134
G.NG.01.01NGPL0669 ----N---Q-....-E--K-----A..............--D---...----R-RR.G-SPL......P----EGE-I.......T-LSL--I------I--VR-----I--------------QIN---K---------------K-----P---E-K----------- 135
G.PT.x.PT2695 ----N---Q-....-E-----P--A..............------...----R-RR.G-SPL......P--R-EG--V.......IPL-L--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------------K----------- 135
G.SE.93.SE6165 ----N---Q-....-E--------D..............-T----...C-KPR-RR.G-SPL......P---DEGK-A.........ISL--I---------V------I---------------IN------------------------VP---S-K-----I----- 133
H.BE.93.VI991 ----N---Q-....------PP-EA..............------...S---R-RR.G-HPL......-----E-T--........------I------I--V--E------------------DIN---K------------------E-VA---F-K----------- 134
H.BE.93.VI997 ----N---Q-....RE--K--P--A..............------...S---R-R-.G-DLL......P----EG---........-LC---I---------V--E---R---------------IN-L----------------------VA-----K----------- 134
H.CF.90.056 ----N---Q-....RE--K--P--A..............-T----...S---R-RR.G-DPL......-----AEGQG.......T-LS---I---------V--E---R---------------IN---K------------------E-VA-----K----------- 135
H.GB.00.00GBAC4001 ----N---Q-....RE---L-P--A..............-T----...S-M-R-R-.G-DTP......----DEGK--........-L----I---------V--E---R---------------IN---K------------------E-VA-----K----------- 134
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S---Q-....-E---L-P--A..............-T----...S-K-R-R-.E--SL......P-T-TEEGTI........--S---I---------VRV--------------------ID---K------------------ND-----E-K----------- 134
J.CM.04.04CMU11421 ----X---Q-....XE---L-X--X..............------...S---R-R-..RDXX......P-TRSEGTVS.........S----I---X--X---------R------------I--ID---X----------------X-SX-P---E-K-XX-------- 132
J.SE.93.SE9280_7887 --------Q-....RE---L-P---..............------...S--PRAR..-GDPL......P-T--EG---.......--S----I----------R-----R--------------DID--RK------------------NEVP---E-K-------I--- 134
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V--SQ-....RE--K------..............------...S---W-R-.E--PL......--T-NE-S--......GS------I------V--V-V----R---------------IN---K--------------------VCM----Q----------- 136
K.CM.96.96CM_MP535 ----N---P-....-E---------..............------...S---R-R-.G--PL......----DQ----......EP------I------I----V----R---------------IN---K--------------------V------Q----------- 136
01_AE.AF.07.569M ----N---H-...Q---GK------..............-----A...S-LGDGGR..--LI......T-T-TE----S......S-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K-------------------------W-K----------- 136
01_AE.CF.90.90CF11697 ----N--SQ-....-E---------..............------...S---GDG-.---LL......P----E----......PF--S---I-F-------V--E------------------DIN-------------------------------KR---------- 136
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----N---P-....---G-L-----..............------...S-R-GDG-.---LL......T----E----........--SL--I------I-----E---R--------------DIN---K---------------------T-----KR---------- 134
01_AE.HK.04.HK001 ----N--SQ-....-E---------..............--F---...SGK-EG....--LL......T----EG---......PF---L--I---------V---------------------DIN---K---------------------------K----------- 133
01_AE.JP.x.DR0492 ----N---Q-....-----------..............--I---...S-K-GDE-.G--LL......T----E----......SS--S---I------I--V--E---I--------------DIN-Q-K---V--S-----V-------VP-----K----------- 136
01_AE.TH.04.BKM ----N---Q-....R-------G-N..............G---S-...S-K-EDG-.GE-LL......N----G---P.......S--SL--I----------R--------------------DIN---K---------------------P-----K----------- 135
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----N---P-....---GK------..............------...S---GDG-.---LL......T----E----......SS-LS---I---------V---------------------DIN---K---------------------------K----------- 136
01_AE.VN.98.98VNND15 ----N---.-....---G------N..............------...S-K-GDG-.---LL......T----E----......SS------I---------V---------------------DIN---K---------------------------K----------- 135
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----N---Q-....----K--P---..............-T----...S---WDG-.--TLL......-K--TEG---......IS-LS---I---------VR-----I---------------IN---K----------------------M----K----------- 136
02_AG.CY.05.CY048 ----N---Q-....-E--K------..............G-D---...S---WDG-.---LP......----TGG-RN......IS------I---------VR--E--I---------------IN---K---------------------------KR---------- 136
02_AG.ES.06.P1261 ----N---Q-....-E--K------..............GT----...S---WDG-.---LL......-KT-TGG--N......IS--S---I-------I-VR-E---I--------------DIN---K---------------------------K----------- 136
02_AG.FR.91.DJ263 ----N---Q-....-E--K---K--..............GT----...S---GDG-.---LP......----SEGP--......IS-LS---I---------V------I---------------IN---K---------------------------K----------- 136
02_AG.GH.03.03GH181AG ----N-----....RE--K--P---..............GT----...S---RDG-.---LL......T---TEG---......IS------I---------V------I---------------ID---K---------------K---H-------KR---S------ 136
02_AG.LR.x.POC44951 ----N---Q-....RE--KL-----..............GT----...G---WDG-.---LP......----TEG---......IS------I---------VR-----I--------------DIE-------------------------P-----K----------- 136
02_AG.NG.01.PL0710 ----N---Q-....----K------..............G-----...S-KPGDG-.---LL......-T--TEG--A......IS------I--------AVR-E---I--------------DIN---K---------------------A-----K----------- 136
02_AG.SE.94.SE7812 ----N---Q-....-E--K------..............GT---A...S--PWDR-.---LL......----TGG---......IS-LS---I---------V------I---------------IN---K---------------------------K----------- 136
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----N---Q-....-E--KL-----..............GT----...S---WDG-.---LL......P---TGG---......IP------I-------F-VR-E---IK-------N-----KIN---K--------------L------------K--M-S------ 136
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----N---Q-....-----------..............GT----...S---GDG-.---LP......----TGG---......IS--S---I---------V------I---------------IN---K----------------------M----K--V-------- 136
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----N---Q-....-E--K------..............-T----...G--RGDG-.---LL......-A---EG--A......IS--S---I---------VR-E---I--------------DID---K---------------------------K----------- 136
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---Q-....RE--K------..............--I---...S-K-WDG-.---PL......P-T-TEG---......AS------I---R-----VR--------------------DIN---K---------------------------K----------- 136
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--Q-....RE--K-----A..............-----A...-GM-REER.G--LL......----TEG---.......I------I-----------L---IR---------------IN---K---------------------P-----K----------- 135
05_DF.BE.x.VI1310 ----S---P-....-E---LPP---..............G-L--A...S-------.G-SLL......-----EGR--......VP-LS---I------V---R--------------------DIN---K----------------------V----Q----------- 136
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N---Q-....-E--------A..............------...H---RFRR.G-SPL......P-T-VEGE-GK....GAI-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------K-----------K----------- 138
07_BC.CN.98.98CN009 ----N--LP-....-----------..............------...-G------.-----I.....----DN----.......I------I-------------------------------D-N---K------------------E--P----------------- 136
08_BC.CN.06.nx2 L---IM--P-....-E----PP---..............--D---...S-----R-.D*P#-......-A--TE--.........GNL----I--------S--V---I----------------IN---K------------------E--P-----K----------- 131
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N---Q-....RE---L-X---..............G-IG-X...S---WDE-.--XLL......XXXXEG-GXA.......P--X---I------I--V----------------------IN---K---------------------------Q----------- 135
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N---Q-....R----LP----..............----S-...S---R---.G--TL......--T--E---A.......A-LS---I---------------------------------N---K-----M---------------------Y----------- 135
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N---Q-....-E-----P--A..............------...S---R-RR.GGSPL......P-T--EG........GAI--S---I------I--V--A---R---------------IN---K------------------EE-----E-K----------- 134
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N---Q-....-E--K-P---A..............-----A...S---W-RR.G--LL......-----E-R--......VP-LS---I--------I--V-------------------DIN---K---------------K---NV--------------I--- 136
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N---Q-....RE---------RTNSPT....REQT------...S---R-RR.G-SPL......P---TE.........GDI-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN-----------------------NMS---E-K-------I--- 143
14_BG.ES.05.X1870 ----N---Q-....-E-----P--A..............------...----W-RR.G-SPL......P--R-EGK-D.......-PLSL--I---------V------I--------------DIN---K---------------------------K----------- 135
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---Q.....-----------..............--I---...S---GDG-.---LL......T----E----......YS--S---I----------------------P----P---DINF--K-N-------------------P-----K----------- 135
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N---P-....RE--------N..............-T----...S-G-WNG-.G--PL......A----EK---......TH-C----I---------V--E---R--------------DIN---K---------------------T----EKR---------- 136
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N---Q-....-E--K-P---A..............-----A...I---R-R-.D--PP......A----E-R--......VP-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R-------------K---D------------------- 136
18_cpx.CU.99.CU76 ----N---Q-....-E-----P-KA..............------...SG--G-RR.G-SPL......P--RVEGGE........I--L---I---------V------I--------------DIN---K---------------------------KR---------- 134
19_cpx.CU.99.CU7 ----N---P-....-E--KLP----..............------...----R---.GN-PL......--T-SE----.......--LSL--I-------------------------------DIN---K-R-------------------P-----Q----------- 135
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---P-....-------P--A..............------...C---R-RR.G-SSL......P--R-EGE-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------------K----------- 132
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N-----....-E-G-L----V..............------...S-DVR-R-.---PL......--T--E----.......--LS---I---------------------------------N---K---------------------PL---------------- 135
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N---Q-....-E---L--G--..............------...S--RGDG-.---LL......P----E-E--......AS--S---I-------------------------------DID---K---------------------------K----------- 136
23_BG.CU.03.CB118 ----T---P-....-----L----A..............------...C---RIRR.G-SPL......P--R-EGA-..........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------P-----K----------- 132
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---P-....---G-L----A..............------...C--PR-RR.G-SPL......P--R-AGER..........L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K----------------------M----K----------- 132
25_cpx.CM.02.1918LE --------Q-....RE---L-P--A..............--D---...S--PR---.G--PL......P----E---V.......I-YG---I---------V-----II--------------DIN---K-------------------E-VL--S-K----------- 135
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I--SQ-....-E--------V..............S---S-...S---GNGR.G--PL......P-T..E-GR-......VS-S----I------------E---R--------------DIN-S-K--------------------VT-D---K----------- 134
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-VSQ-....RE-----P--A..............------...S--PRDH-.G-DLL......--T--EG---........--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K------------------EEVTVD---K----------- 134
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N---P-....-E--K-P---A..............-----A...S-----RR.G--PL......-----E-G--......VP-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K---------------K---D---D------T-------- 136
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N---P-....-E----P---A..............--I--A...S---R--R.-E-PL......-----E-R-E......VP-LS---I-----------V-------------------DIN---K---------------K---D------------------- 136
31_BC.BR.04.04BR142 ----N---P-....-E----PP---RANSPA....SEQT--D--A...S-----R-..--PL......-----E----.........L----I-----------V--------------------IK---N---------------------------K----------- 142
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N---Q-....-E---L----A..............------...C-----R-.G-SSPL.....L----EEK-A.......I-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K---------------------H-----K----------- 136
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---P-....-E---LP-KP-..............------...S-------TDN-SI......---------A.......I-CS---I----------------R---------------IN---K---------------------------K----------- 136
34_01B.TH.99.OUR2478P ----I---Q-....---G--P----..............------...-G------.-----I.....--T-------.......I--S---I---------V---------------------DIN---K---------------------P-----------I----- 136
35_AD.AF.07.169H ----N---Q-....RE--K---G--..............------...S---R---.--KAL......--T--K-R-V.......--S----I---------V-L---QR--------------DIN---K---------------K-----A-----K----------- 135
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N---Q-....-E---------..............-T----...S---WDR-.--VLF......----IEG---......IS-L----I---------VR-----I--------------DIN---K---------------------P-----K----------- 136
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N---Q-....RE--K------..............G-----...S---RGER.GSSLL......----..G---......IP--S---I------IT-V------I--------------DIN---K---------------------P-----K----------- 134
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N---P-....-E-GK-P---A..............--I---...S-KFW-RR.G--PP......-----EAGAEGRGN..VP-LS---I-------------------------------DIN---K---------------K---N-C----D--VT----I--- 140
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N---Q-....-E--------N..............-----NSPTS--PN---.G--S-L.....P-T--EG---.......----L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------IV-----EN-P----------------- 139
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------S--....-E----P---A..............-----A...S---W-RR.G--PP......-----EKR--......VS-L----I------V--V----------------N----DIN---K-------------R-K--ED-P----------------- 136
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----N-----....-E--K-PP--ARAKA..........-----A...S---W-RR.G--PL......-----E-R-SV......P-L----I-----------V-E-I-------------------------------------K---N-S-D--------------- 140
43_02G.SA.03.J11223 ----N---P-....-E---LP---A..............------...C---R-RR.G-SSL......P----EGE-.......IT-ISL--I--------KV---E--I--------------QID-------------------K-----P---E-K----------- 135
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N---Q-....-E--K-P---A..............-----A...S---RDQR.G--PL......-----E-R--L......P-LS---I-----------V----R--------------DIN---K---------------K---D------------------- 136
47_BF.ES.08.P1942 ----N---Q-....-E-----P--A..............-----A...S---G--R.G--PL......----TE-GTV.......S-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K---------------------I-----K----------- 135
49_cpx.GM.03.N26677 ----N---P-....-E-----P---..............------...SG--R-RR.--SPL......P----EGGT........---S---I----------R---------------------ID---K------------------ND-----E-K--V-------- 134
DO.FR.08.RBF208 ----I--PGG....HE--QLXT-TS..............API--S...DGGGNAGT.-E.........-GTEGGAER-.......L-VCL--IP--D--I--ARV--X-C-V-----------TNIQ-E-K-T-------------KE-EDVIV-LE-X-VK-------- 132
O.BE.87.ANT70 ---QI--SGG....HE--QLCA-TS..............TPI---...DGGGSEGT.GE.........-GTERGPERA.......L-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K---------------KE--NVTV--E-REVQ-------- 132
O.CM.91.MVP5180 ----V--SGG....HE--QLCA-TS..............VPI---...NGGGSEGT.-ESE-......EGG...SGRA.......-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-E---T-------------KE-NNVTV-VQ-KEVQ-------- 132
O.CM.96.96CMA102 ---QI--SGG....HE--QLCA-TS..............API--S...DGGGNAGT.EESE-......GTXRG.PKR-.......L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-----------C-R-KEFNNVAV--E-KEVQ-------- 134
O.CM.98.98CMA104 ---QI--SGG....HE--Q-YA-TS..............GPI--S...DGGSSEGT.GEPGT......ERG...LKR-.......L-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-E-K-----------C-R-KEFNNVTV--E-REVQ-------- 132
O.CM.99.99CMU4122 ----I--SGG....HE--QLCT-TS..............VPI-SS...DGGGKEGT.-ESGT......EGG...PER-.......L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T-------------KE-YXVKV--E-REVQ-------- 132
O.FR.92.VAU --K-I--SER....HE--QLCAGTS..............VPI---...NGRDDEGA.-GGSE......--G--E-A.........L-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-E-K-A-------------KE-YNVAV-LE-REVR-------- 133
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--SGG....HE--QLCA-TS..............VPI---...DDGGNEGT.-ESGT......EGG...PER-.......L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T-------------KE-N-VPV--E-REVL-------- 132
O.US.97.97US08692A ---QI--SGG....HE--QLYA-TS..............API---...DGGSDEGX.-ES........GTK-G.PNR-.......L-XCX--IP--D--V-IARV-XH-C-V-----------NNIQ-E-K-T-------------KE--NVTV--E-REVQ-------- 132
O.US.99.99USTWLA ----V--SGG....RE--Q-YA-ANAPS...........SPI---...NGGGSEXA.XX.........--S-GGLER-.......L-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-E-K-T-------------KE-XDVTV--E-R-MQR------- 135
N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS--....RET-QLPPDNNNKE...........--H--A...T---W-S-.GEEHT.......GE-EAGEHRE...LSIPTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-E-K-------------------NVT-D-Q-R--V-------- 141
N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS--....RET--LPPDSN.KE...........--H--A...T---W-S-.GGEHTG....KGD--EPGEDRELS...VPTL----I------VISV---NEVR---X--------I--IQ-E---------------------N-T-D-Q-R--V-------- 143
N.CM.06.U14842 ---QG-VS--....RET--LXPDNNNKE...........--H--A...T-G-W-S-.GEEHTE....KGD--GPGEDRE...LSVPTL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-E-K-------------------NXT-D-Q-R--V-------- 144
N.CM.95.YBF30 ----E-VS--....RET-KLPPDNN.KE...........--H--A...T---W-S-.GEEHTG....EGD--EPGEDRELS...VPT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K-------------------N-TVD-Q-R--V-------- 143
N.CM.97.YBF106 ---KG-VS--....RET-KLPPDNN.KE...........--H--A...T---W-S-.GEEHTG....KGD--EPGEDRDLS...VPTL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-E-K-------------------N-T-D-Q-R--V-------- 143
P.CM.06.U14788 -------SGG....QE--QLCT-TS..............TTD---...YGGGGDDS.E..........QAX-GKGGRER.....V-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E-----------X-----KEFEEVKX--E-RQVYX----X-- 133
P.FR.09.RBF168 ---K---SWG....QE--QLCT-TS..............TT----...YGGGRDDP.GQ.........A-GXGGGX-G.......IP--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N---------T-KXFEXVKV--E-REVY----X--- 132
CPZ.CD.90.ANT ----TDPHVVG...VQT--LCA-GGSS............G---S-...H-D-SG...GAQEDSE....GSQ-.GGGT-........-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-Q-N----T--------S-Q--NKVP-Q-GDRTVLA---L--N 136
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK--S-G....-E---LCAR-E..............GT--S-...YGI-RIS-..GEE-Q.....GGGEGGE-.......AA-------I-------IPV--E---I------------I-DLN---K-S-------------K-FERVN---E-K-ITS------- 135
CPZ.GA.88.GAB1 ----R---P-....RE--QLCA--N..............-T-G--...D---W-P-.......GREEPG-ERGRE-........SI-T-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-Q-L---------------K-F-NVH---E-R-VV-------- 134
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPLVG....VQT--LCA-HP..............-........E--GSGA..G-STDTSGANCPTT-D-DE..........RRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-K-Q-T--T-------VP-SE-YN-PVQ-GNKEVRA-----E- 132
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VPIVERGIKET--LPGK-E..............G-H-S-...N-GFR-SR.--SDT......G-T-KGKGA........L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M---------K---HVN---E-R--Q-S------ 138
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protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site

K70R

B.FR.83.HXB2 PVN.IIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELN.KRTQDFW.EVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNV 303
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---.-----MXX-------X---------------------------A------T----D-------------------I---------------------.-------.----------------------------------N-----------T------------- 303
A1.CY.06.CY171 ---.-----M--------------------A-----------------------TD--ND-------------------I---------------------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 303
A1.ES.06.X2110 ---.-----M---L----------------------------------------T----D--------R----------I---------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 303
A1.GE.99.99GEMZ011 ---.-----M--------------------T-----------------------TD--ND-----------------------------------------.-------.---------------R------------------S-----------T------------- 303
A1.IT.02.60000 ---.-----M----------X--------------------X------------K---X------------------------------------------.-------.--------X-----------X-X-----------XXX---------X------X------ 303
A1.KE.06.06KECst_001 ---.-----M-------------Q------T-----------------------T---K--------------------I---------------------.-------.--------------------------------H-S-----------T------V------ 300
A1.RU.08.PokA1Ru ---.-----M--------------------T-----------------------I---N--------------------I-V-------------------.------C.----------------------------------S--------------A---------- 308
A1.RW.93.93RW037A ---.-----M--------------------T-----------------------T---M------------------------------------------.-------.----------------------------------S-----------T------V------ 303
A1.SE.95.SE8538 ---.-----M--------------------------------------------T------------------------I--------NR-----------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 303
A1.TZ.01.A341 ---.-----M------------------------------I-------------T------------------------I---------------------.-------.----------------------------------------------T------------- 303
A1.UA.01.01UADN139 ---.-----M--------------------------------------------TD--K----------V-----------V------S------------.-------.----------------------------------N------------------------- 303
A1.UG.99.99UGA07072 ---.-----M--------------------T--------RI-------------TK--K------------------------------------------.-------.----R-----------------------------N------------------------- 303
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---.-----M---------------K------R---------------------T----------------------------------------------.-------.----------------------------------------------T------V------ 302
A2.CD.97.97CDKTB48 ---.-----M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------D------------.-------.--------------------------------H--------------------------- 296
A2.CM.01.01CM_1445MV ---.-----I-V-L----------------------------------------T---KD-----------------------------------------.-------.--------------------------------Y--------------------V------ 303
A2.CY.94.94CY017_41 ---.-----M-V-L----------------------------------------T---K------------------------------------------.-------.----------------A---------------H-------------T------V------ 303
B.AR.04.04AR143170 ---.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 303
B.AU.04.PS1038_Day174 ---.---------LX----------------------------------------------------------------------X---------------.-------.--------X------------------------KE-------X---T------------- 303
B.BO.99.BOL0122 ---.-------------------------------------------------------------------------------------------------.-------.------------R---------------------------------T------------- 304
B.BR.05.BREPM1081 ---.----------------------------------------------------------------R--------------------------------.-------.---------------------------------KE-----------T------------- 303
B.CA.97.CANB3FULL ---.--------------------------------------------------------L--D-----------------------G-------------.-------.-----------------------------I-----L------------------------ 306
B.CN.05.05CNHB_hp3 -I-.---------L----------------------------------------M----------------------------------------------.-------.----------------------------------------------R-----------D- 303
B.CO.01.PCM001 ---.-------------------------------------------------------------------------------------------------.-------.-----------------------------------------------------V------ 303
B.CU.99.Cu19 ---.-------------------------------------------------------------------------------------------------.-------.--------------N------------------KE-----------T------------- 306
B.CY.06.CY165 ---.V--------L----------------------------------------------L-EA-----------------V-----------V-------.-------.---------S-I--N-------------------E-----------T------------- 318
B.DE.86.D31 ---.-------------------------------------------------------------------------------------------------.-------.-----------------------------------------------------V------ 303
B.DK.07.PMVL_011 ---.-------------------------------------------------------------------------------------------------.-K-----.--------------------------------H-------------T------------- 303
B.DO.05.05DO_160884 ---.---------LX---------------------------------X-X---------------X-X-----------------X-X------------.-------.--X------X-----------------------X-------------------------- 305
B.EC.89.EC003 ---.---------L-----------D---------------------------------------------------------------------------.-------.------------------------------------------------------------ 307
B.ES.07.X2231 -I-.--------------------------------------------------I----------------------------------------------.-K-----.--------------N------------------KE------------------------- 303
B.ES.09.P2149_3 ---.---------------------------------------------------------------------------I-------G-------------.-------.--------------------------------N-N------------------------- 303
B.FR.92.92FR_BX08 ---.--------------------------R----------------------------------------------------------------------.-------.--------------------------------H----X---------------------- 302
B.GA.88.OYI ---.---------L--------------------------------------V-I--------------V-------------------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 303
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---.--------E-----------------------------------------T------------------------I---------------------.-------.---------------------------------KE------------------------- 302
B.GE.03.03GEMZ004 ---.---------------------------------------------------------------X-----------I--------N------------.-------.---------S------------------------E-----------T------------- 303
B.HT.05.05HT_129389 ---.------------------------------X-----X----X-------X---X----X----------------------------------X--X.-------.---------X-----------------X-----K----X--X------------------ 302
B.IN.x.11807 ---.------S--------L---------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 303
B.JM.05.05JM_KJ108 ---.---------------X---------------------------------------X--X----------X---------------------------.-------.-----------X---------------------K-------------------X------ 302
B.JP.05.DR6538 ---.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 303
B.KR.04.04KMH5 -I-.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.------------------------------------------------------------ 303
B.MM.99.mSTD101 ---IL--------V------------------------------------------------------------------------N--R-----------.R------.---------------------------------K------------V------V------ 304
B.NL.00.671_00T36 ---.---------L----------------------------------------------L------------------I---------------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 313
B.RU.04.04RU128005 ---.-----------------------------S-------------------------------------------------------------------.-------.---------SX----------------------K-------------------------- 303
B.TH.00.00TH_C3198 ---.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 303
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---.--------------------------------------------X------X---X-----------------------------------------.-------.--------------------------X------KE-----------T------------- 302
B.TW.94.TWCYS ---.---------------------D--------------------------V-I----------------------------------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 303
B.UA.01.01UAKV167 ---.----------------------------------------------------------------R---D---------------------------I.-------.---------------------------------K-------------------------- 310
B.US.09.N_2 ---.------M----------------------------R--------------------L--------------------V------------T------.-------.---------S-----------------------K-------------------------- 305
B.UY.01.01UYTRA1179 ---.-------------------------------------------------------------------------------R-----------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 303
B.YE.02.02YE507 ---.-----------------------------S--------------------I---S------------------------------------------.-------.---------S------------------------A-----------L------------- 304
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 303
C.AR.01.ARG4006 ---.-----M---L----------------------------------------T---E--------T---------------------------------.-------.------------------------------------------------------------ 299
C.BR.04.04BR013 -A-.-----M---L----------------------------------------T---D--------------------I------N-NR-----------.-------.--------------Q-------------------S-----------K------------- 307
C.BW.00.00BW07621 ---.-----M---L---------------------------R------------TA--D--------T---------------------------------.-------.----------------------------------N------------------------- 299
C.CN.98.YNRL9840 ---.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T-----------I---------------------.-------.--------------------------------Y-G------------------------- 299
C.CY.05.CY040 -F-.-----M--HL--------I----------------R--------------IA--ED------------D-------L-----GG-T-----------.-------.----------------------------------S-----------L------------- 304
C.ES.07.X2118_2 ---.-----M---L---------X------------------------------TA--E--------T-V-------------------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 299
C.ET.02.02ET_288 ---.---------L----------------------------------------T---E------------------------------------------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 305
C.GE.03.03GEMZ033 ---.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------.-------.------------------------------------------------------------ 299
C.IL.98.98IS002 -I-.-----M---L-----------K----------------------------M---EG-----------------------------------------.-------.---------S------------M-----------S------------------------- 303
C.IN.03.D24 ---.-----M---L----------------------------------------T---D--------T-----------I---------------------.-------.--------------------------------Y-------------R------------- 307
C.KE.00.KER2010 ---.-----I---L----------------------------------------T---E--------E---------------------------------.-------.---------------------------------KN-----------R------------- 299
C.MM.99.mIDU101_3 ---.-----M---L-------------------------R--------------TA--E--------T-----------I---------------------.-------.--L-----------------------------Y--------------------------- 299
C.MW.93.93MW_965 ---.-----M---L-------------I--------------------------TA--E--------T---------------------------------.-------.----------------------------------N------------------------- 300
C.SN.90.90SE_364 ---.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------.-------.----------------------------------G------------------------- 295
C.SO.89.89SM_145 ---.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------.-------.----------------------------------G-----------T------------- 310
C.TZ.02.CO178 ---.---------L----------------------------------------MA--E--------T---------------------------------.-------.----------------------------------G-----------T------------- 299
C.US.98.98US_MSC3018 ---.-----M---L------------------E-------I-------------TA--E--------T---------------------------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 297
C.UY.01.TRA3011 ---.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T---------------------------------.-------.----------------------------------------------T------------- 299
C.YE.02.02YE511 ---.-----M---L-------------------------R--------------T---ED-------T---------------------------------.-------.---------------------------------KE------------------------- 297
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---.-----M---L----------------------------------------TA--D---R----T-----------I---------------------.-------.----------------------------------G-----------V------------- 299
C.ZM.02.02ZM108 ---.---------L----------------------------------------TA--E--------T---------------------------------.-------.-------------Q---------------------------------------------- 294
D.CD.83.ELI ---.--------------------------------------------------T----D--------R----------I---------------------.-------.--------------------------------------------S--------------- 302
D.CM.01.01CM_0009BBY ---.------------------------------------I-------------T-------------R--------------------------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 304
D.CY.06.CY163 ---.-----M--------------------------------------------T----D--------R--------------------------------.-------.----------------------------------------------T------------- 302
D.KE.97.ML415_2 ---.--------------------------------------------------T-------------R----------I---------------------.-------.--------------------------------H--------------------------- 302
D.KR.04.04KBH8 ---.------------------------------V----R--------------T-------------R--------------------------------.-------.------------------------------------------------------------ 302
D.SN.90.SE365 ---.-----M-----------------I--------------------------T------------------------I---------------------.-------.--------------------------------H-------------T------------- 308
D.TD.99.MN011 ---.--------------------------------------------------T-------------R----------I---------------------.-------.----------------------I----------A-------------------T------ 304
D.TZ.01.A280 ---.---------------------A----------------------------T-------------R----------I---------------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 304
D.UG.99.99UGK09958 -I-.--------------------------------------------------T----A--E-----R----------I---------------------.-------.--------------------------------H--------------------------- 302
D.YE.02.02YE516 ---.--------------------------------------------------I-------------R----------I---------------------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 304
D.ZA.90.R1 ---.---------L----------------------------------------T------------------------I---------------------.-------.--------------------------------C--------------------------- 302
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---.--R--M----S--------------------I-S----------------T---K-I---R-----R------------------------------.-------.----R-----K------------E---------KE-----------V--K----K----- 305
F1.AR.02.ARE933 ---.-F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X------------------------.-------.----------------------------------------------V------------- 303
F1.BE.93.VI850 ---.-----M-----------V--------------------------------T---L-----------------------------S--------K---.-------.---------------------------------K--K---------V------------- 303
F1.BR.07.07BR844 ---.-----M--------------------------------------------M-------------R-----------------N--R-----------.-------.--------------N----I-------------K------------L------------- 309
F1.ES.x.P1146 ---.-----M--------------------------------------------T---AD-----------------------------------------.-------.---------------------------------KE---F-------L------------- 301
F1.FI.93.FIN9363 ---.-V---M--------------------------------------------T----D--------R--------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 302
F1.FR.96.96FR_MP411 ---.-----M--------------------------------------------T----D-------------------I---------------------.-------.---------------------------------KE-----------L------------- 305
F1.RO.96.BCI_R07 ---.-----M--------------------------------------------T---AD-----------------------------------------.-------.---------------------------------KE-----------L------------- 303
F1.RU.08.D88_845 ---.-----M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------.------C.---------------------------------KE--------------------X---- 303
F2.CM.97.CM53657 ---.-----M-------------S------------------------------T----------------------------------------------.-------.---------------------------------KE------------------------- 303
G.BE.96.DRCBL -I-.-----M-----------------------------R--------------T---N--------------------I---------R-----------.-------.--P------G---Q-R------------------N-----------T-----------.. 300
G.CM.04.178_15 -I-.-----M-----------------------------X--------------T-------------R----------I--------S------------.-------.---------------------------------KS------------------V------ 302
G.CN.06.sh52 -I-.-----M---L-------------------------R--------------T---ND-------------------I----R---.------------#N--HHYFW--R-RM-P-G-----T-TALFVGE-EF-FLLF-DF-K-SAV--L-I--DA-R--K-H-V- 302
G.CU.99.Cu74 -I-.-----M------------------------------I-------------TD--AD-------------------I---------------------.-------.---------------------------------K------------T------------- 299
G.ES.09.X2634_2 -I-.-----M--------------------------------------------T------------------------I---------------------.-------.----------------------------------S--------------A---------- 307
G.GH.03.03GH175G -I-.-----M-----------------------------RI-------------T---KD-----------------------------------------.-------.---------------R------------------S------------------------- 303
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Pol
H

IV-1/SIV
cpz

Proteins

HIV-1/SIVcpz
Proteins

protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

B.FR.83.HXB2 PVN.IIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELN.KRTQDFW.EVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNV 303
G.KE.93.HH8793_12_1 -I-.-----M--------------------------------------------T-------R----------------I---R-----------------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 301
G.NG.01.01NGPL0669 -I-.-----M--------------------------------------------T-------------R----------I---------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 302
G.PT.x.PT2695 -I-.-----M--------------------------------------------T-------R----------------I---------------------.-------.---------S------------------------S-----------T------------- 302
G.SE.93.SE6165 -I-.-----M-----------------------------R--------------T---K---E----------------I---------------------.-------.-----------------------------------------------------V------ 300
H.BE.93.VI991 ---.-----I---M-----L----------T-----------------------T---L--------------------I------N--R-----------.-------.------------------S-----G-------H-------------T------------- 301
H.BE.93.VI997 ---.-----I-----------------------------R--------------T---M--------------------I---------------------.-------.------------------S--------------K-------------------------- 301
H.CF.90.056 ---.-----I--------------------------------------------T-------------R-------S--I---------------------.-------.------------------S--------------KE------------------------- 302
H.GB.00.00GBAC4001 ---.-----I--------------------T-----------------------T-------------R----------I---------------------.-------.--------------N-----------------Y-------------T------------- 301
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---.-----M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#-------.-------.--------------------------------Y--------------------------- 300
J.CM.04.04CMU11421 ---.-----M---L-------X---------------X---------X------T---L-----------X------------------------------.X----X-.X--------------X--------X---------X-----------------XX----X- 299
J.SE.93.SE9280_7887 ---.-----M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV-------------------------------.-------.--------------------------------Y--------------------------- 301
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---.-----M---------------------------------------------------------------------------------I---------.---P---.---------------------------------K-------------------------- 303
K.CM.96.96CM_MP535 ---.--------------------------------------------------T----------------------------------------------.-------.---------------------------------K-------------------V------ 303
01_AE.AF.07.569M ---.-----M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I---------------------.-------.----------------------------------S-----------T------------- 303
01_AE.CF.90.90CF11697 ---.-----M---------------D----T--------------*-----*--T---K---E---------------------E----------------.-------.-----V--------------------------Y-G------------------------- 301
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---.-----M---L-----------D----T-----------------------T---K---E--------------------------------------.-------.----------------A-----A---------H-S------------------------- 301
01_AE.HK.04.HK001 ---.-----M---------------D----------------------------T---K---E--------------------------------------.-------.-I-------------------------------KX------------------------- 300
01_AE.JP.x.DR0492 -F-.-----MM--------------D----T-----------------------T---K---E-----------------------N-DR-----------.-------.----------------------------------N-----------L------------- 303
01_AE.TH.04.BKM ---.-----M---L-----------D----T-----------------------T---K---E--------------------------------------.-------.--------------A-------------------S------------------------- 302
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -I-.-----M---------------D----T-R---------------------T---K---E--------------------------------------.-------.----------------------------------N------------------------- 303
01_AE.VN.98.98VNND15 ---.-----M---------------D----T-----------------------T---K----------------------------G-------------.-------.----------------------------------S------------------------- 302
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---.-----M--------------------------------------------T-------------R--------------------------------.-------.-------------E--------------------------------V--A---------- 303
02_AG.CY.05.CY048 ---.-----M--------------------------------------------T---M------------------------------------------.-------.--------------------------------H-E-----------T------------- 303
02_AG.ES.06.P1261 ---.-----M-------------S------------------------------TD---------------------------------------------.-------.---------------------------------KE----------XV------------- 303
02_AG.FR.91.DJ263 ---.-----M--------------------------------------------T--------------------------G---R---------------.-----S-.---------------------------------K------------T------------- 303
02_AG.GH.03.03GH181AG ---.-----M--------------------------------------------T---L--------------------I-------G-------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 303
02_AG.LR.x.POC44951 ---.-----M---------L-----K----------------------------TD--A------------------------------------------.-------.-------------E---------------------------------------------- 303
02_AG.NG.01.PL0710 ---.-----M------------------------------I-------------T---M------------------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 303
02_AG.SE.94.SE7812 ---.-----M--------------------------------------------TD------------R----------I------N--R-----------.-------.-I-------------------------------K-------------------------- 303
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---.---K-I-------------------L--------------------L-H-TD--A-------------------------R----------------.-------.----------------------------------------------V------------- 303
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---.-----M-------------------------------------A------TD---------------------------------------------.-------.--------------------------------H-------------V------------- 303
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---.-----M-----------------------K--------------------TD---------------------------------------------.-------.--------------------------------Y-------------V------------- 303
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---.-----M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G-----.-------.---------------------------------Q------------T------------- 303
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---.-----M---L----------------------------------------T----D-------------------I---------------------.-------.---------------------------------PE-----------T------------- 302
05_DF.BE.x.VI1310 ---.--------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R-----------.-------.-----------------I---------------KE------------------------- 303
06_cpx.AU.96.BFP90 -I-.-----M--------------------------------------------T---K------------------------------------------.-------.-----------------------------I----K-----------T------------- 305
07_BC.CN.98.98CN009 ---.---------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I---------------------.-------.-------------R------------------Y-------------T------------- 303
08_BC.CN.06.nx2 ---.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I---------------------.-------.---------------------------------K---------------A---------- 298
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---.-----M------------------------------I-------------T---A------------------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 302
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---.--------------------------------------------------T---K---------R----------I---------------------.-------.--------------------------------Y--------------------------- 302
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---.-----M--------------VD----------------------------T----------------------------------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 301
12_BF.AR.99.ARMA159 ---.---------L----------------------------------------T----------------------------------------------.-------.----------------------------------A----------CV------T------ 303
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---.-----M--------------------------------------------T---K------------------------------------------.-------.---------------------------------K------------V------------- 310
14_BG.ES.05.X1870 -I-.-----M------------------------------I-------------I-------R----------------I---------------------.-------.---------S------------------------S------------------------- 302
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---.-----M---L----------------------------------------T---K---E----------------I---------------------.-------.---------------------V------------S------------------------- 302
16_A2D.KR.97.97KR004 ---.-----M-V-L----------------------------------------T---K------------------------------------------.-------.-------------M---------R--------H-------------T------V------ 303
17_BF.AR.99.ARMA038 ---.---------L---------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------KE------------------------- 303
18_cpx.CU.99.CU76 ---.-----M--------------------------------------------T------------------------I---------------------.-------.---------------------------------PE------------------------- 301
19_cpx.CU.99.CU7 ---.--------------------------------------------------T----D-------------------I---------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 302
20_BG.CU.99.Cu103 -I-.-----M---------------D---------------------------------------------------------------------------.-------.----------------------------------------------------W------- 299
21_A2D.KE.99.KER2003 ---.--------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I---------------------.-------.----------X---------------------S--------------------------- 302
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---.-----M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I---------------------.-------.--------------------------------Y-G-----------T------------- 303
23_BG.CU.03.CB118 -T-.-----M--------------------------------------------------L-------------------------N--------------.-------.----------------------------------E------------------------- 299
24_BG.ES.08.X2456_2 -I-.-----M-------------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------S-----------------------K------------L------------- 299
25_cpx.CM.02.1918LE -I-.-----I--------------------------------------------T---ND--------R----------I---------------------.-------.------------------S--------------KE-----------T------------- 302
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---.-----M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I---------------------.-------.---------------------------------KE------------------V------ 301
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---.----------------------------------------------------------------R--------------R-----------------.-------.-----------------I---------------K-------------------------- 301
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---.-----M-------------------------------------------------------------------------------------------.-------.---------------------------------KE------------------------- 303
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---.-----M--------------------------------------------M----------------------------------------------.-K-----.---------------------------------KE-----------V------------- 303
31_BC.BR.04.04BR142 ---.-----M---L----------------------------------------T---N---R--------------------------------------.-------.--------------N-------------------S------------------------- 309
32_06A1.EE.01.EE0369 ---.-----M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I---------------------.-------.---------------------------------K---R---------------------- 303
33_01B.ID.07.JKT189_C ---.-----M--------------------------------------------I----------------------------------------------.-------.----------------------------------S------------------------- 303
34_01B.TH.99.OUR2478P ---.---------L----------------------------------------A---A--------------------I---------------------.-------.--------------R------------------K-------------------------- 303
35_AD.AF.07.169H ---.-----M---------------D----R-----------------------T------------------------I---------------------.-------.---------------------------------K-------------------------- 302
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -I-.-V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R-----------------.-------.---------------R-----------------K-------------------------- 303
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---.-----M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I---------------------.-------.---------------R------------------S-----------T------------- 301
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---.---------L----------------------------------------M---AD-----------------------------------------.-K-----.-------------R---------X---------K-------------------------- 307
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A-.-----------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L----.-------.--------------N--------------I--H-E-----------V----------C-- 306
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---.----D---------------------------------------------T-------------------------------N--R-----------.-------.---------------------------------KE------------------------- 303
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---.---------L----------------------------------------K----------------------------------------------.X------.---------------------------------K------------T------------- 307
43_02G.SA.03.J11223 -I-.-----M-------------------------------------A------T---L--------------------I-----------------X---.-------.------------X---------------------S-----------T---------C--- 302
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---.-----M---------------D-------------R--------K-----T---A------------------------------------------.-------.---------------R-----------------Q------------V------------- 303
47_BF.ES.08.P1942 ---.--------------------------------------------------I----------------------------------------------.-------.--------------------------------Y-E-----------T------------- 302
49_cpx.GM.03.N26677 ---.-----M---L----------------------------------------T----------------------------------------------.-------.----------------------------------N------------------------- 301
DO.FR.08.RBF208 ---.-----I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------N------------.-------.---------G---Q-Q-I-----------C---P------------V------------- 299
O.BE.87.ANT70 ---.-----I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-------------.----E--.---------G---Q-Q-------------C---P------------V------------- 299
O.CM.91.MVP5180 ---.-L---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I---------------------.-------.---------G---QRQ-------------C---P------------V------V------ 299
O.CM.96.96CMA102 ---.-----I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I------X--------X-----.-------.---------G-----Q------X------C---P------------V------------- 301
O.CM.98.98CMA104 ---.-----I--GL---------S-AP---R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I---------------------.-K-----.---------G-----Q-------------C---P------------V------V------ 299
O.CM.99.99CMU4122 ---.-----I--GL-----------AP---X---------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------S------------.-------.---------G---Q-Q-------------C---P------------V------------- 299
O.FR.92.VAU ---.-L---I--GL-----------TP-------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-------------.-------.---------G---Q-Q-------K-----C---PE-----------V------V------ 300
O.SN.99.99SE_MP1299 ---.-----I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I---------------------.-------.---------G---Q-Q-------------C---P------------V------------- 299
O.US.97.97US08692A ---.-----I--GL-----------AP-------------I-X---SK---E--TA--Q---Q-----R-X--------I------------X--------.-------.---------G-X-Q---------------C---P---P--------V------------- 299
O.US.99.99USTWLA ---.-L---I--GL----X------TP-------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I-----X----X-XX-------.X-----X.XX-XX----XX--QRQ-------------C---P---------X--V------V------ 302
N.CM.02.DJO0131 ---.-----F-----------------------------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I---------------------.-------.------------Q----------------C----------------T------------- 308
N.CM.04.04CM_1015_04 ---.-----F---------------K---------------------A---E--R-------------R----------I---R-----------------.-------.-------------Q---------------C----------------V------------- 310
N.CM.06.U14842 ---.-----F-------------------------------------A---E--R-------------R----------I---------------------.-------.-------------Q---------------C---P------------V------V------ 311
N.CM.95.YBF30 ---.-------------------------------------------T---E--R-------------R----------I---------------------.-------.-------------Q---------------C---K-------------------------- 310
N.CM.97.YBF106 ---.-----F-----------------------------R-------A---E--R-------------R----------I---------------------.----E--.-------------Q------X--------C---K-------------------------- 310
P.CM.06.U14788 ---.-----I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS------------.-------.----X----G--Q-X----I---X-----X---P------------V--D---LX-VX-- 300
P.FR.09.RBF168 --X.-----I--L-----S----S--I--XX--A-X------X--XSX---E--RX--Q---Q----X-----------I--------SX-----X-----.-------.---X-----G---XX--------------C---P------------V------------- 299
CPZ.CD.90.ANT ---.-----V-CLL---------KV--------E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS------------.-------.-I-----------Q---------------I---Q------------V---------C--- 303
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---.-----V--KL-----------D--K-F---------------SK---E--T---K--------------------I---------------------.----E--.-----------------------------C---P----F--------------------- 302
CPZ.GA.88.GAB1 ---.-----I---L----V----S----------------------SA------T---Q--------------------I---------------------.-------.-----------------------------C---K-------------------V------ 301
CPZ.TZ.00.TAN1 -I-.-----I-K-L------------V-K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS------------.-------.-L----------R-RNM------------I---P------------L--N---K-F---- 299
CPZ.US.85.US_Marilyn ---.-----I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I---------------------.-------.---------------R-------------C---KE-----------V------------- 305
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HIV-1/SIVcpz
Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

Pol
polymerase motif T215Y

K219Q

B.FR.83.HXB2 LPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIV..IYQYMDDLYVG.SDLEI.GQHRTKIEELRQH.LLRWGLTTPDKK...HQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREIL 465
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------Y-AK----I..-----------.-----.----A------A-.--S--F------...------------------------N----E---------------------A----K--------A----D-VT---------------- 465
A1.CY.06.CY171 ------------------------LK--E--..-----------.-----.----I------A-.--S--F------...------------------------I--D----------------------------K--------A----DIVT---------------- 465
A1.ES.06.X2110 ------------------------LK--E-I..-----------.-----.----A------A-.--S--F------...-----------------------------------------------------V--K-------------DIVTM--------------- 465
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------C----------SK--E--..-----------.-----.-----------A-.-MS--F------...------------------------M-LD----------------------------K--------A----DIVT---------------- 465
A1.IT.02.60000 ---------------------X--X------..------X---X.-----.----X----X-X-.--X--FX-----...------X-----------------M--D-------------------------L-IK--------A----DI-T--K------------- 465
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------AR--E--..-----------.-----.-----------A-.--S---------...-----------------------------E---------------------A----K---R----A----DIVT---------------- 462
A1.RU.08.PokA1Ru ---------S---A----------SK-----..-----------.-----.-----------A-.--K--F------...---------------------------D----------------------------K--------A------VT---------------- 470
A1.RW.93.93RW037A ------------------------L---E-I..-----------.-----.----A---D--A-.--S--F------...------------------------Q--------------------------A----K--------A----D-V----------------- 465
A1.SE.95.SE8538 ---------S--------------SK--E-I..-----------.-----.-----------A-.--S---------...------------------------N----E---------------------A----K--------A----DIVT---------------- 465
A1.TZ.01.A341 ------------------------SK--E--..-----------.-----.-----------A-.--S--F------...-----------------------------E---------------------A----K--------A-----IVT---------------- 465
A1.UA.01.01UADN139 ---------S--------------LK--E--..-----------.-----.-----------A-.--S--F------...------------------------M--D-------------------------------------A----DIVT--------------L- 465
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------------SK--E-I..-----------.-----.E-----V----A-.--S--F------...------------------------Q--N-E--------------------------K--------A-T--DIV----------------- 465
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------S------..-----------.-----.------V------.--S---------...------------------------Q--D-----------------------S-------------A----D-V----------------- 464
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------D---AR--EM-..-----------.-----.D---A------A-.-----F------...------------------------K--------------------------A------------------DIV---R------E------ 458
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------I-------TK--E-I..-----------.-----.----A------A-.-----F------...------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV---R------E------ 465
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------SK-TELI..-----------.-----.S---V------A-.--K--FY-----...------------------------K--------------------------A----K--------A----DIVT--K------E------ 465
B.AR.04.04AR143170 ---------S---------------------..-----------.-----.----A---D----.------------...------------------------E--------------------------S-------------A------V----------------- 465
B.AU.04.PS1038_Day174 --X-------------------------E--..-------X---.-----.-------------.------------...---------------------------------------------------A---XK--------------------------------- 465
B.BO.99.BOL0122 -------------C-----------------..-----------.-----.-------------.--K---------...---------------------------H----------------------------K--------------------------------- 466
B.BR.05.BREPM1081 -------------C------D----------..-----------.-----.----A--------.-----F------...------------------------K--------------------------S--------------------V----------------- 465
B.CA.97.CANB3FULL ---------S---------------------..-----------.-----.-------------.-WK--FY-----...---------------------------------------------------A----K--------------------------------- 468
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------C-----------------..-----------.-----.----A-V----E-.-----F------...---------------------------------------------------A----KE-------------------------------- 465
B.CO.01.PCM001 -------------C-----------------..-----------.-----.------V----E-.--K--FA-----...------------------------I-------------------------------K---------------V--SA------------- 465
B.CU.99.Cu19 -------------C--------------E--..-----------.-----.-------------.--K--F------...------------------------------------------------------------------------V---A------------- 468
B.CY.06.CY165 ----------------------------E--..----V------.-----.E-----------Y.-WK--FY---N-...-------K-------------------------------------------A----K--------A-S--------A------------- 480
B.DE.86.D31 -------------------------------..-----------.-----.-------------.-----F------...------------------------T--------------------------A-------------A----------K------------- 465
B.DK.07.PMVL_011 -----------------R----------E--..-----------.-----.E------------.--K--F------...-------------------------------------------------------IK-----I---------V----------------- 465
B.DO.05.05DO_160884 --------------------D----------..-----------.-----.--------X--E-.-----F-X----...------------------------Q---XE---------------------A----------I---------VT---------------- 467
B.EC.89.EC003 -------------------------------..-----------.-----.----I------E-.-----F---GQ-...---------------------------------------------------A----K--------A------V----------------- 469
B.ES.07.X2231 ----------------------------E-I..-----------.-----.----I-V------.--K--F------...-------------------------------------------------------I------I--------IV----------------- 465
B.ES.09.P2149_3 --------------------K--K----EL-..-----------.---KL.-------------.-----F------...---------------------------------------------------A----K---------------V---A------------- 465
B.FR.92.92FR_BX08 -------------C-----------------..-----------.-----.--------N----.-----F------...----------------X----------------------------------A----K--------------------------------- 464
B.GA.88.OYI -------------------------------..-----------.-----.-------------.-----F------...------------------------M--------------------------A----KN-------------------------------- 465
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------------------------..-----------.-----.----I---Q----.------------...---------------------------------------------------A----K--------A------------------------ 464
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------..-----------.-----.----A--------.-----F------...------------------------E----------------------------------------A-------T---------------- 465
B.HT.05.05HT_129389 XX----------------------X------..-----------.---X-.X---X------X-.-----XX-----...------------------------XX-X-X---------------------S----K---------------V----------------- 464
B.IN.x.11807 -------------------------------..-----------.-----.-----I-------.------------...---------------------------------------------------A---AK---------------V----------------- 465
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------Y-----------------..-----------.-----.--------Q--A-.--K--F------...------------------------M--------------------------A----K---R-----------V----------------- 464
B.JP.05.DR6538 -------------C--------------E--..-----------.-----.-------------.--G--F------...---------------------------------------------------A----K--------A-----I-V---------------- 465
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------..-----------.-----.----I------E-.--K--F------...------------------------I--------------------------A--------------------V----------------- 465
B.MM.99.mSTD101 -------------C-----------------..-----------.-----.-------D-----.--K--FY-----...---------------------------------------------------A----KE--------------V----------------- 466
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------..-----------.----M.-----R-------.--K--FD-----...------------------------------X-X----------X---------------------------IV---A------------- 475
B.RU.04.04RU128005 ---------S---------------------..-----------.-----.-------------.-----F------...----------------XX--X---K--D-------------------------------------A----------QG------------ 465
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------I..-----------.-----.-------------.--K--F------...------------------------I--V-----------------------G--R-KE--------------V----------------- 465
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------X---..V----------.-----.----A------E-.--K---------...------------------------E--------------------------A--------------------V---R---I--------- 464
B.TW.94.TWCYS -----------------R-------------..-----------.-----.----I-V------.-----F------#..---------------------------------------------------A--------------------V---K------------- 465
B.UA.01.01UAKV167 -----------------R-------------..-----------.-----.-------------.-----F------...------------------------K--------------------------A----K---------------V----------------- 472
B.US.09.N_2 -------------------------------..-----------.-----.-------------.--K--FY-----...------------------------------------L-------------------K---------------V---A------------- 467
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------------------..-----------.-----.----A--------.-----F------...---------------------------------------------------A----K----------S---IV---A------------- 465
B.YE.02.02YE507 -------------------------------..-----------.-----.E-------K----.-----F------...------------------------E--D----------------------------K--------A-------Q--K------------I 466
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------N---E--..-----------.-----.-----------G-.--K--F------...------------------------M------------------------------IK---------------V----------------- 465
C.AR.01.ARG4006 ---------S----X---------A---E--..-----------.-----.----A---K--E-.--K---------...------------------------Q-------------------------------K-------------DIV---A------------- 461
C.BR.04.04BR013 ------------------------AK--E--..-----------.-----.----A------E-.--K--FI---Q-...------------------------Q---------------------------------------------DIV----------------- 469
C.BW.00.00BW07621 -----------------R------T---E--..-----------.-----.----V------R-.--K--F------...------------------------Q----ED----------------------------------A----DIV----------------- 461
C.CN.98.YNRL9840 -----------------R------A---E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 461
C.CY.05.CY040 ------------------------AK----I..----V------.-----.T---A------A-.-----FI---E-...------------------------Q--------------------------S--Q-K--------A-G--DIV----------------- 466
C.ES.07.X2118_2 -------------C---R------A---E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q----N------------------------Q-K--------A----DIV----------------- 461
C.ET.02.02ET_288 ------------------------AK--E--..-----------.-----.-----------E-.--K--F------...------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV----------------- 467
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------TR---M-..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q---EE-----------------------------------A----DIV----------------- 461
C.IL.98.98IS002 ---------S--------------A---E--..-----------.-----.-K--A--D---E-.--K--F------...------------------------Q---------------------------------------------DIV----------------- 465
C.IN.03.D24 -------------C----------A---EL-..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q----E----------------------------------------DIV----------------- 469
C.KE.00.KER2010 ------------------------AK--E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q--D--------------------------R--H------------DIV--------------A-- 461
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------R------A---E--..-----------.-----.-----------E-.--K--F------...------------------------Q-------------R--------------------------A----DIV----------------- 461
C.MW.93.93MW_965 -----------------R------A------..-----------.-----.----A------E-.------------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 462
C.SN.90.90SE_364 ---------S--------------A---E--..-----------.-----.M---A-V-K--E-.--K--F------...------------------------Q--D-E---------I-------------------------A----D-V----------------- 457
C.SO.89.89SM_145 -------------C---R------AK--E--..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 472
C.TZ.02.CO178 ------------------------A---E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q---------------------------------------------DIV----------------- 461
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------I-------A---E--..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q-------------------------FS------------------DIV----------------- 459
C.UY.01.TRA3011 ------------------------A---EV-..-----------.-----.----A-V----E-.--K---------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 461
C.YE.02.02YE511 ------------------------A---E--..-----------.-----.K---A-V----E-.--K--F------...------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV----------------- 459
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------C------D---AK--E--..-----------.-----.E---A------T-.--K--F------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 461
C.ZM.02.02ZM108 -------------C----------TK--E--..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...-----------------------------E---------------------A-------------A-S--DIV----------------- 456
D.CD.83.ELI ----------------------------EM-..-----------.-----.--------K--E-.-----F-R----...----------------------S-K----E--------N--ER----------------------------------------------- 464
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------C--------------ELI..--S--------.-----.----S------E-.--K---------...---D--------------------K----E---------------------S----K--------A----------K------------- 466
D.CY.06.CY163 -------------C---------K----EL-..-----------.-----.----A---K--E-.------------...------------------------T----EN----------------------------------A-----IV----------------- 464
D.KE.97.ML415_2 -------------------------R--EM-..-----------.-----.----S------E-.--K--F------...------------------------Q----E-------------------------------C--------D-V----------------- 464
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------E--..-----------.-----.----A---K--E-.--K---------...------------------------T----E---------------------A----K--------A----------K------------- 464
D.SN.90.SE365 --------Q---------------NK--E--..-----------.-----.-----------E-.-----F------...-----------------------VE----E---------------------A----KE-------A-----IV----A------------ 470
D.TD.99.MN011 -------------C------D-------EL-..-----------.-----.----A---K--E-.--K---------...------------------------T----E--------------------------K---R----A-T----V---K------------- 466
D.TZ.01.A280 ----------------------------E--..-----------.-----.-----------D-.--K--F------...------------------------K----E---------------------S----K--------A----------K------------- 466
D.UG.99.99UGK09958 ----------------------------E-I..-----------.-----.----V------G-.--K--F------...------------------------K----E--------------------------K----C---A------V----------------- 464
D.YE.02.02YE516 -------------C--------------EL-..-----------.-----.--------K--E-.------------...------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D-----R------------- 466
D.ZA.90.R1 -------------C-----------------..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------K----E------------------------------------------V----------------- 464
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------C----------TK-Q---..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...----------R-------------Q--N-E---------------------A-------------A----DIV---A--K------K--- 467
F1.AR.02.ARE933 -------------C----------TK---M-..-----------.-----.-----------K-.--T--F------...------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV---A------------- 465
F1.BE.93.VI850 -------------C----------MK-----..-----------.-----.-----------E-.-----F------...-----------H------------Q--N-----------------------------P-------A----DIV---A-------K----- 465
F1.BR.07.07BR844 --------------------D---TK-----..-----------.-----.----A--D---E-.--K--FI---E-...-----------------G------Q--D----------------------------K--------A----DIV---A------------- 471
F1.ES.x.P1146 -------------C------D---AK--E--..-----------.----L.----A------E-.--K--F------...------------------------Q--N-------------------------------------A----DIV---T------------- 463
F1.FI.93.FIN9363 -------------C----------TR-----..-----------.-----.-----------E-.--K--F------...------------------------Q--D------D-------------X----------------A----DMV---A--N---------- 464
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------AK-----..-----------.----L.----M------E-.--K--F------...------------------------Q------------------------------IK--------A----DIV----------------- 467
F1.RO.96.BCI_R07 -------------Y----------TR----I..-----------.----L.----A------T-.--K--F------...------------------------Q--N----------------------------K--------V----DIVT--A------------- 465
F1.RU.08.D88_845 --------------------K---TK-----..-----------.---K-.------V----D-.--K---------...------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIVT--A------------- 465
F2.CM.97.CM53657 ------------------------VK--E--..-----------.-----.-----------E-.-----F------...----------------------A-Q--D-S------------------------R-KH-------A----D-V---V-----M------- 465
G.BE.96.DRCBL #-----------------------T---E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q--N-EN-------------------------K-----I--A----DIVSM-A---M--------- 461
G.CM.04.178_15 ------------------------TK--E--..-----------.-----.-----------D-.--K--F------...------------------------Q--D-EN-------------------------K--------A----DIV----------------- 464
G.CN.06.sh52 --RW-G----F-S-M-KIL-T---TK--Q--G#-C---------*A----#R---A------#-H---------R*-II#ERHPLIPVGWV-------------Q--D-ET-----------------------R-KH-------A----DI----A---M--------- 466
G.CU.99.Cu74 ----------------------------E-E..-----------.-----.----A--------.--S--F------...------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV----------------- 461
G.ES.09.X2634_2 -------------C------K---IK----E..-----------.---K-.----A------K-.--S--F------...------------------------Q--D----------------------------K---R----A----DIV----------------- 469
G.GH.03.03GH175G ----------------I-------TK-----..-----------.-----.----A-V----E-.--K--F------...------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IVS--A---M--------- 465
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B.FR.83.HXB2 LPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIV..IYQYMDDLYVG.SDLEI.GQHRTKIEELRQH.LLRWGLTTPDKK...HQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREIL 465
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------P--------------IK--EM-..-----------.-----.----A--K---E-.-----F------...------------------------Q----E-----------------------------------A----DIV---A----------#-- 462
G.NG.01.01NGPL0669 ------------------------T---EM-..-----------.-----.----A------N-.-----F------...------------------------Q--D-EN--------------------A----K-------------DIV----------------- 464
G.PT.x.PT2695 ------------------------IK--E--..-----------.-----.----A------K-.--N--F------...------------------------Q--D-E-------------------------IK--------A----DIV---A------------- 464
G.SE.93.SE6165 -----------------R------AN--EM-..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q--D-E--------------------------TH-------A----DIVS--A---M--------- 462
H.BE.93.VI991 ----------------------------EVI..-----------.-----.----E------A-.-----F----Q-...-----------------------VK-------------------------------K---X----A-----IV---K------------- 463
H.BE.93.VI997 ----------------------------E-I..-----------.-----.----A------A-.-----F------...-----------------------VK----------------------------------------A----D-V---K------------- 463
H.CF.90.056 --------------------A---E---EM-..-----------.-----.----A------A-.--K--F------...----------------------TVK---------------------------N---K--------A----DI----K------------- 464
H.GB.00.00GBAC4001 -------------N--------------EM-..-----------.-----.----A------A-.--K--F------...----------------------TVK----------------------------------------A----DI----T------E------ 463
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------C----------AK--EV-..-----------.-----.E---K------E-.-----F------...-----------------------VQ----E--------------------------K-------------DIVA--A------------- 462
J.CM.04.04CMU11421 -------------C----------TK--XL-..-----------.-----.E---A--X--XE-.X-K--F------...---------------------X--Q----EX------XX-----------X---R-K-M------A-S--DIV---X---------K--- 461
J.SE.93.SE9280_7887 -------------C------K---ER--E--..-----------.-----.E---R--K---E-.--K--F------...------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV---R---------K--- 463
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------C----------RK---M-..L----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV---A------------- 465
K.CM.96.96CM_MP535 -------------H----------IK--EM-..-----------.-----.--P--------E-.--K--F------...------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV---A------------- 465
01_AE.AF.07.569M -----------------------KIK--E--..---------X-.-----.-----------A-.--S--F------...-----------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV---X-------X----- 465
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------------Y-AK--E--..-----------.-----.-----------D-.--K--F------...-----------------R------E--------------------------A----K--------A------V----------------- 463
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------C----------RK--EM-..-----------.-----.----V------A-.-MS--F------...-----------------R------E-------------------------------K--------A----DIV----------------V 463
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------AN--E-I..-----------.-----.----I------A-.--S--F------...-----------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V----------------- 462
01_AE.JP.x.DR0492 -------------C---------KTK--EM-..-----------.-----.----A------A-.-WS--FF---W-...-------H----------------E--------------------------A----K--------A----DIV----------------- 465
01_AE.TH.04.BKM -------------C----------IK--EM-..-----------.-----.----A------A-.--S--F------...-----------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV----------------- 464
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------------IK--E--..-----------.-----.-----------A-.--S--F------...-----------------------VE--------------------------A----K--------A----DI------------------ 465
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------IK--E--..-----------.-----.-----------A-.--S--F------...-----------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV----------------- 464
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------A----------TR--GM-..-----------.---Q-.E---A-V----E-.--S--F------...------------------------K--D-----------------------A----K--------A----DIVT---------------- 465
02_AG.CY.05.CY048 ---------S---A----------TK--E--..-----------.-----.----A------G-.--K--F------...------------------------Q--------------------------A----K---R-I--A----DIVT---------------- 465
02_AG.ES.06.P1261 -------------A----------IK--E--..-----------.-----.----A------S-.--K---------...------------------------Q--------------------------A---IK-----I--A----DIVT---------------- 465
02_AG.FR.91.DJ263 -------------A---N---HY-IK--E-M..-----------.-----.E---A------E-.--K--F------...------------------------Q--------------------------A----K--------A----DIV----------------- 465
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------A----------TN--EL-..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------T----N---------------------A----K--------A----DIVT---------------- 465
02_AG.LR.x.POC44951 -------------A----------TK--EM-..-----------.-----.----A---Q--D-.--K--F------...------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIVT---------------- 465
02_AG.NG.01.PL0710 -------------A----------TS--E--..-----------.-----.----A------G-.--K--F------...------------------------K----ED--------------------A--RIK--------A----DIVT---------------- 465
02_AG.SE.94.SE7812 -------------A----------TK--E--..-----------.-----.----A------E-.-----F----E-...-------------------------------------------V--QVR--A----K--------A-T--DIVT---------------- 465
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------A----------TK--EL-..-----------.-----.----A------E-.--K--F------...------------------------Q-------------------------------K-------------DIV----------------- 465
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------A------D---TK--E--..-----------.-----.----A------E-.--K---------...------------------------E-------------------------------K---R----A----D-V----------------- 465
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------A----------IK--E--..-----------.-----.----A------A-.--K--F------...------------------------Q--D-----------------------A-------------A----DIVT---------------- 465
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------E--..-----------.-----.-----E-----E-.-----F------...---------------------------------------------------A-------------A----------A------------- 465
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C----------FK--E--..-----------.-----.----A------E-.-----F------...------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV---T------------- 464
05_DF.BE.x.VI1310 -------------C--------------EV-..-----------.-----.----A--K---E-.--A--F------...------------------------Q--D----------------------------K--------------------------------- 465
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------I-------IK--E--..-----------.-----.----A------E-.--K---------...------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV---A------------- 467
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------------..-----------.-----.-------------.-----F------...------------------------Q----------------------------------------A----DIV----------------- 465
08_BC.CN.06.nx2 -------------C-----------------..-----------.-----.-----------E-.--K--F------...------------------------Q---------------------------------------------DIV----------------- 460
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------IK--E--..-----------.-----.----A--K---E-.--K--F------...------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIVT---------------- 464
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------QM-..-----------.---Q-.-H-TI------G-.--K--F-A----...--------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV----------------- 464
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------T---E--..-----------.-----.----E-V----K-.-----F------...------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV---A------------- 463
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------..-----------.-----.-------------.-----F------...--------------------------------------------------------K---R---------------K------------- 465
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------C----------T---E--..-----------.-----.----E-V----R-.-----F------...----------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIVS--T------------- 472
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------RK--EM-..-----------.-----.----A------K-.--N--F------...------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV---V------------- 464
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------C-----------K--EM-..-----------.-----.-----------A-.--S--F------...-----------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV----------------- 464
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------E--..--R--------.-----.-----------N-.--K--FY-----...----------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV---K------E------ 465
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------L-..-----------.-----.-------------.--K---------...------------------------I-------------------------------K--------------IV---K------------- 465
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------E--E--..-----------.-----.-------------.--K--F------...------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV---V------------- 463
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------D-------E--..-----------.-----.-------------.--K--F------...------------------------S----E-----------------------------------A------------------------ 464
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------G--..-F---------.-----.-------------.-WK--FY-----...------------------------Q--D--------------------------------------------V---T------------- 461
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------EM-..-----------.-----.-----------E-.------------...------------------------K----E------------------------------------------------------------ 464
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------R--D---AK--E--..-----------.-----.E---I--D---A-.--S--F------...------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V----------------- 465
23_BG.CU.03.CB118 -------------C--------------EL-..-----------.-----.----A--------.--K--F------...--------------------------------------------------------K---------------V---A------------- 461
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------C------X-------EL-..-----------.-----.----A--------.--K--F------...-------Q---------------------E------L----------------------------A------V---T------------- 461
25_cpx.CM.02.1918LE --------------T-----GT--AK--E--..-----------.-----.-----------E-.--K--F------...------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV---V------------- 464
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------A---E--..-----------.-----.----A------A-.--K--F------...------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIVT--K------------- 463
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------C----------T---E--..-----------.-----.----A------A-.--K--F------...------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIVS---------------- 463
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------R-------------..-----------.-----.------V------.--E--F------...-----------------------V------I-------------------------K---------------V----------------- 465
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------..-----------.-----.EK-----------.-----F------...---------------------------------------------------A----K---------------V---K------------I 465
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------------..-----------.-----.-------------.--K--FD-----...------------------------E--D-E----------------------------------------DIV----------------- 471
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------------EM-..-----------.-----.----V------E-.--K--F------...------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV---A------------- 465
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------R---R------IK-----..-----------.---D-.-----------A-.--N--F------...------------------------E-------------------------------K--------A----DIV-------------K--- 465
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------C---------------M-..-----------.-----.-----------D-.-----F------...------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV-----X----------- 465
35_AD.AF.07.169H ----------------I-----------E-I..-----------.-----.----I------A-.--K--F------...------------------------T----E----------------------------------------DIVS--------------L- 464
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------A----------TK--E--..-----------.-----.----A------K-.--N--F------...------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V----------------- 465
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------C----------A---E--..-----------.-----.----A------D-.--K--F------...------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-VTK-K---------IL-V 463
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------Q------..-----------.-----.E------------.-----F------...--------------------------------------------------------K---------------V----------------- 469
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------E--..----V-----A.-----.K---A--------.-W---FY-----...-------H----------------M-------------------------------K---------------V---A------------- 468
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------C------D---AK--EL-..-----------.-----.-----------E-.--K--FF--EQ-...------------------------M--D-------------------------------------A----DIV---T------------- 465
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------X--------X-X-----E--..---------X-.-----.----I--------.------------...------------------------Q--------------------------A----K---------------V----------------- 469
43_02G.SA.03.J11223 ------------------------TK--E--..----V------.----L.----A------E-.--X--F------...------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-VT------------X--- 464
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------C----------AK--E--..-----------.-----.-----------N-.--K--F------...------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIVS--A------------- 465
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------------..-----------.-----.-------------.--K---------...--------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV---K------------- 464
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------#K--E--..-----------.-----.-----------A-.--K--F------...------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV---A------------- 462
DO.FR.08.RBF208 --------------------D----D--ELE..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YQ--F------...-------Q----------------Q--N-EE--------------------S--R-KE--X-I---XS---IV--S--------X---R- 461
O.BE.87.ANT70 --------------------D---RD--ELE..-C---------.---PL.TE--KR--L--E-.-YQ--F------...----------------------S-Q--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V--SR------E----R- 461
O.CM.91.MVP5180 --------------------D----S--EVE..----I------.---PL.AE--KRV-L--E-.-YQ--F------...------------------------Q--D-EV--------------------Q--R-KE----I----S----V--SK------E----K- 461
O.CM.96.96CMA102 --------------------D----D--ELE..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YQ--F------...-------X--------------S-Q--D-ET---------I----------Q--R-KE----I----S----V--SXX-----E----K- 463
O.CM.98.98CMA104 --------------------D----D--ELE..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YK--F------...------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R--E----I----S----V--SK------E----R- 461
O.CM.99.99CMU4122 ------------X---V---D----D--ELE..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YQ--F------...------------------------Q--N-EI-----------------------R--E----I----S---IV--SK------E----R- 461
O.FR.92.VAU --------------------D----N--ELE..-----------.---PL.AE--KRV-L--K-.-YK--FY-----...-------Q----------------Q--D-EV--------------------H--R-KE----I----S----V--SK------E----K- 462
O.SN.99.99SE_MP1299 --------------------D----D--ELE..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YQ--F------...------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV--SK------E----K- 461
O.US.97.97US08692A ----------------I---D----D--ELQ..-C---------.---PL.TE--KRV-L--E-.-YQ--F------...------------------------Q--N-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V--SK------E----K- 461
O.US.99.99USTWLA ----X---------------D----N--E-E..--X--------.---PX.-E--KRV-L--E-.-YKX-F------...-------X----------------Q-XN-EV--------------------Q--R-XE----I----S----V--SQ------E----R- 464
N.CM.02.DJO0131 -------------------------KH-E-I..-----------.--S-L.A---ETV----S-.--K--F------...----------------------T-K---Q-V-------------------------K---R-I---------VNF-K------------- 470
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------T-X-----KH-E-I..-----------.---DL.A---ETV----G-.--K--F------...------------------------K-----T-------------------------------I---------VTF--------------- 472
N.CM.06.U14842 -------------------X-----KH-E-I..-----------.----L.A---EAVQ---D-.--K--F------...-----------------------VK----EV-------------------------K---R-I---------VNF-Q------------- 473
N.CM.95.YBF30 --------------T---------EKH-E-I..-----------.----L.A---EAV-D--D-.--K--F------...------------------------K-----V-----------------------R-K-----I---------VNF--------------- 472
N.CM.97.YBF106 -------------------------KH-E-I..-----------.-----.A---ETV----G-.--K--F------...------------------------K----EV-------------------------K-----I---------VTF-Q------------- 472
P.CM.06.U14788 -----------X-H---------X-S--EVE..-X-----X---.--XPL.SE--QRV-KX-X-.-YV--F-----X...-------------------X----K----E------------------------R-KE-X--I---XS----VXF-R------E--K--- 462
P.FR.09.RBF168 -------------Y----------ESX-EVE..-----------.---PL.SE--QRV-K--E-.-YV--F------...-----------------------------EA-----------------------R-KEX---I----S----VA--R------E--K--- 461
CPZ.CD.90.ANT -------------A------A---DKY-AVE..-----------.--M--.TA--EM--K----.-QV---E-----...-------Q--------------K-K---P-D------------------------TK---R-I--V-S--DRVQM-R------E--KQ-- 465
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------S--------------TKH-E-I..-----------.---P-.EE--KRV----A-.--K--F------...----------------------Q-K---QEV------------------------IK-----I--A-G----VA--P---------Q--- 464
CPZ.GA.88.GAB1 ---------S--------------EK----T..-----------.-----.D---K-V------.--K--F------...------------------------Q----EV---------I--------------IK-----I----K--D-V---P------------V 463
CPZ.TZ.00.TAN1 --------------------D----EH--VD..---------I-.---NE.EE--KL-KK----.--T---E-----...Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ----H---------------H---TKE----I--V-G---PVEM-R------E--KQ-- 461
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------------D-----H--VI..-----------.---NL.EK--E-V-L---Y.--T--F------...--E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------VNF-H---M--E------ 467
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B.FR.83.HXB2 KEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTEL 634
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------E----------D---------------------K-S-X----R--A-V---VVM--------.-------------D---MD---------------------------D---------------------------D------IS--E-------- 634
A1.CY.06.CY171 ---------------V-----------------------------KKGS----------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D-------P--E-------- 634
A1.ES.06.X2110 ----------------V-------D---------------------K-S------R--A-V---VVM--------.A----------------MD---------------------------D--A------------------------D-------S--E-------- 634
A1.GE.99.99GEMZ011 R--------------V-----------------------------KKGS----------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D-------P--E-------- 634
A1.IT.02.60000 -D-------------V--------D--------------------KRGS----------AV---V----------.I---R---XR----A--M--------------------------------------------------------D-------P--E-------- 634
A1.KE.06.06KECst_001 -D----A-----------------D---------------------K-S------R--A-V---TAM--------.-----------------MD---------------------------D--A----------S-------------D-------S--E----Q--- 631
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------V--------D--S-----------------KKGS----------A----VA---------.I---R---------A--M-------------I--------------------------------N-I-------D-------P--E-------- 639
A1.RW.93.93RW037A -D--------------V-------D---------------------K-S---------A-V---VVM--------.----R------------MD---------------------------D--I------------------R-----D----R--S--E-------- 634
A1.SE.95.SE8538 -A----------------------D---------------------K-S---------A-V---VVM--------.-----V-----------M----------------------------D--A------------------------D-------S--E-------V 634
A1.TZ.01.A341 -D-------------V--------D---------------------K-S-----------V---VVM--------.I----------------MD---------------------------D--A------------------------D-------S--E-------- 634
A1.UA.01.01UADN139 ---------------V--------D--------------------KKGST---------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D---K---P--E-------- 634
A1.UG.99.99UGA07072 -D----------------------D---------------------KKS---------A-V---VVL--------.-----------------MD--------D------------------D--S-V----------------------D-------S-DE-----A-- 634
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -N---------A------------D--------------------KK-S-----------V---VV---------.-----------------M-C--------------------------D--L------------------------D-------P--E-------- 633
A2.CD.97.97CDKTB48 -D-------------------------S-----------------KRKST---------------A---------.I---R--------------W-------------------------T---A------------------------D-----I-P--E-------- 627
A2.CM.01.01CM_1445MV -N-------------T--------D--------------------KK-TT---------------VM--------.----R----------------------------------------Q----------------------------D-----I-S--E----R--- 634
A2.CY.94.94CY017_41 -T----------------------D--------------------KR-ST----I-----------M--------.-----------------A-------------------------------A------------------------D-----I-S--E-------- 634
B.AR.04.04AR143170 ----------------V-V----H---------------------K------------A------A---------.I---R--------------------------------------------I-------------D----------D-----A-P----------- 634
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------------T--------------------I----.----RX----------------------------------------D-------------X-X--X----X---XK-X---------------- 634
B.BO.99.BOL0122 ------------------L----E-------F-D------------AK------I----------A---------.----------------------------------------------D--E-V------------------------------S----------- 635
B.BR.05.BREPM1081 ------------------V------------------------------------R---------A---------.----R---------A--M--------------------------------------------------------D-------P----------- 634
B.CA.97.CANB3FULL ------------------------R-------------------------------------KQ-----------.--------------A-----------------------------------------------------------D-------SIP--------- 637
B.CN.05.05CNHB_hp3 --T--------------------L----------QY-----------------------------A---------.--------------A----------------------------------E-------------------------K---R----N--------- 634
B.CO.01.PCM001 ------------------L--------S---------------------T---------------A---------.--------------A------------------------------------------------D--S-------D-------S----------- 634
B.CU.99.Cu19 ---------------V-------------------------------KS----------------AM--------.--------------A--MD-------------------------------------------------R-----D--K----S----------- 637
B.CY.06.CY165 ----------------------------------------------T--I---------------S---------.I-R----------D---------------------------------------------------N--------D-------S----------- 649
B.DE.86.D31 ---------------------------------------------------------------------------.--------------A------------------------------T----------------------------D-------S----------- 634
B.DK.07.PMVL_011 ------------------L---D-----------Q----------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------I----------------V-------D-------S----------- 634
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------D-----------------------S----------------A---------.--------------A---D------------------------------IE-----------------------D-------S----------- 636
B.EC.89.EC003 ---------------V-------N-----------------------K-----------------A---------.----R---------A--V------------------------------------------S-------------D-----A-S----------- 638
B.ES.07.X2231 -----------------------E----------------------------------A----------------.----R--------D---------------------------------------------------R---------K---R--S----------- 634
B.ES.09.P2149_3 ----------------------------------------------I------------------S---------.----R------------MD-------------S---------------------------S--D----------D-------S----------- 634
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------V-------------------------------------------------AQ--------.--------------A--M---------------------------R---A------------------------D-------S----------- 633
B.GA.88.OYI ---------------V--L-----------------------------------------------Q--------.--------------A-------------------------------D---------------------------D-------S----------- 634
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------------EC-----------Y------------S-----------V----A---------.-------------QA----------------------------------I------------------------DK------SI---------- 633
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------V-------N---------------------K-------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-------S-A--------- 634
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------H------V----------------------------------A--G------.I---R--------DI-----------------------------------------------------------D-------S----------- 633
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------------.----R---------------------------------------------------------------------DK------S----------- 634
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------L----------------------------------------------SI-C------.--------------A--M------------------------------------------S-----I-------DK-----IS----------- 633
B.JP.05.DR6538 ------A--------V--V----------------------------K-----------------A---------.--------------A--M-------------------------------------------S------------D-------H-A--------- 634
B.KR.04.04KMH5 ------A----------------L-----------------------------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-------P----------- 634
B.MM.99.mSTD101 -------------E-V-------L-----------Y---------K-------------------A---------.-----------------V-------------------------------E-V----------------R------K-----I------------ 635
B.NL.00.671_00T36 -----------T---------------------------------KV------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D------IPIK--------- 644
B.RU.04.04RU128005 -----------X---------------------------------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------E--------------------------------S----------- 634
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------------L-----------Y-----------------------------A---------.--------------A----------V-----------------------E-------------------------K------------------ 634
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------S---------------X--S--------R---------AG--------.I-----------------D------------------------------I------------------------DK------S----------- 633
B.TW.94.TWCYS -Q----A--------V------------------T-----------T------------------A---------.--------------A----------------------------------I------------------------DK------S----------- 634
B.UA.01.01UAKV167 ------------------V---E----------------------K-------------------AI--------.----R------------M---------------------------T----------------------------D-------S----------- 641
B.US.09.N_2 -------------E---------L-----------------------------------------S--------R.----R-------------D------------------------------A------------------R-----D------IS----------- 636
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------------------------------------T-------------------------.I-------------A--I--------------------------------------------------------D-------P----------- 634
B.YE.02.02YE507 -------------E-------------------------------------------------------------.I---R--------------------------------------------P----Y----------R---------K------S----------- 635
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------L----LN---------------------TK-----------------A--G------.I---R-----D--------------------------------------I----------------R--------K------P----------- 634
C.AR.01.ARG4006 ----------------------E----------------------K--T------R---------AQ---I----.----R---------S---D------------------------------T----------------M-------D-----I-A----------- 630
C.BR.04.04BR013 -----------------------ED--------------------K--T------R---------AQ--------.----R---------A---D------------------------------P------------------------------I-S--E-------- 638
C.BW.00.00BW07621 -----------------D-----ND--------------------K--T----------------SR--------.----R-------------D---------------------------D-L--V-----------D--I-------DK--R--I---E-------- 630
C.CN.98.YNRL9840 ----------S-------------D---------S----------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D---K-I-S--E-------- 630
C.CY.05.CY040 ------A----A------V----L---------------------K--T---------V------A---------.I---R---L--------SD------------------------------P----------S-----T-------D-------P--E-----A-- 635
C.ES.07.X2118_2 -----------A-----------H---------------------K--T----------------AM-C------.----R---L----D----D--------------------------------------------X--I-------D-----IX--NE-------- 630
C.ET.02.02ET_288 -----------------------DD--------------------KR-T-------L--------AL--------.I---R-------------D------------------------------A----------------I-------D-----I-S--E-------- 636
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------HD--------------------K--A----------------AM--------.----R-------------D------------------------------A-V---------S------------D-----II-I-E-----A-- 630
C.IL.98.98IS002 ----------------V------HD--------------------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------D-----I-S--E-------- 634
C.IN.03.D24 --S--------A-E----------D--------------------K--T------R---------AM--------.----R---------A---D-----------------------R--T---A----------------I-------D--K--I-S--E-------- 638
C.KE.00.KER2010 -----------------------HD--------------------K--T----------------A--------R.----R-------------D---------------------------D--A----------------V-------D-------SISE-------- 630
C.MM.99.mIDU101_3 ------A-----------------D--------------------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D---K---S--E-------- 630
C.MW.93.93MW_965 -------------E---------HD--------------------K-KS-----------T----AM--------.----R-------------D------------------------------A----------S-----I-------DK------S--K-----A-- 631
C.SN.90.90SE_364 -------------E---------HD--------------------K--T----------------A---------.----R-------------D---------------------------D--I----------------I-------D-------SI-E-------- 626
C.SO.89.89SM_145 -----------------------HD--------------------K--T----------------AQ--------.----R--------------------------------------------A----------------M-----I-D-----I-S--E-------- 641
C.TZ.02.CO178 R----------------------HD--------------------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------DK----IIS--E-------- 630
C.US.98.98US_MSC3018 ----Y------------------HD--------------------K--T----------------AM--------.----R------------AD-----Y---------------------D--A------------------------D-----I-S--E-------- 628
C.UY.01.TRA3011 ------A---------------D---------------------TK--T------R---------AL---I----.----R---------A---D------------------------------A----------------M-------D-----I-S--E-------- 630
C.YE.02.02YE511 -----------------------YD--------------------KI-T----------------AM--------.I---R-------------D-----------------------------M--V--------------M-------D-----I-S-NE-----A-- 628
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------------E---------------------K--T----------------AI--------.----R--------------------------------------------A-----------TKD--I-------D-----IIS--E-------- 630
C.ZM.02.02ZM108 ------A----------------HD--------------------K--T----------------AL--------.V---R-------------D------------------------------S----------------I-------D-------SI-E-------- 625
D.CD.83.ELI -----------------------H----------------------------------A----R-S--------R.----R------------A-------------------------------I------------------------D-------P----------- 633
D.CM.01.01CM_0009BBY R-----------------V----ES--SW----------------K-KS----------------A----I----.I---R---------A--M-------------------------------I------------------------DK------PF---------- 635
D.CY.06.CY163 -----------------K------S---W----------------K-------------------AI--------.----R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D-------PF---------- 633
D.KE.97.ML415_2 ------------------------D---------QY---------K---------R---------AQ-C------.----R------------------------------------S-------A------------K-----------DK------SI---------- 633
D.KR.04.04KBH8 ------------------L--------------------------K---T---------------AQ-------R.----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D------IP----------- 633
D.SN.90.SE365 ------------------------D--------------------KR-S----------K------Q--------.----R---------A--I--------------------------------------------------------D-----AIP----------- 639
D.TD.99.MN011 R-----------------V---------W-----------------IK-----------------SL--------.----R---------A--M-------------------------------M------------------------D-------PF---------- 635
D.TZ.01.A280 R-T---A---------------E----------------------K---T---------------AL-G------.I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK------S----------- 635
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------D---------QY---------KL------------------AQ-C------.----R-------------N------------------------------------------S------R-----DK------S----------- 633
D.YE.02.02YE516 R-----------------V---------W-------------------------------V----AQ--------.----R---------A--M-------------------------------I------------------------D-------PF---------- 635
D.ZA.90.R1 -----------------------D----------------------T-----------A----NLS---------.----R-------------------------------------------------------------V-------D-------PF---------- 633
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------V----KE--------------------K--S----------------SQ-C------.--R-----------A--M---------------------------T---A----------SS----K-------D----RA-S--E-----A-- 636
F1.AR.02.ARE933 -----------------------------------L------------S----------------AQ--------.--------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D-----A-P--E-----A-- 634
F1.BE.93.VI850 R----------------------D---------N-----------KV-S----------------AL--------RS-------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK-K----S--E-----A-- 635
F1.BR.07.07BR844 ------A--------------------------------------K--S----------------AV--------.--------L----D----D--------------------------T---A--------------N-K-------D-----A-S--E-----A-- 640
F1.ES.x.P1146 ------A---------V-----------------T----------K--ST---------------AQ-C------.--------------A---D--------------------------T---M----------S-----Q-------D-------S--R-----A-- 632
F1.FI.93.FIN9363 ----------------PKL-------------R------------K--S----------------AL--------.--------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-------S--E-----A-- 633
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------L--------------------------KT-S-----I-E--D----VAR-C------.S---R---------A---D--------------------------T---I----------S-----K-------D-----A-I--E-----A-- 636
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------------------T----------K--S----------------A--C------.--------------A----------------A-------------T---A----------S-----Q-------D-----A-S--E-----A-- 634
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------------Y------X--K--S------R---------AV--------.-----------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK----A----E-----A-- 634
F2.CM.97.CM53657 ------------------V----HD----------H----------R-S-----------V----A--G------.V---R----------------------------------------T---L----------------I-------D-------P--E-------- 634
G.BE.96.DRCBL ------------------V----L------V----Y---------KGGS-----------V----A--G-I----.I-------K-----V------------------------------T---P-V--Y-------------------DK---III---E-----A-- 630
G.CM.04.178_15 -------------E----V----LD----------Y---------KRGS----------------A---------.V-------R-----V---------------------------R--T---L----Y-----------------I-D--K--II-IQE-------- 633
G.CN.06.sh52 --------F---------V----PD----------Y---------KRGS----------------A---------.V-------R-----L------------------------------T---L----Y-------------------D--K--IIA--E-----A-- 635
G.CU.99.Cu74 -------------EI---V----ND----------Y---------KRGS---------V-V----S---------.--------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------DK-K---I------------ 630
G.ES.09.X2634_2 -------------E----V----LD----------Y---------KRGS-----------V---VS----I----.----R---RR-----------------D--------------R--T---A-----F-----S------------D--K---I--SE-----A-- 638
G.GH.03.03GH175G -------------E----V----LD----------Y---------QRGST----------V----A--G------.V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK-K--II---E-----A-- 634
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B.FR.83.HXB2 KEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTEL 634
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------E----V---E------------Y---------KRGT-----------V----A---------.--------R-----V------------D--------------R--T---P----Y-------------------DK-K--II---E-------- 631
G.NG.01.01NGPL0669 R-----------------V----PD----------Y---------KRGS------R---------A---------.V-------R-----V---D--------D--------------R--T---P------------------------DK-K---I-IQE-------- 633
G.PT.x.PT2695 ---------E---E----V----P-----------Y---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----V------------D--------------R--T---I----Y-------------------DK-K---I---E-----A-- 633
G.SE.93.SE6165 R------------E----V----LD----------Y---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y-------------------DK-K--II---E-----A-- 631
H.BE.93.VI991 ------A------E---------PD--------------------K--S-----------V----A---------.I---R--------------H---------------H---------T---E----Y-----------M-------D--K--I-S--E-------- 632
H.BE.93.VI997 R----------------------PD--------------------K--N---S------------A---------.I------------------H--------*------H---------A---A----Y-----------I-------DK-K----A--E-------- 631
H.CF.90.056 R--I---------------R-------------------------K--T-----I----------S---------.I---R------------------------------H---------T---A----Y-I-----------------D--K----S--E-------- 633
H.GB.00.00GBAC4001 R-----------------------E--------------------K--T-----I----------C---------.I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D--K--I-S--E-------- 632
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------SA-E----V----LD--------------------KR-T------R----V----SC--------.I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK--------N--------- 631
J.CM.04.04CMU11421 X-----X----A-E----V----ED--X-----------X-X---KR------------------AL--------.----R--------X----X--------------------------X---M----X----------XXXX---I-DK------X-------X-X- 630
J.SE.93.SE9280_7887 ----------SA-E----V----LD--------------------KR-S---------A-V----AL-A------.----R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK------------------ 632
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------H-----------Y----------I-S-----------V---VAM--------.----R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK-----ISI-E-------- 634
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------ND----------H------------S----------------A--G------.----R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D-------SI-E-----A-- 634
01_AE.AF.07.569M -T-------------V--V-----D---------------------K-S-----------V----A---------.----R------------M----------------------------D-----X--------S------------X------I---E-------- 634
01_AE.CF.90.90CF11697 -N-----------E-V--------D---------------------K-S------R--A-V---VA---------.----R----R-------A----------------------------D--A----L------S--N---------D-------S--E-------- 632
01_AE.CN.07.07JSWX045 -T----T------G-V--V-----D------H--------------K-S------R---DV----AM--------.----R------------M-------------------------------------------S------------D-------S-SE-------- 632
01_AE.HK.04.HK001 -T-------------V--V-----D---------------------K-S------R--A-V----V---------.A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-------- 631
01_AE.JP.x.DR0492 -T-----------E-V--V-----D------F------------T-K-S------R----V----A---------.----R--L-----------------------------------------------------S--------------------S--E-------- 634
01_AE.TH.04.BKM -H-------------V--V-----D---------------------K-S------R----V----A--G------.----R----G-------M----------------------------D--------------S--------------------S--E-------- 633
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -N----------------V-----D---------------------KGS------R----V----A--G------.----R------------M----------------------------D-----------------------------------S--E-------- 634
01_AE.VN.98.98VNND15 -T-------------V--V-----D---------------------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-------- 633
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------A---V--------D--------------------KR-S-----------V---VA----I----.I---R---------A--L-------------------------------------------S----I-------D-------S-NE-------- 634
02_AG.CY.05.CY048 -----------P---V--------D--------------------KRGS----------QV---VAV--------.----R---------A--M----------------------------D--I------------------------D-------S--E-------- 634
02_AG.ES.06.P1261 -----------T------------D--------------------KR-S-----------V----A---------.----R------------M---------D------------------D---------------------------D-------S--E-----A-- 634
02_AG.FR.91.DJ263 -----------A------------D--------------------KR-S---------A-V---VV---------.----R----R----A--M---------D------------------D---------------------------D-------S--E-------- 634
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------T---V--------D--------------------KR-S-----------L---VS---------.----R---------A--M----------------------------D--A----Y-------------------DK------S--E-------- 634
02_AG.LR.x.POC44951 -K---------T---V--------D--------------------KK-S-----I-----V---VA---------.----R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK------S--E-------- 634
02_AG.NG.01.PL0710 -----------T---V--------D--------------------KK-S-----------V---V-V--------.----R------------V----------------------------D--P-I----------------------D----------E-------- 634
02_AG.SE.94.SE7812 -----------T---V--------D--------------------KK-S-----------V---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D-------------------I-------D-------S-AE-------- 634
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------T------------D--------------------KK-S-----------V---VA-----V---.----R----R----A--M----------------------------D--I------------------R-----D----N--S--E-------- 634
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------T------------D-----V--------------KK-S-----------V--RVA---------.----R----R----A--M---------D------------------D--AK-----------------------D-------S--E-------- 634
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------T---V-----------------------------KK-S------R----V---VA---------.----R----R---DA-------------------------------D-------------------R-------D-------S--E-------- 634
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------V------------------------------L------------------A---------.------------------------------------------------------------------S-------D-------S----------- 634
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A----------------------------H----------T-S------R---------AM-C------.----R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D-------S-SE-------- 633
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------V----L----------------------A--V--------A------A---------.----R---------I----------------------------------L----------------------I-DK----A-S--E-----A-- 634
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------V----Y-----------H----------IKS----------------AL--------.----R----------------------------------------T--------------------Q-------D----------E-------- 636
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-----------------D--------------------K--T----------------AM--------.----R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D---K---S--E-------- 634
08_BC.CN.06.nx2 ------A------E----------D--------------------K--A----------------AM--------.I---R--------D----D---------------------------D--A----------------I-------D---K---S--E-------- 629
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------V--------D---------------------K-S------R----V---V----------.-----------------A----------------------------D--I------------------------------I-S--E-------- 633
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------D----------H---------KR-T----------------AQ-C------.--------------I---D--------D----------------------------------------------D----RAISI---------- 633
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------S--S----V----LD--------------------KR-T------R----VI---C---------.I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D----------E-------- 632
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------V------------F---------------------------------A---------.--------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK------S--E-----A-- 634
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------E-E--V-------E----------Y---------KRGS-----------V---VA---------.L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D--K--II---E-------- 641
14_BG.ES.05.X1870 ---------E---E----V----PD----------H---------KRGS-----------V----A----X----.----R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K-K--II---E-----A-- 633
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A----A--------V--V-----D---------------------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-------S--E-------- 633
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----------------V----PD--------------------KR-ST---------------VM--------.I---R----------------------------------------T---T------------------------DK----I-S----------- 634
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------------------------------A---------.----R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D-----A-S--E-----A-- 634
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------V-------YD--------------------KR-S---------V-V---VA---------.--------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK-----ISI-E-------- 632
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------V-----D--------------------K-------------------SL--------.I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D-------S----------- 633
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------------------KS---------A------AQ--------.-----------------M--------------------------------------------------------D--K----S----------- 630
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------D--------------------KK-ST---------------AM-A------.----R------------M--------------------------------------------------------D-----I-S--E----R--- 633
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY R-----------------------D---------------------K-S-----------V---VA--G------.----R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D-------S--E-I------ 634
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------L-----------------------KST----------V----AQ--------.----R---------A--M--------------------------------------------------------D--K----S----------- 630
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------L--------------------R-------KN----------------AQ--------.I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D-------S----------- 630
25_cpx.CM.02.1918LE -N-----------E----V----D-----------Y---------KGGS---------AA-----A--G------.I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D-------S--E-------- 633
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -D-------------------------------------------KRKS---------A-V---V-M--------.----R--------D--------------------------------D--M------------------------DK---------E-------- 632
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS R-----------------V-----D--------------------KR-C-----I---A-VM---A---------.--R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK---------E-------- 632
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------V-------D---------------------T-----------------VA---------.I---T------------I------------------------------------------------Q-------D-------P----------- 634
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------A-----------N-------------------------T-------------------------.---------------------------------------------T---E----------S-----K-------D-----A-S--E-----A-- 634
31_BC.BR.04.04BR142 ------A-----------------D--------------------K--T------R----------L--------.----R----R--------D-----------------------------------------------M-------D-----C-S--E-------- 640
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------V----ND----------H---------KIKS----------------AM----V---.----R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D---------SE-------- 634
33_01B.ID.07.JKT189_C -T-------------VV-V-----D---------------------KSS------R----V----A---------.-----------------M----------------------------D--M-----------S------------D-------S--E-------- 634
34_01B.TH.99.OUR2478P -T-------------V--V-----D---------------------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S----R-----I---------S--E-------- 634
35_AD.AF.07.169H ------A-----------------D--------------------KK-S-----------V---VAM--------.----R---------A--MD---------------------------D---------------------------D-------P--E-------- 633
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -D---------------------ED---------------------K-S-----I----------A---------.I-------------I--M----------------------------D---------------------------D-------S--E-------- 634
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------L-V-E-E---DYRNK-KTNGHIKFFKNHL---------KK-S------R--A-----VA----I----.----R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK----I-SF-E-------- 632
38_BF1.UY.03.UY03_3389 R------------E-V--V----C------------------------ST----------V----SV--------.--R-R---------A--M---------------------X-X---T---AE---------S-----T-------D-----A-S--E-----A-- 638
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------S---------------------T-S---------V-V---VSL--------.-------------D----------------------------E--T---I------------------------D-------S-E--------- 637
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------H---S-----------------KLK-T---------------A---------.----R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D-------P----------- 634
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------G--------------------A--G-----R.I-X--------------I----------------------------D--------------------X------D-----A-S--E-----A-- 638
43_02G.SA.03.J11223 ----X------T-E----------D--------------------KRGS-------E--QV---VA---------.----R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D-------S--E-------- 633
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------L--------------------------K--S----------------SL--------.I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-----A-S--E-----S-- 634
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------------------------S--------R-------------------.----R----R--------D------------------------------I-------------------------K------S----------- 633
49_cpx.GM.03.N26677 -----------A-E----V----LD--------------------KR-------I---A-L--RVAI-G------.----R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK------S--E-------- 631
DO.FR.08.RBF208 ---------Q-D---WVN----DE---------DEH--------S-QKAS----IR-XAAV---VSQ--------.L----X-VTR---D---AX----------XX-S----I-X--R--SXX-R----Y--------D----------EX-K--IIK-EEX----A-- 630
O.BE.87.ANT70 -Q-------Q-D---WVN-----GE---------EH--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ-K--IIK-DE-----A-- 630
O.CM.91.MVP5180 ---------Q-D---WVS---H-E------V--DEH----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------.L---R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ-K-NIIK-EE-----A-- 630
O.CM.96.96CMA102 ---------Q-D---WVS-----E---------DEH--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQX--I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M------------------------EQ-K--IIK-DE-----A-- 632
O.CM.98.98CMA104 ---------Q-D---WVSX----E---------DEH--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------.L------VTR-------AD----------X--S----I----R--S---M--D----------D----------EQ-K--IIK-DE-----A-- 630
O.CM.99.99CMU4122 ---------Q-D---WVN-----E------V---EH--------T-Q-AS----IRI-A-VI--VSQ-A------.L-------TR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y--------N----------EQ-K---IK-EE-----A-- 630
O.FR.92.VAU ---------Q-D---WVN-----E---------DEH----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----.L------VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D--------I-EQ-K--IIK-DE-----A-- 631
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------Q-D---WVN-----W---------DEH--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----.L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK----IIK-EE----RA-- 630
O.US.97.97US08692A ---------Q-D---WVN-----E---------DEH----------Q-AS---EIR--A-VL--VSQ-A------.L-------TR----A--AD-------------S----I-------R---I----Y--------N----------EQ-K--IIK-EE-----A-- 630
O.US.99.99USTWLA ---------Q-D---WVNX----E---S--V--DEH--------T-QKAS----IR--A-V-X-ASQ-A---X--.L------VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y--------D----------EQ-K--IIQ-EE-----A-- 633
N.CM.02.DJO0131 R--L-------G-E----------D----------Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------.I------V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D--K----SIE--------- 639
N.CM.04.04CM_1015_04 ---L-------E-E----------S---------SX---------K-KS-----I-----V---VA---------.------XV---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-------S-EN-------- 641
N.CM.06.U14842 ---L-------E-E-V-------HD---------LY----------RKA----EI---A-V---VA---------.-------V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y----------R-----F--DK------SIA--------- 642
N.CM.95.YBF30 ---L-------G-E-V------------------LH---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D-------SIA------A-- 641
N.CM.97.YBF106 ---L-------G-E---------------------Y---------KX-S-----I-E-AAV---VA---------.-------V---V-------H-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-------SIEN-----A-- 641
P.CM.06.U14788 ---------Q-E-E--VD-----A------VF--EH----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------.L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T---------------X------D-----IIK-EX----XA-- 631
P.FR.09.RBF168 ---------Q-E-E--VD-----E----------EH----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------.L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I---------------X------D---X-IIK-EG-----A-- 630
CPZ.CD.90.ANT QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NEG-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------E.V---Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ--------D---SR-KH-QK----QA-- 634
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A----E-E-----------------F---H--------GKQ-A-----IR--A-T----A---------.----R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y-----------R-------------IHS-E------A-- 633
CPZ.GA.88.GAB1 ST---------D-E---------NC------F---H----------Q-S-----IR--A------A---------.----R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y-----------T-------DK-K--IIS-EN----QA-- 632
CPZ.TZ.00.TAN1 --K-Q-A----KLP-Q-A----------------EG---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---I.V---L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R---------YRSKD-EN----QA-- 630
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------E-E-V--V----RS------F--RH----------Q-S-----IR--V-V----A---------.V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-----II--EN-----A-- 636
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H
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Proteins

Pol
p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start

B.FR.83.HXB2 QAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQ.DEHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAE 802
A1.AU.03.PS1044_Day0 H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S---R-----------.ED--R------T---------II------C----.-------------------------------------------- 802
A1.CY.06.CY171 H--H-------S--------------------S--T-I--K---K--E--R---S-------------------N---R-----------.ED------------N-------------------.H-----------------------------I------------- 802
A1.ES.06.X2110 H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------.ED--R----------------I------------.----------------M--------------------------- 802
A1.GE.99.99GEMZ011 H--H-------S--------------V-----R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------.E---------K----------I------------.------------------------------I------------- 802
A1.IT.02.60000 H----------X--------------------R--A-V------K--E------S-------------------S---------------.ED--------K-----------------------.------------------------X-X-------X--------- 802
A1.KE.06.06KECst_001 H--H-------S--------------------R-D-----K------G-D----S-------------------S---------------.E---R----------------I------------.-------------------------------------------- 799
A1.RU.08.PokA1Ru H--H------ES--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R-----------.E---R-----K----------I------------.-V----------------------------I-------X----- 807
A1.RW.93.93RW037A H--L-------SA--------------H----R-------N---K--G-D----S-------------------S------------R--.ED---------T------I--------I------.-------------------------------------------- 802
A1.SE.95.SE8538 H--H-------S--------------------S-----------K--G-D----S-------------------S---------------.E---R-----------------I--------N--.----------------M--------------------------- 802
A1.TZ.01.A341 H--C-------S--------------------K--L-I------K--G-D----S-------------------S---------------.ED--R------Q---------I------------.----------------------------------------M--- 802
A1.UA.01.01UADN139 H--H-------S-------------------------I--K---K--E--R---S-------------------D---R----E------.E---------K----------I------------.------------------------------I------------- 802
A1.UG.99.99UGA07072 H--L-------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------.E---R------T---------I------------.----------------M--------------------------- 802
A1.ZA.04.04ZASK162B1 H----------P--------------------R--A-I------K--E--R---S-------------------S---R-----------.ED-D-------T---------I------------.----------------------------I--------------- 801
A2.CD.97.97CDKTB48 H----------S--------------------S-----------K--E--R---S-------------------C---------------.E-------------H------I-----------W#R---------------------------I-V------------- 795
A2.CM.01.01CM_1445MV H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------.E---R---------H------I------------.------I------------------------------------- 802
A2.CY.94.94CY017_41 H------------------------------ER----I------K--E--R---S-------------------S---------------.E---R---------H-------------------.-------------------------------------------- 802
B.AR.04.04AR143170 ----------E------------------H--K-----------E-----------------------------N----I------NE--.ED-------------X----XI------------.-------------------------------------------- 802
B.AU.04.PS1038_Day174 ---H-------S--------------X-----K------S------------------------------------X-------------.ED--R------T----------------------.-V----I-------------X-------I--------------- 802
B.BO.99.BOL0122 -----------P--------------------R----I-S------------------------------------V-------------.------------I------------Q---N----.-V--------------------------I--------------- 803
B.BR.05.BREPM1081 -----------S----------------G---K------SL------N-QR---------------------------------------.E------N--------------------------.----------------------------I--------------- 802
B.CA.97.CANB3FULL ---N-------S--------------------K------S-------Q--R-----------------------S---------------.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 805
B.CN.05.05CNHB_hp3 H--H-------A--------------------K------S-----------I----------------I---------------------.E------N----------I----------C----.----------------------------I--------------- 802
B.CO.01.PCM001 ---H----------------------------K------S--------------------------------------------------.ED-------------------I------------.----------------V-----------I--------------- 802
B.CU.99.Cu19 ---H----------------------------K------S----------------------------------N----I----------.ED--R-------------I--------I-C----.----------------V-----------I--------------- 805
B.CY.06.CY165 ---Q-------S--------------------K------S-------N------------------------------------------.----------------------------------.----------------------------IV-------------- 817
B.DE.86.D31 ---H-------------S-----I--------K------S--------------T-----------------------------------.----------------------------------.-------------------------------------------- 802
B.DK.07.PMVL_011 ---H----------------------------K----V------------R----------------K------S---------------.E-----------I-----M----------C----.----------------------------I--------------- 802
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------K--K------S--------------------------------------------------.E------N-----V----------R---------.-------------------------------------------- 804
B.EC.89.EC003 --------------------------------K----I-S--------------------------------------------------.E------N--------------------------.------I---------------------I----A---------- 806
B.ES.07.X2231 H--H----------------------L-S---R---D-----------------------------------------------------.ED--------K-----------------------.----------------------------I--------------- 802
B.ES.09.P2149_3 ---N----------------------L-----K---K--S-------N--R-----------------------N---R-------E---.E---R-----K-----------------------.----------------------------I--------------- 802
B.FR.92.92FR_BX08 ---H----------------------------K------S----------------------------------T---------------.ED--------------------------------.----------------------------I--------------- 801
B.GA.88.OYI ---H----------------------------K------S--------------------------------------------------.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 802
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------------K-------------------K------S--------------------------------------------------.E------N-------------I------------.-------------------------------------------- 801
B.GE.03.03GEMZ004 ---H----------------------------R----I-S----------------------------------S-----------E---.E--D------------------------------.----------------------------IV-------------- 802
B.HT.05.05HT_129389 ---H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------.E----------------S------R---------.-------------------------------------------- 801
B.IN.x.11807 --------------------------------K----V-S---------------------------K------T---------------.E------N--------------------------.----------------------------I-----------M--- 802
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------K--------------Q--R-----------------------E-V-------------.E--------------------I------------.---------X---------------------------------- 801
B.JP.05.DR6538 ---H----------------------------K------S--------------------------------------------------.E---------------------------------.-I--------------------------I--------------- 802
B.KR.04.04KMH5 ---H----------------------------K------S----------------------------I---------------------.E--------------------I------------.----------------------------I-I------------- 802
B.MM.99.mSTD101 ---N-------V--------------------K------S----------------------------I---------R-------E---.ED-----C-------------I------------.----------------------------I--------------- 803
B.NL.00.671_00T36 ---H----------------------------K------S----------------------------------T---------------.E------------------------------N--.----------------------------I--------------- 812
B.RU.04.04RU128005 ---H-------------------------K--K------S----------------------------------S------X--------.X---------------------------------.----------------------------I--------------- 802
B.TH.00.00TH_C3198 ---H----------------------------K------S--------------------------D-I---------------------.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 802
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---H----------------------------K----I-S---------------------------K------S---RI----------.E----------------------------C----.-I------------------------------------------ 801
B.TW.94.TWCYS ---H----------------------------K------S----E---------T--------------------------------R--.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 802
B.UA.01.01UAKV167 ---H----------------------------K------S--------------------------------------------------.----------------------------------.----------------------------I--------------- 809
B.US.09.N_2 ---H-------S--------------------K-----------L--N---I-----------------------------------R--.ED------------N------I------------.-V--------------------------I--------------- 804
B.UY.01.01UYTRA1179 ---H----------------------------K----I-SK------N--------------------------S---------------.E------N----------I---------------.-------------------------------------------- 802
B.YE.02.02YE507 --------------------------------K------S--------------------------------------------------.E----------------------------C----.------I------------------------------------- 803
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---H-------P--------------------T-----A---------------------------------------------------.ED-D------KT-------------------G--.-------------------------------------------- 802
C.AR.01.ARG4006 ---Q----------------------------K--------------Q------S-------------------S---R-----------.ED------------NE-----I------------.------T---------------------I--------------- 798
C.BR.04.04BR013 ---K-------S--------------------K-----------------R---S------------K------S---------------.E--------------E-----I------------.----------------------------I--------------- 806
C.BW.00.00BW07621 ---Q-------P--------------------K---------------------S-------------I-----S---------------.--------------NE-----I------------.------I---------------------T-----------M--- 798
C.CN.98.YNRL9840 ----I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------------I--------G-Q-.----------------------------I--------------- 798
C.CY.05.CY040 ---Q-------S--------------------K------S-------N--RI----------------------S---------------.E---R----------E-----I------------.----------------------------I--------------- 803
C.ES.07.X2118_2 ---H-------H--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------E----XI------------.------I-----------------------I------------- 798
C.ET.02.02ET_288 ---Q-------S--------------------K----V------E-----R---S-------------------S---------------.E-------------NE-----I------------.----------------------------I--------------- 804
C.GE.03.03GEMZ033 ---Q-------S--------------------K--------------N--RI--S-------------------S---------------.E------N-------------I------------.----------------------------I--XX----------- 798
C.IL.98.98IS002 ---Q-------S--------------------K----I------------R---S-------------------S---------------.ED------------NE-----I------------.-------------------------------------------- 802
C.IN.03.D24 -----------S----------T---------K--------------N--R---S-------------------K---------------.E---R------------D-------------NQ-.-Q--------------------------I--------------- 806
C.KE.00.KER2010 ---Q-------S--------------------K--------------R------S-------------------S---------------.E--------------E-----I------------.------T---------------------I--------------- 798
C.MM.99.mIDU101_3 ----I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------------I----------Q-.----------------------------I-----------M--- 798
C.MW.93.93MW_965 ---Q-------S--------------------K----I---------N---I--S-------------------S---------------.E--------------E-----I------------.------I---------------------I--------------- 799
C.SN.90.90SE_364 ---Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------E-----I------------.------I---------------------I--------------- 794
C.SO.89.89SM_145 ---QI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------E--------R---------.----------------------------I--------------- 809
C.TZ.02.CO178 ---Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E--------------E-----I------------.-Q----I---------------------I--------------- 798
C.US.98.98US_MSC3018 ---Q-------S--------------------K----------------GR---S-------------------K---------------.E---R----------E-----I-------C----.---------------------------Q------------M--- 796
C.UY.01.TRA3011 ---Q----------------------------K-----------------R---S-------------------N------------R--.ED-------------E------I-----------.------T---------------------I--------------- 798
C.YE.02.02YE511 ---H-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------.E------N-------------I------------.------I---------------------I--------------- 796
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---Q-------S--------------------K--------------N--R---S-------------------R---------------.E--------------E-----I------------.----------------------------------------M--- 798
C.ZM.02.02ZM108 ---Q-------S--------------------K----------------DR---S-------------------N---------------.E--------------E--------R---------.----------------------------------------M--- 793
D.CD.83.ELI ---N----------------------------K-----------------------------------------Q---------------.E------N--------------------------.-------------------------------------------- 801
D.CM.01.01CM_0009BBY ---N-------S--------------------K------S----E-----------------------------S---------------.E---------------------------------.-------------------------------------------- 803
D.CY.06.CY163 ---N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S---.---D---N--------------I-----------.------------W------------------------------K 801
D.KE.97.ML415_2 ---N-V----------I---------------K--------------R------S-------------------N---------------.E------N--------------------------.----------------------------------------M--- 801
D.KR.04.04KBH8 ---N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--.ED-------------E-------------C----.-Q------------------------------------------ 801
D.SN.90.SE365 ---N-------S--------------------K----V-S----------------------------------K---------------.E------N--------------I-----------.------I------------------------------------- 807
D.TD.99.MN011 ---N-------S--------------------K----I-S----------------------------------S-----------SQ--.---D------------------------------.-I-------------------------QI--------------- 803
D.TZ.01.A280 ---N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------.ED--R---------------S--------C----.-------------------------------------------- 803
D.UG.99.99UGK09958 ---N----------------------------K---D-----------------S-------------I-----N----I----------.E------N--------------------------.------L------------------------------------- 801
D.YE.02.02YE516 ---N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--.ED-D--------------I---------------.-Q--------------------------I--------------- 803
D.ZA.90.R1 ---N----------------------------K------S----------R-----------------------Q---------------.E------N--------------------------.------------------------------I------------- 801
F1.AO.06.AO_06_ANG125 H--Q-------S--------------------K----I---------Q------S------R-------------R---I----------.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 804
F1.AR.02.ARE933 K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------.ED-----N--------------------------.----------------------------------------L--- 802
F1.BE.93.VI850 -----------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V--I----------.E------N-------------I------------.--------------------------------------E----- 803
F1.BR.07.07BR844 ---QI------S-------------------------I----------------S-----------K-----------------------.E------N--------------------------.------R---------------------I--------------- 808
F1.ES.x.P1146 ---H-------S-----------------------------------Q--RI--S------------------------I----------.ED--------K-----------------------.----------------------------I--------------- 800
F1.FI.93.FIN9363 ---H-------S--------------------K--------------Q---I--S------------------------I----------.E------N--------------------------.----------------------------I--------------- 801
F1.FR.96.96FR_MP411 ---H-------S----------V---------K----I--K---K--Q--R---S---------------R--------I----------.E------N--------------------------.----------------------------I--------------- 804
F1.RO.96.BCI_R07 ---H-------S--------------------K--------------Q--RI--S------------------------I----------.E------N--K-----------------------.-----T-------------------------------------- 802
F1.RU.08.D88_845 -----------S-------X------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------.E------N--------------------------.----------------------------I--------------- 802
F2.CM.97.CM53657 ---H-------S-----------------H--K--------------Q--R---S-----------------------------------.E---------------------------------.----------------------------I--------------- 802
G.BE.96.DRCBL H--Q------QS--------------------R----I----------------S-------------------S---------------.E---R-----K----------I------------.----------------------------I--------------- 798
G.CM.04.178_15 H--Q-------S-----------I--------R---------------------T-------V-----X-----S---------------.ED--R---------N------I------------.----------------------------I--------------- 801
G.CN.06.sh52 H--QI------S-----------------K--R---------------------T-------------------S----I----------.E---R-----------------------------.----------------------------I--------------- 803
G.CU.99.Cu74 ---Q-------S--------------------R---------------------S-------------------T---------------.E---R----------------II-----------.----------------------------I--------------- 798
G.ES.09.X2634_2 ---QI------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------.E---R--N--------------------------.----------------------------I--------------- 806
G.GH.03.03GH175G ---Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------.E---R----------------I------------.------L---------------------I-I------------- 802
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 QAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQ.DEHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAE 802
G.KE.93.HH8793_12_1 ---Q-------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------.ED------------------HI---------H--.----------------------------I--------------- 799
G.NG.01.01NGPL0669 H--Q-------S--------------------R-----------------R---T-------------------N---------------.E---R---------N-------------------.----------------------------I--------------- 801
G.PT.x.PT2695 ---Q------RP-------------------NK---------------------S-------------------S---------------.ED--------K-----------------------.----------------------------I--------------- 801
G.SE.93.SE6165 ---Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S---------------.E---R--N-------------I------------.----------------------------I-I------------- 799
H.BE.93.VI991 --------E--P--------------------K-----------E------F--S-------------------S---------------.VQ-------------------I------------.----------------------------I--------------- 800
H.BE.93.VI997 --------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------.EA--R--N-------E-----I------------.-----------------------------------------XP- 799
H.CF.90.056 --------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-------------.E---R--N----V--------I------------.---------------------------Q---------------- 801
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------.E---R--N--K---N------I------------.------I------------------------------------- 800
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--.E---R----------------I------------.----------------M-----------I------I-------- 799
J.CM.04.04CMU11421 ---L---X---X-A--X------XX----X--K-----------E--XX-X---S--X----------------S----X----------.E---R----------------I------------.--X--------X---X------X-----I---------X----- 798
J.SE.93.SE9280_7887 H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------.ED--------------------------------.-------------------------------------------- 800
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------.------I---------------------I--------------- 802
K.CM.96.96CM_MP535 ---C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------.E------N-------------I------------.------I---------------------I--------------- 802
01_AE.AF.07.569M H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R-----K------------------N----.-----------X----------------I-M------------- 802
01_AE.CF.90.90CF11697 H--H-------SD--------H----------R----I------K--E--R---S-------------------S---------------.E---R------T---------I-------N----.-------------------------------------------- 800
01_AE.CN.07.07JSWX045 H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------T---------------.E---R----------------I------------.----------------------------I--------------- 800
01_AE.HK.04.HK001 H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------.E---R------T---------I-------N----.-------------------------------------------- 799
01_AE.JP.x.DR0492 H----------P--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T-V-------I-------N----.-------------------------------------------- 802
01_AE.TH.04.BKM H--H------EP--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T---------I-------N----.-------------------------------------------- 801
01_AE.US.00.00US_MSC1164 H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T---------I-------N----.----------------------------I--------------- 802
01_AE.VN.98.98VNND15 H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T---------I-------N----.-------------------------------------------- 801
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY H----------S--------------------R-----------E----D----S-------------------K---RI----------.E---R-----------------------------.------------------------------M------------- 802
02_AG.CY.05.CY048 H--H-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------.E---R------------------------C----.------I---------------------I--------------- 802
02_AG.ES.06.P1261 -----------S--------------------R-----------K--G-D-I--S-------------------S---------------.E---------------------------------.-Q--------------------------------------M--- 802
02_AG.FR.91.DJ263 H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------.E--GR----------------II------C--Q-.-------------G--------------I--------------- 802
02_AG.GH.03.03GH181AG Y--H-------S--------------------R-----------K--E-DR---S-------------------S---------------.E---R-----------------------------.-Q--------------------------T--------------- 802
02_AG.LR.x.POC44951 H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------.ED--R----------------I------------.----------------------------I--------------- 802
02_AG.NG.01.PL0710 H--H-------SQ-------------------R----I------K--E-D----S-------------------N-V-------------.ED--R----------------I--R---------.------I------G--------------I--------------- 802
02_AG.SE.94.SE7812 H--H-------S--------------------R------T----E----DR---S-------------------S---------------.E---R-----------------------------.----------------------------I--------------- 802
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 H--L----E--S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------K---------------.E---R----------E-----I------------.-------------------I--------I-I------------- 802
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------.E---R----------------I------------.-------------G--------------I--------------- 802
02_AG.UZ.02.02UZ0683 H--H-------P--------------------R-D---------K--G-D----S-------------------S---------------.ED--R----------------I------------.------T---------------------I--------------- 802
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------.E------G--------------------------.----------------------------I--------------- 802
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------.E------N------------S----------N--.------------------------------M------------- 801
05_DF.BE.x.VI1310 ---H----------------------------K--------------E-K----S-----------------------------------.----------------------------------.-------------------------------------------- 802
06_cpx.AU.96.BFP90 ---N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------.ED--R---------N------I------------.------I---------------------I--------------- 804
07_BC.CN.98.98CN009 H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------.E---R---------------------------Q-.----------------------------I-----------M--- 802
08_BC.CN.06.nx2 ----I------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---R-----------.E--------------------I------------.------T---------------------I--------------- 797
09_cpx.GH.96.96GH2911 H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------.E---R-----------------------------.----------------------------I--------------- 801
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------.E------N--------------------------.------L------------------------------------- 801
11_cpx.CM.95.95CM_1816 E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------.E---R----------------I------------.------I------------------------------------- 800
12_BF.AR.99.ARMA159 H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------.E------N--------------------------.----------------------------T-----------L--- 802
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------.ED--R------T----------------------.------T---------------------I--------------- 809
14_BG.ES.05.X1870 ---QIX-----S--------------------R-----------------------------------------S---------------.E---R--N----------I---------------.----------------------------I--------------- 801
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T---------I------------.----------------------------------------V--- 801
16_A2D.KR.97.97KR004 H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S---------------.------R-------H--------------C----.-V--------------------------I--------------- 802
17_BF.AR.99.ARMA038 H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------.E------N--------------------------.----------I-----------------I-----------L--- 802
18_cpx.CU.99.CU76 E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---.E--D---N--------------------------.---------------------R------I-I------------- 800
19_cpx.CU.99.CU7 ---N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------.E--------------------I------------.-------------------------------------------- 801
20_BG.CU.99.Cu103 ---H----------------------------K------S----------------------------------S---------------.E---R---------N------I------------.----------------------------I--------------- 798
21_A2D.KE.99.KER2003 H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------.E-------------H------I------------.-------------------------------------------- 801
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------.ED--R------T-V-------I---------N--.------I------------------------------------- 802
23_BG.CU.03.CB118 ---H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------.E---------K-----------------------.----------------------------I--------------- 798
24_BG.ES.08.X2456_2 ---H---------------------X------K----V-S----------------------------------S---------------.EQ--R-----------------------------.------I------------------------------------- 798
25_cpx.CM.02.1918LE H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------.E---R----------------I------------.------L---------------------I--------------- 801
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------.ED------------N------I-----I------.------I---------V-----------------------M--- 800
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------.E---R----------------I------------.----------------------------I--------------- 800
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---H----------------------------K------S---------------------------------------I----------.-----------S-D-------I------------.----------------------------I--------------- 802
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------.E------N--------------------------.-V--------------------------------------L--- 802
31_BC.BR.04.04BR142 ---Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------.E--------------E-----I------------.------T---------------------I--------------- 808
32_06A1.EE.01.EE0369 ---N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------.E---R---------N------I------------.-------------------I--------I-I------------- 802
33_01B.ID.07.JKT189_C H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S----X------X---.E---R------T---------I-------N----.-------------------V------------------------ 802
34_01B.TH.99.OUR2478P H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------.E---R------T---------I-------N----.------------------------------------------T- 802
35_AD.AF.07.169H H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---.E---R----------------I-------N----.----------------M--------------------------- 801
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------.ED--R----------------I------------.----------------------------I-I------------- 802
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------.ED-KR---------N------I------------.-------------------------------------------- 800
38_BF1.UY.03.UY03_3389 H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------.E------N--------------------------.----------------------------------------L--- 806
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------.E------N-------------I------------.-------------------------------------------- 805
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---H----------------------------K------S---------------------------------------I----------.----------------------------------.-------------------------------------------- 802
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---X----------------------------K----I---------X------S-------------------T----I----------.ED--------K-------I----X---I-C----.----------------------------X-----------L--- 806
43_02G.SA.03.J11223 H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------.E-X-R------------D----------------.-Q----------------------------M------------- 801
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---Q-------S------------------------D-------L---------------------------------------------.-----------------------------A----.----------------------------I-----------L--- 802
47_BF.ES.08.P1942 ---L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------.E------N----------I---------------.-Q------------------------------------------ 801
49_cpx.GM.03.N26677 H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------.E--------------E-----I------------.------I---------------------I-----------M--- 799
DO.FR.08.RBF208 M-VL----XXKET---------V----XS--T--D-XI-Q----E-T-XXQX-----------X---KI-----KD--R-X--X---Q--.ED--------X-L----G---------I-N-P--.HT----I--------EV--I----T---I-I--------F---- 798
O.BE.87.ANT70 M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--.ED--------K-L--E-G---------I---P--.HI----I--------EV--I----M---I-I--------F---- 798
O.CM.91.MVP5180 M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--R----E---Q--.ED----------L----G---I-----I---P--.HI----T-----Y--E---M--------I-I-------DF---- 798
O.CM.96.96CMA102 M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T--XQ---T-----X--X---KI-----KD--R----E---Q--.ED----------L--E-G---I-----I-N-P-X.HI-------------EV--M----A-----I--------F---- 800
O.CM.98.98CMA104 M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD--R----E---Q--.ED------X---L----G---------I-N-P--.HI---XI--------EV--M----T-----I--------F---- 798
O.CM.99.99CMU4122 M--X---K--KET--------F-----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD--R----EX--Q--.ED----------L----G---------I-N-P--.HI----I--------EV--I----T-----I--------F---- 798
O.FR.92.VAU M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--.ED----------L----G---------I---P--.HIRR-----------E---M--------I-I--------F---- 799
O.SN.99.99SE_MP1299 M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--.ED----------L----G---------I-N-PQ-.HI----I--------EV--M--------I-I--------F---- 798
O.US.97.97US08692A M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD--R----X---Q--.ED----------L----G---------I---P--.HI----I--------EV--I----V-----I--------F---- 798
O.US.99.99USTWLA M-XL------KER---------VX---SS--T--D-PI-Q----E-T-X-QX--TX-----------KI----XKD--R----E---Q--.ED-------X--L----G---------I---P--.HIRE-P--X------E---M--------I-I--------F---- 801
N.CM.02.DJO0131 ---L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---.ED-XR---------------S-------------.------I----N----V-----------I-----------L--- 807
N.CM.04.04CM_1015_04 ---LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-X-----------------S-----------E---.E---R-----K----------I------------.-----------N----V-----------I-----------L--- 809
N.CM.06.U14842 ---LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S------------X--.ED--------K----------I------------.-----------N----V-----------I---X-------L--- 810
N.CM.95.YBF30 ---LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S----I------E---.ED-DR-----K----------I------------.-----------N----V-----------I-----------L--- 809
N.CM.97.YBF106 ---L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S---X-------E---.E---R-----K----------I------------.----------IN----V-----------I-----------L--- 809
P.CM.06.U14788 E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD--R----E---Q--.ED----------L--X-G---I-----XNN-P--.HV----------------------MX--I------X---FM--- 799
P.FR.09.RBF168 E-VL---KE--KQA--------X----S-T----D-P--QK---EMTX------S------------DIX-X--KD--X----E--XQ--.XD--------K-L----G---I-----XNN-P--.HV----------------X-----T---I----------FL--- 798
CPZ.CD.90.ANT ---LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---Q----E------.ED-D-------SL-DEY----I-----I-Q----.HV----R------------V----------I-----S--F---- 802
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S-----------E---.E---R-----K---Q------I-------Q----.-------------------I--------I-I------------- 801
CPZ.GA.88.GAB1 K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S--------------------------------R--.E---R-----K----------I-------H----.-V-----------------V----------I------------- 800
CPZ.TZ.00.TAN1 W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN---I------NE--.ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--.HI----I-----Y--E---I----------I--------F---- 798
CPZ.US.85.US_Marilyn T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------.ED-D------T-----------------------.-P----I---------------------I-I---------L--- 804
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B.FR.83.HXB2 VIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGG.IGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSD 971
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------VV---------S-A-K------N-Q------------------------------E-----------------------.----------I--------------H---------------X-I------X-----------X-T- 971
A1.CY.06.CY171 ------------------------VV-----P---SSA-K------N-Q------------------------------E-----------------------.----------I----------------I-------------D-I--------------------N- 971
A1.ES.06.X2110 ------------------------VV-----P---S-AFK------SVQ------------------------------E-----R-----------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 971
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------------------VV-----P---SSA-K------D-Q------------------------------E-----------------------.----------I----------------I-------------D-I--------------------N- 971
A1.IT.02.60000 ------------------------VV---------SSA-K------N-Q-X--X----------X----X-----V-X-E-----------------------.----------I---------R--------------------D-I---------------------- 971
A1.KE.06.06KECst_001 -------------I----------VV---------S-A-K--------R-------------------N----------------------------------.--R-------I----S-------------------------D------------------------ 968
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------------VV-----P---SNA-K------N-Q--------------------------E---E-----------------------.----------I------------------------------D-I---------R----------N- 976
A1.RW.93.93RW037A ---G---------I----------VV---------S-A-K------N-Q------------------------------------------------------.----------I-------------------HK---------D-V---------------------- 971
A1.SE.95.SE8538 ------------------------VV---------S-AFK------NVQ--Y---------------------------E-----------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 971
A1.TZ.01.A341 -------------I----A------V---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------R-.----------I------------------------------D-------R---------------- 971
A1.UA.01.01UADN139 ------------------------V------P---SSA-K------N-Q------------------------------E-----------------------.----------I------------------------------D-I--------------------N- 971
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------------VV-----P---S-AFK------NVQ------------------------------E-----------------------.----------I---------R----H---M------F----D----------------------G- 971
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------A----RV----------S-A-K------NVQ------------------------------------------------------.----------I------------------------------DSV-----R---------------E 970
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------------V------P---S-A-K------DV-------------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-I--------------------G- 964
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------I----------V------P---S---K-------VQ------------------------------------------------------.--D-------I-------------R----------------E-I---------------------- 971
A2.CY.94.94CY017_41 ---T----D----I----------V------P--IS---K--------Q------------------------------------------------------.----------I-------------R----------------D-I---------------------- 971
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------G--IST--K-----------------------I-----------------------------L---------.--------------------R--------------------D-----------------------E 971
B.AU.04.PS1038_Day174 ---X---------I----------X----------SXX-K-------V-------------------------------------------------------.----------I------------------V-------X-N-D-----------------------E 971
B.BO.99.BOL0122 -------------I---------------------SNA-K-------V--------------------N----------------------------------.-----------------------------------------D------------------------ 972
B.BR.05.BREPM1081 -------------------------V---------SNA-K-----------------------------------T---------------------------.-------------V--------------N--K-------N-D------------------------ 971
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------S---K---------------------------------------------------------------.-------------L---------------------------D------------------------ 974
B.CN.05.05CNHB_hp3 I--T---------I-----------------R---STS-K----------------------------N----------------------------------.--------------------R--------------------D------------------------ 971
B.CO.01.PCM001 -------P-----I---------------------ST--K-------V--------------------N----------------------------------.--R--------------------------------------D------------------------ 971
B.CU.99.Cu19 -------------V-----------------P--ISPA-K---------------------------------------------------------------.--------------S--------------------------D------------------------ 974
B.CY.06.CY165 -------------I---------------------S---K---------------------------------------------------------------.-----------------------------L-----------D------------------------ 986
B.DE.86.D31 -------------I---------------------ST--K-------V-------------------------------------------------------.-----------------------------------------D-----------------------E 971
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------T-------P---SN--K---------------------------------------------------------------.----------I--------------H---------------D-V---------------------- 971
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------SN--K----------------------------R----------------------------------.-----------------------------------------D--------------------E--E 973
B.EC.89.EC003 -------------I---------------------S-A-K----------D----------------------------------------------------.----------I-------------N----L-----------D------------------------ 975
B.ES.07.X2231 -----------------------------------S---K---------------------------------------------------------------.------------M-S--L-----------------------D-----------------------E 971
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------ST--K------R--------------------------------------------------------.----------I----S----R--------------------D------------------------ 971
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------ST--K----------------------------N----------------------------------.-----------------------------------------D-----------------------X 970
B.GA.88.OYI -------------I---------------------ST--K----------------------------N----------------------------------.-----------------------------------------E------------------------ 971
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------I----------A----------S-A-K--------------------------L------------------------------------.----------------EM--R--------------------D------------------------ 970
B.GE.03.03GEMZ004 -------------I----------I----------S-V-K-------------------------T-------------------------------------.-------------------------H---------------D------------------------ 971
B.HT.05.05HT_129389 -------------I---------R-----------S-V-K-----------------------------------E---E-----------------------.-----------------------------------------D------------------------ 970
B.IN.x.11807 -------------------------V---------STA-K----------------------E----------------------------------------.----------I------------------------------D------------------------ 971
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------V---------S-A-K---------------------------------------------------------------.--------------T-----R--------------------D------------------------ 970
B.JP.05.DR6538 -------------------------V---------ST--K---------------------------------------------------------------.-----------------------------------------E------------------------ 971
B.KR.04.04KMH5 -----------------------------------SN--K---------------------------------------------------------------.-----------------------------------------D------------------------ 971
B.MM.99.mSTD101 ---T---------I-----------------R---SNS-K----------------------------------VE---------E--------------E--.--------------------R------------------N-D------------------------ 972
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------P--ISTA-K---------------------------------------E-----------------------.--E-------I------------------------------D------------------------ 981
B.RU.04.04RU128005 -----------------------------------SN--K---------------------------------------------------------------.-----------------------------------------D----------------X-----TE 971
B.TH.00.00TH_C3198 ---T---------------------------R---SNS-K---------------------------------------------------------Y-----.--------------------R--------------------D------------------------ 971
B.TT.01.01TT_CRC50069 I------------I----------VV-S---G---SNV-K-----------------------------Q--E------E-X---------------------.----------I---------R---------T----------D-----------------------E 970
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------S-A-K----------K------------I---------------------------------------#---------------------------------------N-D------------------------ 971
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------IV---------SNA-K---------------------------------------------------------------.------------M----------------------------D------------------------ 978
B.US.09.N_2 -------------I-----------V-----P--ISTA-K-----------------------------------E---------------------------.-------------V---------------------------D-I---------------------- 973
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------I---------------------ST--K-----------------------I---------------------------------------.-----------------------------------------D------------------------ 971
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------S---K---------------------------------------------------------------.-------------------------H---------------D------------------------ 972
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------R-----------S---K--------------------------L----------I-------------------------.----------------G---R------I-----------N-D------------------------ 971
C.AR.01.ARG4006 -------------I----------V----------SNA-K--------Q------------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-I----------------L----- 967
C.BR.04.04BR013 -------------I----------V----------SN--K--------Q------------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-I----------------L----- 975
C.BW.00.00BW07621 ------------YI----------I----------S-A-K--------Q---------------------------------------------------R--.----------I---------R----R-IQ------------D-I---------------------- 967
C.CN.98.YNRL9840 -------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------------------------------------.----------I----S-----------I-------------D-I---------------------- 967
C.CY.05.CY040 -------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 972
C.ES.07.X2118_2 ------------YI---X------V----------S-A-X--------X---------------------XX---------------------X---------.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 967
C.ET.02.02ET_288 ------------YI----------V----------SSA-K--------T--------------------------V------------------------R--.--D-C-----I-------------N--L-------------D-I---------------------- 973
C.GE.03.03GEMZ033 ------------YI----------V----------SSA-K--------Q------------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 967
C.IL.98.98IS002 ------------YI----------V------P---S-A-K--------Q------------------------------E-----------------------.----------I-----N---T--------------------D-I---------------------- 971
C.IN.03.D24 ------------YI----------V----------SQA-K--------Q-----------------------R------------R-----------------.----------I-------------N----------------D-I---------------------- 975
C.KE.00.KER2010 ------------YI----------V----------S-A-K--------Q------------------------------------------------------.----------I---------R------IQ------------D-I---------------------- 967
C.MM.99.mIDU101_3 -------------I----------V----------S-AAK--------H-----------------------R------------------------------.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 967
C.MW.93.93MW_965 ------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------------------------L---------.----------I---------R------I-------------D-I---------------------- 968
C.SN.90.90SE_364 -------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------------E--------------------R--.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 963
C.SO.89.89SM_145 ------------YI----------V----------SNA-K--------H---------------------------------------------------R--.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 978
C.TZ.02.CO178 ------------YI----------V----------STA-K--------Q------------------------------E--------------------R--.----------I------------------------------D-I---------------------- 967
C.US.98.98US_MSC3018 -------K----YI----------V----------STA-K--------Q------------------------------------------------------.----------I-------------N--I-------------D-I-------------------K-- 965
C.UY.01.TRA3011 -------------I---------QV------P---SN--K--------Q------------------------------------------------------.----------I---------#------I-------------D-I----------------L----- 966
C.YE.02.02YE511 ------------YI----------V----------S-A----------Q------------------------------E-----------------------.----------I----------------I-------------D-I---------------------- 965
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------YI----------VL---------S-A-K---------------------------------------------------------------.----------I----S-----------I-------------D-I---------------------- 967
C.ZM.02.02ZM108 -------------I----------V------T---S---K--------Q------------------------------------------------------.----------I----------------I-----------N-D-I----------------LR---- 962
D.CD.83.ELI ------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------------------RR-.----------I----------------I-------------D-I-------------------K-- 970
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------Y-----------VV---------S-A-K---------------------------------------------------------------.----------I---------R----H--N----------N-D-I---------------------- 972
D.CY.06.CY163 ------------------------VV---------S-A-K-------V-------------------------------------R---------L-------.----------I---------R--------------------D-I---------------------- 970
D.KE.97.ML415_2 -------------I----------IV---------S-A-K-------V------------------T------------------------------------.----------I----S-----------I-------------D-I----------------L----E 970
D.KR.04.04KBH8 ------------------------V----------S-V-K-----------------------------D---------E-----------------------.----------I---------R--------------------D-I-------------------S-- 970
D.SN.90.SE365 ------------------------VV---------S---K---------------------------------------------------------------.----------I---------R------I-------------D-I---------------------E 976
D.TD.99.MN011 -------------------------V-----R---S---K-----------------------------------E---------------------------.----------I---------R--------------------D-I------------------E--- 972
D.TZ.01.A280 -------------I----------V----------S---K----------------------------R----------------------------------.----------I----S-L--T--------------------D-I-------------------H-- 972
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------VV---------S-A-K----------------------------NQ---------E-----------------------.----------I----------------I-------------D-I---------------------E 970
D.YE.02.02YE516 ------------------------VV---------SGA-K---------------------------------------------------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 972
D.ZA.90.R1 ------------------------VV---------S-A-K------------------------------------------------L--------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 970
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A----------I----------I----------S-A-K--------Q------------------------------------------------------.----------I-M-------R---------------F----D-V---------------------- 973
F1.AR.02.ARE933 -------------I--------A--------P---S-A-K-S------Q------------------------------------------------------.--------------S-----R------I-------------D-V---------------------E 971
F1.BE.93.VI850 -------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I------------------------------------.----------I---S-----R----------------------V---------------------E 972
F1.BR.07.07BR844 -------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-------------------------.----------I---S--M---------I-------------D-V---------------------E 977
F1.ES.x.P1146 -------------I----------R----------SSA-K------D-Q----V-------------------------------------------------.--E-------I----------------I-------------D-V---------------------E 969
F1.FI.93.FIN9363 --------D----I----------M----------S-A-K--------Q------------------------------------------------------.----------I---------------V--------------D-V---------------------E 970
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------I----------I----------SSA-K--------Q------------------------------------------------------.----------I---S-----R------I-------------D-V---------------------E 973
F1.RO.96.BCI_R07 -------------I----------R----------SGA-K--------Q------------------------------------------------------.--D-------I---S------------I-------------D-V---------------------E 971
F1.RU.08.D88_845 -------------I----------I----------ST--K--------Q------------------------------------R-----------------.----------I----S-------------------------D-V------------------E--E 971
F2.CM.97.CM53657 ------------------------I----------STV-K--------Q------------------------------------------------------.----------I-------------------------F----D-I--------------------NE 971
G.BE.96.DRCBL -------------I----------I----------S-A-K------S-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I--------------------NE 967
G.CM.04.178_15 -------------I----------V------G---SN--K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S-M-----------------------D-I--------------------NE 970
G.CN.06.sh52 -------------I----------V----------S-A-K------NVT------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I--------------------NE 972
G.CU.99.Cu74 -------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S--------------------F----D-I--------------------NE 967
G.ES.09.X2634_2 -------------I----------I----------S---K------N-T--------------------------M---------R-----------------.----------I----S-L-----------------------D-I--------------------NE 975
G.GH.03.03GH175G -------------I----------VL---------S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S--------------------F----D-I--------------------NE 971
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B.FR.83.HXB2 VIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGG.IGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSD 971
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------I----------V----------S-A-K---R--D-T------------------------------------------------------.-----S----I----S-----------XQ-------F----D-V--------------------NE 968
G.NG.01.01NGPL0669 -------------I----------V----------SSA-K------S-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------E 970
G.PT.x.PT2695 -------------I---------RI----------S-A-K------D-T------------------------------------------------------.----------I----S--------------------F----D-I--------------------NE 970
G.SE.93.SE6165 -------------I---------TV----------S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-V--------------------NE 968
H.BE.93.VI991 -------------I----------M----------S-A-K------D-H------------------------------------R-----------------.------R---I-------P--------SQ--K---------D-I---------------------E 969
H.BE.93.VI997 -------------I----------M------T---STA-K------D-Q-D----------------------------------R-----------------.----------I----------------SN--K---------D-I---------------------E 968
H.CF.90.056 -------K----------S-----V----------S-A-K------D-Q------------------------------------------------------.----------I----------------SN--K---------D-I---------------------E 970
H.GB.00.00GBAC4001 -------------I----------I----------SGA-K-------VQ------------------------------------------------------.----------I----------------L---K---------D-I---------------------E 969
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------F-I---------RV----------S-A-K-------V-------------------------------E-----------------------.----------I----S-----------I-------------D-I---------------------E 968
J.CM.04.04CMU11421 -X---------FXI-----X----X----------S---K--------X---X----------X------------XXXX--X--R---X----X--------.--DXT-----I---------R--------------------D-I---------------------- 967
J.SE.93.SE9280_7887 ---------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E-----------------------.----------I---------R--------------------D-I-------P-------------E 969
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------I---------RV----------S-V-K------D--------------------------------E-----------------------.----------I------------------------------E-I------------------.#-E 969
K.CM.96.96CM_MP535 -------------I----------V------T---STV-K-------V-------------------------------------------------------.---------------------------LN--K---------E-I---------------------E 971
01_AE.AF.07.569M ------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E-----------------------.----------I-M--------------IN------------D-I---------------------E 971
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------*---V----------S-AMK------NVQ------------------------V-----E-----------------------.----------I-----E-----X------------------D-I---------------------- 968
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E-----------------------.--E-------I------------------------------D-I---------------------- 969
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------V----------S-A-K------NVR--------------------D---------E-----------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 968
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E-----------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 971
01_AE.TH.04.BKM ------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E-----------------------.--E-------I------M-----------------------D-I---------------------- 970
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------------V----------S-A-K------NV---------------------------E---E-----------------------.----------I------------------------------D-I--------------------N- 971
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E-----------------------.--E-------I------------------------------D-I---------------------- 970
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------D----I---------RV----------S---K------NVT------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
02_AG.CY.05.CY048 -------------I----------I----------STA-K------N-T------------------------------E-----------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
02_AG.ES.06.P1261 -------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------------------------------------K---.----------I----S----R------I-------------D-I---------------------- 971
02_AG.FR.91.DJ263 -------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------A-------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I-------------------K-- 971
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------I----------VV---------S-A-K------NVT------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
02_AG.LR.x.POC44951 -------------I----------V----------S-A--------NVTH-----------------------------------------------------.--R-------I----S------------Q------------D-I---------------------- 971
02_AG.NG.01.PL0710 ---S---------I---------RV----------S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------E 971
02_AG.SE.94.SE7812 -------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------------------------------L------R--.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------I-----KMAS-VV---------S-A-K------KVTPGI-NS---------------------------------------------R--.----------I----S------------N--K---------D-I---------------------- 971
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------I----------V----------S-A-K------NVT------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I-------------------SG- 971
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------I----------V----------STA-K------NVT------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT-----------------------------.----------I----------------I-------------D-I--------------------N- 971
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------E-I---------------------- 970
05_DF.BE.x.VI1310 --------D----I----------M------P---SGA-K--------Q------------------------------------------T-----------.----G-----I---T------------I-------------D-V---------------------E 971
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E-----------------------.----------I----S-----------I-------------D-I---------------------E 973
07_BC.CN.98.98CN009 -------------I----------V----------STA-K--------Q------------------------------------------------------.----------I------------------------------D-S---------------------- 971
08_BC.CN.06.nx2 ----D----S--LM-*I-----L-I----------S-A-K--------Q--Y---------------------------------------------I-----.----T---K-----------R-S-NK-INF-DL-L--*---DTI---------I------L----- 964
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------R-.----------I----S-------------------------D-I--------------------N- 970
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------VV---------S-A-K-------------------------------------------Q-------------------.----------I----------------I-------------G-I------------------E--- 970
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------I----------V----------S-I-K------D-Q------------------------------E-----------------------.-----------------L-------------K---------D------------------------ 969
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------I-----------------P--IS-M-K--------Q--------------------------S---------------------------.----------I---S-----R------I-------------D-V-------------------D-E 971
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E-----------------------.----------I------L---------I-------------D-I---------------------E 978
14_BG.ES.05.X1870 -------------I-----------------T---S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S--------------------F----D-I--------------------NE 970
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------V----------S-AMK------NVR---WD------------I----------I-E---------P-------------.----------I-L-----P----PN-.S-------------D-I---------------------- 969
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------I----------V------P--IS-P-K-------VQ----------------------------I-------------------S-----.----------I-------------R----------------D-I---------------------- 971
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------I-----------------P--SSNA-K--------Q--------------------------R-I-------------------------.----------I---S-----R------I-------------D-V---------------------E 971
18_cpx.CU.99.CU76 ------------L-----------V------P---S-A-K------N-T----------------------------I-------------------------.---------------SE-----F------------------D-I---------------------E 969
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------A-----V------P---S-A-K------NVQ------------------------------------------------------.----------I----S--------------S----------D-I---------------------- 970
20_BG.CU.99.Cu103 ---S---------I----------V------P--IS-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I--------------------NE 967
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------V------P--IS-A-K---------------------------------------------------------------.--D-------I-------------R-----------F----D-I---------------------- 970
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------I----------V----------S-A-K------E-Q----------------------------I-E-----------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 971
23_BG.CU.03.CB118 -------------I----------V---X--P--IS-A-K------D-T------------------------------------------------------.----------I------------------------------D-I-------------------SNE 967
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------I----------V------P--IS-A-K------D-T------------------------------------------------------.----------I----S--------------------F----D-I--------------------NE 967
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------------VV-----P---S-A-K-----------------------------------T---E-----------------------.----------I----S-----------I-------------D-I---------------------E 970
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------I---------RVV---------S-A-K------N-Q------------------------------E-----------------------.----------I---------R------I-------------D-I---------------------- 969
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------V----------S-AMK-------V-------------------------------------------------------.----------I----S----R--------------------D-V---------------------E 969
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------V---------SNA-K------E----------------I---------------------------------------.----------I---S-----R--------------------D-V---------------------- 971
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------I-----------------T---S---K--------Q----V-------------------------------------------------.----------I----------------I-------------D-V---------------------E 971
31_BC.BR.04.04BR142 -------------I----------V----------SN--K--------Q------------------------------------------------------.----------I------------------------------D-I----------------L----- 977
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------E 971
33_01B.ID.07.JKT189_C --------X------X--------V----X-----X-A-K------NVQ-------------I----------------E--------------X---X----.------X---I------------------------------D-I---------------------- 971
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------------------------------.----------I------------------------------D-I---------------------- 971
35_AD.AF.07.169H ------------------------VV---------S-AFK------S-Q------------------------------E-----------------------.----------I------------------------------D------------------------ 970
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --S---------------------V----------S-A-K------D-Q------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 971
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------------RV----------S-A-K------NV-------------------------------------------------------.----------I----S-------------------------D-I---------------------- 969
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------I-----------------P--IS---K--------Q--------------------------N------------------F--------.----------I---SS----R-F----I-------FS----D-V---------------------E 975
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------I---------------------ST--K-------------------------------------------------L----V--------.-----------------------------------------D-----------------------E 974
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------I-----------------P--IS-A-K--------R----------------------------I-------------------------.----------I---S-----R---------------F----D-V---------------------E 971
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------I-----------------X--XSTV-K-----------------------------------E---------------------------.----------I------------------------------D-V---------------------- 975
43_02G.SA.03.J11223 --------D----I----------V----------S-A--------SVT--------------------X---------------------------------.--------X-I----S-L-----------------------D-I---------------------E 970
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------I-----------------T---S-A-K--------Q--------------------------K---------------------------.----------I---S-----R------I-------------D-V---------------------E 971
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------ST--K--------------------------I----------I----------------------R--.-----------------L-----------------------D-V---------------------E 970
49_cpx.GM.03.N26677 ------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E---------------------------.----------I------------------------------D-I-------------------K-- 968
DO.FR.08.RBF208 -----------X------A-----V------P---S--MK-----TN--H---------------A------S--E---------R--------V--------.----T-----IX-L-SQL--T------L---K-Q-------D-I-----Q-------------KG- 967
O.BE.87.ANT70 ------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V--------.----T-----I--L-SQ---T------L-XHK---------D-I-----Q-------------KG- 967
O.CM.91.MVP5180 ------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V--------.----T----LI--L-SQ---T------L--N----------D-I-----Q-------------KG- 967
O.CM.96.96CMA102 ---------A--------A---I-IL-----P---S--MK------N--H---------------A------S--Q---------R-----------------.----T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q-------------KG- 969
O.CM.98.98CMA104 ------------------A-----V------P---S--MK------N-XH---------------A------S--E---------R-----------------.----T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q-------------KG- 967
O.CM.99.99CMU4122 ------------------A-----V------P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V--------.----T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-T-----Q-------------KG- 967
O.FR.92.VAU ------------------A---I-IL-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V--------.----T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q-------------KG- 968
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y-----.----T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q-------------KG- 967
O.US.97.97US08692A ------------------A-----I------P---S--MK-----TN-QH---------------A------SX-QX--------R--------V--------.----T-----I--L-SH---T------L-------------D-I-----Q-------------KG- 967
O.US.99.99USTWLA ------------------A-----I-----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V--------.----T----LI--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q-------------KGE 970
N.CM.02.DJO0131 -------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I-------------------------.--E-T-----I---------TK--T--L-------------D-I--------------------G- 976
N.CM.04.04CM_1015_04 -------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-------------------------.----T-----I---------TK--T--L-V-----------D-I--------------------G- 978
N.CM.06.U14842 -------------I----A-----V----------S---K----------------------A--------------I-------------------------.----T-----I-------------T--L-V------F----D-I--------------------G- 979
N.CM.95.YBF30 -------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-------------------------.----T-----I---------TN--T--L-V-----------D-I--------------------G- 978
N.CM.97.YBF106 -------------I----------V------P--IS---K----------------------A--------------I-------------------------.---XT-----I---------TK--T--L-V---X-------D-I--------------------G- 978
P.CM.06.U14788 ---V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V--------.----T--D--I--L--X---T------L-----Q-------D-I-----T-------------KG- 968
P.FR.09.RBF168 -------X---X-V----A-----V------P-X-X-A-X-----LN-TH-------------------------L------------------V--------.----T--D--I--M--Q---T------L-------------D-I-----T-------------KG- 967
CPZ.CD.90.ANT -MAD---KS---------S------------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H---------.----TP-Q--L--L------TQ--N--L---Q---H-----D-V-----Q-----------K-QEE 971
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------V-----------------P---SNA-K--------R--------------------------E---------------------------.----------I----------------L---Q--------KD-I-------------------QDE 970
CPZ.GA.88.GAB1 -------------------------------P---S-A-K------D-------------------L------------------------------------.----T-----I---------S------L-V-K---------D-I-----T-------------QGE 969
CPZ.TZ.00.TAN1 ---E---R-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y---------.--E-T----LL--LT-N----Q-----L-V---------A-D-I-----R-----------KEGE- 967
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-------------------------.----T-----I----SEL--DL-----L-V-----------D-I-----------------KE-EE 973
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B.FR.83.HXB2 IKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------X-------------------G------ 1004
A1.CY.06.CY171 --------------------------------- 1004
A1.ES.06.X2110 --------------------------G------ 1004
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------------- 1004
A1.IT.02.60000 ---------X----------------------- 1004
A1.KE.06.06KECst_001 --------V-----------------G------ 1001
A1.RU.08.PokA1Ru -----------------------------N--- 1009
A1.RW.93.93RW037A --------------------------G------ 1004
A1.SE.95.SE8538 --------------------------G------ 1004
A1.TZ.01.A341 -----------LK-------------G--N--- 1004
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------G------ 1004
A1.UG.99.99UGA07072 --------------------------G------ 1004
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------------- 1003
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------G------ 997
A2.CM.01.01CM_1445MV --------V-----------------G------ 1004
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------------G------ 1004
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------- 1004
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------X----- 1004
B.BO.99.BOL0122 --------------------------------- 1005
B.BR.05.BREPM1081 --------------------------------- 1004
B.CA.97.CANB3FULL --------------------------------- 1007
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------------------------- 1004
B.CO.01.PCM001 --------------------------------- 1004
B.CU.99.Cu19 --------------------------------- 1007
B.CY.06.CY165 --------V------------------------ 1019
B.DE.86.D31 --------------------------G------ 1004
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------N------ 1004
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------G------ 1006
B.EC.89.EC003 --I------------------------------ 1008
B.ES.07.X2231 --------------------------------- 1004
B.ES.09.P2149_3 ---------------------------G----- 1004
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------------- 1003
B.GA.88.OYI --------------------------------- 1004
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---------------------------K----- 1003
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------- 1004
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------- 1003
B.IN.x.11807 --------------------------------- 1004
B.JM.05.05JM_KJ108 --------V------------------------ 1003
B.JP.05.DR6538 --------V------------------------ 1004
B.KR.04.04KMH5 --------V------------------------ 1004
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------- 1005
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------- 1014
B.RU.04.04RU128005 --------------------------------- 1004
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------------- 1004
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------- 1003
B.TW.94.TWCYS --------------------------G------ 1004
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------- 1011
B.US.09.N_2 --------------------------------- 1006
B.UY.01.01UYTRA1179 --------V------------------------ 1004
B.YE.02.02YE507 --------------------------------- 1005
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------------------- 1004
C.AR.01.ARG4006 --------V---K--------A----------- 1000
C.BR.04.04BR013 --------V---K--------A-------N--Q 1008
C.BW.00.00BW07621 ---I--------K--------A----G------ 1000
C.CN.98.YNRL9840 V-----------K--------A--E-G------ 1000
C.CY.05.CY040 ---------------------A--M-G-----Q 1005
C.ES.07.X2118_2 --------V----X-------A----G--N--- 1000
C.ET.02.02ET_288 ---------------------A----G----N- 1006
C.GE.03.03GEMZ033 --------V------------A----G------ 1000
C.IL.98.98IS002 --------------------------------Q 1004
C.IN.03.D24 ---------------------A----G------ 1008
C.KE.00.KER2010 ------------K--------A----G------ 1000
C.MM.99.mIDU101_3 ------------K--------A----G------ 1000
C.MW.93.93MW_965 --------V---K--------A-----G----- 1001
C.SN.90.90SE_364 --------V------------A----G------ 996
C.SO.89.89SM_145 ---------------------A----G------ 1011
C.TZ.02.CO178 --------V---K--------A----------- 1000
C.US.98.98US_MSC3018 -----------PK--------A----G------ 998
C.UY.01.TRA3011 --------V---K--------A--M-N----N- 999
C.YE.02.02YE511 --------V---K--------A----G------ 998
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------K--------A----G------ 1000
C.ZM.02.02ZM108 --------V------------A----G-----Q 995
D.CD.83.ELI --------V------------------------ 1003
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------------- 1005
D.CY.06.CY163 --------V-------------G----G----- 1003
D.KE.97.ML415_2 --------------------------------- 1003
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------- 1003
D.SN.90.SE365 --------------------------------- 1009
D.TD.99.MN011 ----------------------G---------- 1005
D.TZ.01.A280 ------------------V-------------- 1005
D.UG.99.99UGK09958 --------V------------------------ 1003
D.YE.02.02YE516 --------V-----------------G------ 1005
D.ZA.90.R1 --------V------------------------ 1003
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------V-----------------G--N--- 1006
F1.AR.02.ARE933 ------------------------M-G------ 1004
F1.BE.93.VI850 --I-----------------V-----G------ 1005
F1.BR.07.07BR844 --------------------------GG----- 1010
F1.ES.x.P1146 ----------------------G---G--N--- 1002
F1.FI.93.FIN9363 --------------------------G------ 1003
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------------------G------ 1006
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------V----------G------ 1004
F1.RU.08.D88_845 ---------X----------------G------ 1004
F2.CM.97.CM53657 --------------------------G------ 1004
G.BE.96.DRCBL --------------------------G------ 1000
G.CM.04.178_15 ------------------------M-G------ 1003
G.CN.06.sh52 -----------LK--------G--M-G------ 1005
G.CU.99.Cu74 ----------------------A---G------ 1000
G.ES.09.X2634_2 --------------------------G------ 1008
G.GH.03.03GH175G ------------K-------------G------ 1004
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B.FR.83.HXB2 IKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------------G------ 1001
G.NG.01.01NGPL0669 --------------------------G------ 1003
G.PT.x.PT2695 --------------------------G------ 1003
G.SE.93.SE6165 --------------------------G------ 1001
H.BE.93.VI991 --------------------------G------ 1002
H.BE.93.VI997 --------------------------G------ 1001
H.CF.90.056 -------E------------------------- 1003
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------G------ 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------------G------ 1001
J.CM.04.04CMU11421 --------V---XX------------G--X--- 1000
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------G------ 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------G------ 1002
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------G------ 1004
01_AE.AF.07.569M --------------------------G------ 1004
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------------G----N- 1001
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------------------G----N- 1002
01_AE.HK.04.HK001 --------------------------G------ 1001
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------G-----Q 1004
01_AE.TH.04.BKM --------------------------G--N--Q 1003
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------------------G------ 1004
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------G------ 1003
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------K-----V----------N--- 1004
02_AG.CY.05.CY048 --------------------------G------ 1004
02_AG.ES.06.P1261 --------V---K-------------G----N- 1004
02_AG.FR.91.DJ263 ------------K-------------G------ 1004
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------K--------G----G------ 1004
02_AG.LR.x.POC44951 --------V--L--------------G------ 1004
02_AG.NG.01.PL0710 --------------------------G------ 1004
02_AG.SE.94.SE7812 --------V--V--------------G------ 1004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------T--L--------------GG-N--- 1004
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------K-------------GG-N--- 1004
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------K-------------G----N- 1004
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------N----G------ 1003
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------G------ 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------G------ 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ------------K--------A----G------ 1004
08_BC.CN.06.nx2 -------I-E--K---T-L--A----G-E---- 997
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------H------------G------ 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------V---K--------A----------Q 1003
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---I----------------------G------ 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------G------ 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------------G------ 1011
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------G------ 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------G------ 1002
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R------------------G------ 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------G------ 1004
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------G------ 1002
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------G------ 1003
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------G------ 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 --------V------------------------ 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------E------------G----N- 1004
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------G------ 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------H------------G------ 1000
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------G------ 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------G------ 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------LKH------------G------ 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------G------ 1004
31_BC.BR.04.04BR142 --------V---K--------A--M-------Q 1010
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------E--------E---G------ 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------------G-G------ 1004
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------G------ 1004
35_AD.AF.07.169H --------------------------G------ 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------N------------G------ 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------------M-G------ 1002
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------G------ 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------G------ 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------V---K-------------------- 1004
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------- 1008
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N----G------ 1003
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------------------G------ 1004
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------G------ 1003
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------------A----G------ 1001
DO.FR.08.RBF208 ----------X--H------XT-SM--G-T-SE 1000
O.BE.87.ANT70 -------------E-------T-SM--G-T-SE 1000
O.CM.91.MVP5180 ---------------------T-SM-N--T-SE 1000
O.CM.96.96CMA102 -----X-------H-------A-SX--G-X-SE 1002
O.CM.98.98CMA104 -------------H-------A-SM--G-T-SE 1000
O.CM.99.99CMU4122 -------------N-------T-SM--G-X-SE 1000
O.FR.92.VAU ---------------------A-S---G-T-GE 1001
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------H-------T-SM--G-T-SE 1000
O.US.97.97US08692A ---------------------T-SM----T-SE 1000
O.US.99.99USTWLA ---------------------T--M--G-T-SE 1003
N.CM.02.DJO0131 ----------------------G----G-A-NQ 1009
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.06.U14842 ----------------------G----G---NQ 1012
N.CM.95.YBF30 ----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.97.YBF106 ----------------------G----GX--NQ 1011
P.CM.06.U14788 -------------N------------DT-R-SE 1001
P.FR.09.RBF168 --------------------------DI-R-SE 1000
CPZ.CD.90.ANT ------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--- 1004
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------------A-S-------S- 1003
CPZ.GA.88.GAB1 L----------------------------N--- 1002
CPZ.TZ.00.TAN1 ------------KE-------AGGMDD--N-T- 1000
CPZ.US.85.US_Marilyn V-----------K--------A-SM-G----S- 1006

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
337



HIV-1/SIVcpz
Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

V
if

Vif start
B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLGD...ARLVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGHN.KVGSLQYLALAALITPK.....KIKP 161
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------N-------HI-K-TKK-S----F--RN-KV----------...-KI-VR-----Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N----------I--QV------------.----------R--VE--.....---- 161
A1.CY.06.CY171 ---------------------N----------K---K---------R--KV----------...-M--VK------A--K-----H-------QE-----I--D--------------T-----E-I---------N-P----.Q---------K--V--T.....-E-- 161
A1.ES.06.X2110 ---------------------H----Y-IHI-K--KN-C-K--F-NRN-KX--------E-...-K-IVR-----Q---K--Q--H-------L-E----I--D--------H--N---E------I--QV---K--------.----------R--VE-.....R---- 161
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------------N----------K---E---------R--K-----------...----VK------A--K-----H-------Q------I--D--------H------E------IV------K-N-PP--S.----------K--V--T.....RER- 161
A1.IT.02.60000 ------------------K--N------I-I-K-----L-----D-R--KV----------...----VR---------K--Q--H-------Q------I--D--------H------E------I--QL---K---HT---.----------K--V--T.....RR-- 161
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------------N----------K--KN-G-----DCR--KV----------...----VK---------KE----H-------LR--------DQ------M--------------I---V-----A--T---.----------K--V--.....T-T-- 161
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------------N--------I-K-------------R--KV----------...----VK---------K-----H-------Q-S----I--D---------------E------I---------N-S----.----------K--V--T.....RER- 161
A1.RW.93.93RW037A ---------------------N--------I-K--NN---------R---V----------...----VR---------------N-------L------I--DM-------H-------------I--QV---S----T---.----------K--V--T.....RRR- 161
A1.SE.95.SE8538 ---------------------N--------I-K--KN------F--R--KV---------E...-K--VR-----Q---K--Q--H-------LR-----I--D-------MH-XN----------I--QV---S--------.----------K--V---.....---- 161
A1.TZ.01.A341 ---------------------N----------K--NR-L----F--R--KV----------...----VR---------K-----H-------L------I--DM-------H-------------I---V---S----T---.----------K-----T.....-T-- 161
A1.UA.01.01UADN139 ------------------X--N----------K---K-V-K-----IN-KV----------...----VK---------K-----H-------Q------I--D---------------E------IV-Q------N-P----.---P------K--V--I.....RER- 161
A1.UG.99.99UGA07072 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV----------...----V------Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N--------R-I--QV---S--------.----------R--V--T.....RTR- 161
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------N------I-I-K--K----------R--KV----------...----VR-----QP--K-----H-A-----Q------I--D---------------------VI--QV-R-----S----.----------K--V---.....RP-- 161
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------N----------K---E---------R---V--------KE...---IVR------P--K-----H-------QG-----I--D---H-----------E----R-I--E--R----------.----------R--VAST.....RT-- 161
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--KV---------E...---IVR------P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K-------.N----------K--VAS.....TRT-- 161
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------N--------I-R--K--V-K-----RN------------E...--IIVR------I--K-----H-------QN--H--I--D---H-----------E------II-E-------------.----------K-VVAST.....RT-- 161
B.AR.04.04AR143170 -------------------A----------I---------------S--------------...-EV-V-------------------------------I--G---------------E----N-I--R--R---D------.-------------VKT-.....RR-- 161
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------X-----------------X-R--K--------------V----------D..-K--VK-X--------E----------------------NX--------------E----NTI--R---XI--------.----------T------.....XT-- 162
B.BO.99.BOL0122 ------------------K-----------I-K--K--C------NL-----G-------P...-K----------------------------E--A---T-DI-------------A-------I--R----S-DFR----.-------------V---.....-T-- 161
B.BR.05.BREPM1081 -------------------A----------T-K-------------H--K-----------...-K--V-------------------------R--------NI-------H-----------N-I--R------D-PG---.----------------R.....RR-- 161
B.CA.97.CANB3FULL ------------------K---------K-IT---KE-I-K----N---------------...-KV-V-------------------------E--------D---------------E----N----R----S--------.-----------------.....Q--- 161
B.CN.05.05CNHB_hp3 -A----------------------------I-R--K--C-K---D-T--K-----------...-K---------------------------RD-----AE-S---------------E------I--RV--SS-N-PE--S.-------------V---.....RR-- 161
B.CO.01.PCM001 ------------------------------I-K--K----------T--K----------E...N---V-------------------------R--------D---------------E----N-I--NL-R----------.--E-------T------.....---- 161
B.CU.99.Cu19 ---------------------H------K-I-K--ER-V-K-----IN-------------...-K---I---------K------------K-G--------G-------Q-------E----N-I---R---S-------S.---------I---A---.....RR-- 161
B.CY.06.CY165 ---------------------I--------I-K--K-------------------------...----VI-----------------------R---N-----N---------------E----N-I---R-----D------.------------VVKT-.....-T-- 161
B.DE.86.D31 -----------------------------------EK---K-----TN-------------...------------------Q--H-----------------G---------------E----N-I--R-G--S---R----.-----------------.....---- 161
B.DK.07.PMVL_011 ------------I--------N--------I----KK-V-------I--K----------E...-KM-V----------------H-A------GS--------T--------------E----N-I---R---S--------.-------------T--.....KR--- 161
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------I-K-----I-----D----KV----------...-K---I-----Q------------A----TRT-R-----D---H------------------I--YR-----------S.-------------VN--.....-T-- 161
B.EC.89.EC003 ---K----------------------------K--K----------T-------------E...GK----------------------------G--------GS--------H-----E-----TI--YR------------.----------T--Q---.....---- 161
B.ES.07.X2231 ---------------------N--------I-K-----V------NT--K----------K...DH--V-------------------------G--N-----D--------H--E---X----N-I---R-IH----RS--K.-------------TK--.....Q--- 161
B.ES.09.P2149_3 ---------------------N-I--------K--K--S-K----N----VX---------...-K---I----------------------K-E--------N--N----MH------K----Q-I--YR-----------.N----------T---K-.....K---- 161
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------N----------R--EK-V-------TN-------Y-----...-K-A-----------------------------------D----------------------I--R--R-S--------.--------X-----K--.....RT-- 161
B.GA.88.OYI --------------------------------K--K----------T--------------...-T--V-----------E------A---------------G-------T-------E----N-I--N--------P----.--------------K--.....---- 161
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------A------N------------------K--Q----------T-------------E...-K---K----------E------------I---------N---------------E----NTI---R-----------.N-----------T--A-.....R---- 161
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------N--------I-K--A--V-------TN--T----------...-K--VI---------Q---------------E-------GI--------------E----N-I---------------S.---T---------KRT-.....-R-- 161
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T--------------...------------------------------R--------G---------------E------I--YR------------.----------V------.....---- 161
B.IN.x.11807 ------------------------------I----KK-T-K----------G-------EE...-K---------------------------E---------G-------Q-------E--V-Q-I--Y-------------.-------------K---.....---- 161
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------N----------R--K-------------K-----------...--M------------K--------------RK-------DQ-------H------E----Q-I--YR------------.-------------T---.....---- 161
B.JP.05.DR6538 --------------------------Y-----R-TER-V-------T--K-----------...DK----------------------------R--------N-----------E---EA---HTI--R------------T.--------------K--.....---- 161
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------I-K--KE-V-------T--------------...-K--------------E-------------E--I-----D---K----H-----------H-I---V-R-Q--------.X---------R------.....---- 161
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------I-K--K--S-K---D-T--K-----------...-----------------------------E---------G--------------QNL---D-I--R----S-D------.-----------------.....-E-- 161
B.NL.00.671_00T36 --------------------------Y---R----KK---------T-------------E...-K---------------------------ER--T-----D-------V-------E----N-I--RL------------.-----------V-----.....---- 161
B.RU.04.04RU128005 ------------------K--N-I------I-R--KK-V-------TN-K-----------...-K---K---------Q-----H--------RG-N-----D---------------EXX--N-II----------PT---.------------IT--N.....-R-- 161
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------K-----------I-R--K--I-K---D-S--K-----------...-T-----------------------------N-N-----G---------------E----N-IV-RV---S-D------.-----------V-----.....-R-- 161
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------A---------HI-KR------------T--------------...-K-----------------------V----G--------DQ--R-----------E----Q-I---R-----N-P---S.----------T--VK-R.....Q--- 161
B.TW.94.TWCYS -------------------A----------I-K--K--L-K-----T--------------...-T----------------------------R--------DQ--------------E------IV-CR------------.----------T--VQ--.....---- 161
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------N--------I-----K-C-K-----TN--T----------...-K--VI----------E--------------K----I--D---------------G----S-I--RL---S----T--S.-------------VK--.....RQ-- 161
B.US.09.N_2 ---------------------I--------I-K--K--V------N----VG-------E-...-K--V----V--------------------GN-------G---R-----------ET---N-I---R---S-------.N----------T-----.....KR-R- 161
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------S-------Y---I----K----K--------------------...-----------------------------NR--K---T-D---------------E----H-I--R--R---D------.----------T---K--.....R--- 161
B.YE.02.02YE507 ------------A--------I------I-I-K-----V-------TN--V----Q-----...---T-------------------------RG--------N-------MH------E----------R------------.--------------K--.....---- 161
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------I-K-----V----F--H--K----------EA..-K-I------------E----------------------G-------Q--------T---------R-IH---------.-------------L--R.....---- 162
C.AR.01.ARG4006 -------L-----------A-N--------I-K-----Y-------R--KV----------...-----I-----Q---------H-------LXK-------G-------MH-----T-----------R------------.----------T--LK--.....-R-- 161
C.BR.04.04BR013 -------L--------K----N--------I-KR-K--Y-------R--K----------E...-K--------XQ----N----H-------LR--------D-------TH-----A-----------R-----D------.----------T---K--.....--R- 161
C.BW.00.00BW07621 -------L--------K----N----------KR-N----------R--KL----------...-----K---------------H------KLR--------G-------MH-----A----------QV-I---D------.----------T---K--.....-R-- 161
C.CN.98.YNRL9840 -------L--R-----K----N--------I-RR-N--L-----D-R--KV---------E...-----K-----Q---------H-------LR--N--IE-G--------------A-------I-----I---D------N----------T---K--.....---- 162
C.CY.05.CY040 ------GL--------K----N--------I-KR-SR---------R--KV----------...-----K-----Q---------H-------W---------D-------IH-----AE----Q-I-----I---D-P---S.----------T---K--.....-R-- 161
C.ES.07.X2118_2 --S----L----------X--N--------I-RR-S----------R--KV---------E...-K---K-----Q----E----H-------LR--------GM------MH-----A-------I-----I---D------.----------T---K--.....-R-- 161
C.ET.02.02ET_288 -------L--------K--A-N--------I-RR-N--L-K-----RN--T---------E...---IVK-----Q---------H-------LRG-T-----C-------MH-----AE------I--QR-----D------.----------T--LK--.....-R-- 161
C.GE.03.03GEMZ033 -------L-----------K-N----------KR-S-------F--R--KT----------...-----K-----Q----E----H-------LRK-------G-------MH-----A-------I-----I---D------.----------T---K--.....QR-- 161
C.IL.98.98IS002 ----------------K----N--------I-KR-K----------R--KV----------...---I-K-----Q---------H-------LRS-N-----S-------MH-----AG------I---------D------.----------T---K--.....---- 161
C.IN.03.D24 -------L--------K-K--N--------I-KR-K----------R--KV---------E...-K---K-----Q---------H------TLR-----IE-G-------MH-----A-------I---V-I---D------.----------T---K--.....-R-- 161
C.KE.00.KER2010 -------L-------------N-------HI-RR-S-------F--R--KV---------E...-----K-----Q---------H------KL---N-----G-------MH-----A-------I-----I----------.----------T---K-N.....---- 161
C.MM.99.mIDU101_3 -------L--------K----N--------I-RR-K--------D-R--KV---------E...---I-K-----Q----E----H-------LR------E-G--------------A-------I-----I---D------N----------T---K--.....---- 162
C.MW.93.93MW_965 -------L-------------N----------RR-D----------R--KV----------...-----K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D------.----------T---K--.....---- 161
C.SN.90.90SE_364 ------GL--------K----N--------T-RR-K----------R--KV----------...-----K---------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I----------.----------T---K--.....---- 161
C.SO.89.89SM_145 -------L-------------N--------I-KR-S----------R--KV---------E...-----K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D------.----------T---K--.....---- 161
C.TZ.02.CO178 -------L-------------N----------RR-S----------R--KV---------G...-----------Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D-P----.----------T---K--.....---- 161
C.US.98.98US_MSC3018 ------AL-------------N----Y-----K--N----------R--KV---I-----E...-----K-----Q----E----H-------LR-----IE-G-------MH-----T-------I-----I---D------.----------T-V-K--.....---- 161
C.UY.01.TRA3011 -------L----I---K----N----------KR-S--Y-------R--K----------E...-K---------Q----E----H-------LR-----I--G-------MH-----A-----E-I---R-----D------.Q---------T---R--.....---- 161
C.YE.02.02YE511 ------GL-------------N--------I-RR-S----------R--KV---------E...-----K---------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---D-----T.----------T---K--.....---- 161
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------L--------K----N-------HI-KR-K----------RN-KV----------...-----K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-----Q-I---------D------.----------T---K--.....RT-- 161
C.ZM.02.02ZM108 -------L--------K--A-N--------I-KR-N----K-----RN-K-----------...---------------------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D------.--------T-T---K--.....-R-- 161
D.CD.83.ELI ------------------K-------------K--NR------------K----------E...-----K----------E-------------R--------G-------M-------E------I--D-------------.----------T---A--.....Q--- 161
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------N-------Y--H--K--K-----Q-------K-----------...-K--V----------------------------------G-------M------A-------I---R-----D------.----------T---E--.....---- 161
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--K-----------...-K--V------N------------------R--------G-------M--------------I---R------------.----------T---A--.....QR-- 161
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------HI-KQ----L----F--R--K----------E...----VK------------------------G--------G-------IH-----AE------I--Q--I---N-P---T.Q---------T------.....---- 161
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N--------------...-K--V------N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D------.----------T------.....R--- 161
D.SN.90.SE365 ------------------K-------------K--Q--C-K---D----K----------E...----VK----------E-------------E--------G-------I-------E----Q-I---------D------.----------T--RA-R.....---- 161
D.TD.99.MN011 --------V---------N-------Y-----KE-K--------D----K----------E...----VK-----N------------------R--------G-------TH-------------I--QR-----D------.----------T---K-R.....-R-- 161
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--K-----------...----V-----------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D------.----------I---K--.....---- 161
D.UG.99.99UGK09958 ---K------------------------I---KR-QE-L-----DC-N-K----------E...----VR------------------------R--------G-------I------AE------I-----T-K-N------.----------T---K--.....---- 161
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----K----------E...-K--VI-----N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D------.----------T---A-R.....RR-- 161
D.ZA.90.R1 ------------------N-------Y--H--K--K--------D----K----------E...E---VK----------K----P--------R--I-----G-------I-------E------I---R------------N----------K---AS-.....-T-- 162
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------N-------Y--N--K---E---------RN-----------EE...-K-----I---------------------QGK-R--I--GT------I-------E------I---R-----N------.----------T--L---.....-T-- 161
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R---V--------EE...-K---I-----------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N------.RL--------T---A-Q.....-T-- 161
F1.BE.93.VI850 ------L-----------N-------Y-----K--K--S----FQ-R---V--------EE...VK----------P---E------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---RI----N------.----------T---A-E.....-T-- 161
F1.BR.07.07BR844 ------------------N-------Y---I-K---R-V----FQ-R---V--------NE...-E---------L-----------------QG--N--I--G-------I-------E------I---KI----N------.----------T---A--.....-T-- 161
F1.ES.x.P1146 --------V---------S-------Y--HI-K--KK-C----F--RN--V--------KE...-KI-V-----------E------------QGK----I--D-------I-------E------I--YR-----N------.--K-------T---A--.....-T-- 161
F1.FI.93.FIN9363 -------T----------N-------Y--H--K--KR------F--R--K---------EE...-E---------N-----------------QG--R--I--G-------I-------E------I---RI----D------.----------T--VS--.....-A-- 161
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------S-------Y--H--K--KN------FQ-R--K---------EE...-K--V------------------------QG--R--I--D-------I-------A------I---RI----N------.----------T---A--.....-T-- 161
F1.RO.96.BCI_R07 -*----------------N-------Y--HI-K--KK-S----F--R---V--------EE...-K--V-----------E------------QG-----I--G-------I--------------I--YR-----N------.----------T---A--.....-T-- 160
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R------------EE...-KI-V-------P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N------.----------T--VA--.....-T-- 161
F2.CM.97.CM53657 ---------------------N----------RR-K----------R---V--------K-D..SK---VS----------------------Q---R-----G---------------E------I--QR-----N------.----------T------.....---- 162
G.BE.96.DRCBL ---------------------N--------I-K--K----------R--KV----------...-K--VR--------DKE----H-------QG--------D---H----H--N---E------I--QT-R-S---P----.----------KV-VA-T.....RRR- 161
G.CM.04.178_15 -------------------K-N-X--------K--KD-V-------R---V----------...-K--VR---------K-----H-------LR--------D--------H---Y--G------I--Q--R----------.----------K--V--T.....R--- 161
G.CN.06.sh52 -------V-------------N----------K--K----------H---V---------N..G-T-IVK---------K-----H-------QR--------D---H----H-------------I--E--R---------.N----------K--V--.....TRRR- 162
G.CU.99.Cu74 --------L------------N----------K--KD-W-------R--K-----------...---IVR---------K-----H------KQRK----I--D--------H--K--------Q-I--EV-R---------K.----------K--V--T.....---- 161
G.ES.09.X2634_2 ---------------------N----------K--K----------R--KV------L---...-K--VR---------------H-------QG-----I--D--N-----Q--E---N------I--R--------P---.S----------K--V--.....TRA-- 161
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--KV----------...-T--VK---------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E-------------.----------K--VK-A.....RK-- 161
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLGD...ARLVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAGHN.KVGSLQYLALAALITPK.....KIKP 161
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------N------L---K----------F--R--KV----------...-K--VS-----N---K--Q--H-------QR-----I--D--------H------E----N-I--R--R----------.----------K--V--T.....-TR- 161
G.NG.01.01NGPL0669 ----------------K----N--------I-K-------G-----R---T-------I--...-KI-VI---------KA-Q--H-------QR-----I--D--------H-----T-------I--EL-R----------.----------K--VK--.....---- 161
G.PT.x.PT2695 -------------------A-N----------K--K--S----F--M--KV--D-------...-K--VR---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------G------------T.----------K--A--T.....-A-- 161
G.SE.93.SE6165 ---------------------H----------K--------P--A-R---V----------...-T--V----------K--Q--H-------QR--R---E-D---H----H-------------I--Q-------------.Q---------KV-V-S-.....RSR- 161
H.BE.93.VI991 ------------------K--N----------K--KK-V-------TN-KT-------V--...---------------------H-------QE-----I--D--------H-------------I---R---I-D-----R.----------T---S--.....RT-- 161
H.BE.93.VI997 ------------------NK------Y---I-K--NR-V-----D----------------...-----------------------------Q---------G-------TH------E----G-I--RV------------.Q---------T--VA--.....-T-- 161
H.CF.90.056 ------------------N-------Y--HI-R----------F--T-------------E...-----------N----E------------L-------E-G-------MH------E------I--RV-R---N-P---K.Q--T------T--VA--.....---- 161
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--K----------E...-----I-----N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T---.----------T--V---.....-T-- 161
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--KV---------C...-E--V------------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I----------------.----------T---K--.....-R-- 161
J.CM.04.04CMU11421 --------------X---N---X---YXXHX-K---R-X-XX--D-N--K---VXYX-X-X...-E-X-------Q----X--X--------XL-X-R-----G--X----MH------E------X---X-----D-P---X.Q---------T---K-X.....XR-- 161
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--K----------E...-I---------Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D------.----------T---R--.....RR-- 161
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--K-----------...-E--V-----------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R-----------T.Q---------T---A--.....-T-- 161
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--K-----------...-E--V------L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C-----.----------T--VA-R.....RP-- 161
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-KV----Q----E...G--I-R-----Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS---.----------K---A-.....K-T-- 161
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------Y--------I-K--KN---------Q--KV-------I--...-----R---------K-----H-------QRK-------D---RQ---Q-------------M--QV-R-----PT---.----------K--A---.....-TR- 161
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------------------H--------I-K--SK---------Q--KV----R----E...-I--VR-----Q---KE----H-------Q-N-R--T--D--------H-------------I--QV-RR----PS---.----------K--T---.....Q-R- 161
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--K----------E...-----K-----Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS---.----------R--TG--.....GSR- 161
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV---------E...-----R-----Q---K--Q--H-------QRT----I--D--------Q-------------I--QV-RH----PS---.Q---------K--T---.....RTR- 161
01_AE.TH.04.BKM ---------------------N--------I-K--KK---------Q--KV---------E...-T---R-----Q---K--Q--H-------QRK----I--D--------H------E------I--QV-RR----PS---.----------K--T---.....R--- 161
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------------N----------K-VNK-A-------Q--KV---I-----E...-I---R-----Q---K-----H-------QRN-N--I--D--------Q-------------I--QV-RR----PS---.----------K--T---.....R-R- 161
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------N--------I-K--KK-C-------Q--KV---------E...-I---R-----Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q--E--------R-I--QV-RR----PS---.----------K--T---.....R-R- 161
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------------K----N--------I-K---N---------R--KT---------N...-----R-----Q---------H-------QG-----------------Q------E----Q-I--RV-------L----.----------K--V--T.....RTR- 161
02_AG.CY.05.CY048 ---------------------N--------I-K--K--S-------RN-KV----------...----VR---------------H------KQ------I--D--------H-------------I--QV--HK--------.----------K--T--P.....S--- 161
02_AG.ES.06.P1261 ---K-----------------N-------H--K--KD--------TR--KV---------E...-----R-----N---------H------KQ------I--D--------H------X------I--QV-R----------.----------K--VK-T.....RKR- 161
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------N--------I-R--KN------F--R--KV----------...---IVR------A--------H------KQRK----I--D--------H-----AE------I--EV-R---------K.Q---------K--V--A.....-T-- 161
02_AG.GH.03.03GH181AG -------V-------------N--------I-K--K----------R--KV----------...-K--VR---------------H------WQ------I--D--------H-------Y-----I--QL---S--------.----------K--V--T.....RK-- 161
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--KV----------...-T---R---------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E---.----------K--V--T.....RT-- 161
02_AG.NG.01.PL0710 ---------------------N--------I-K--Q--X-------R---V----------...----VR----------A----H-------Q------I--D--------H-------------IV-EL-R----------.----------K---E--.....-T-- 161
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------------N----Y---K-R--KD---------S---V----------...----VR---------------H------KQR-----I--D--------H-------------I--Q--R---------T.----------K--V--T.....RT-- 161
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------N----------K--HR---------R--KV----------...-T-IVR-----QP--------H----V-QQ------I--D--------H------E---------QV-R-K--------.----------K--V--T.....RR-- 161
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------------A-N--------I-K--K--C-------R--K----------E...----VK---------------H------KQ------I--D--------H--N---E------I--QV-R----------.----------K--VK-T.....RR-- 161
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------N--------I-KR----V-------R--KV----------...----VR-----QK--------H------KQ---------D--------H------ET-----I--E---S--D------.----------K--VP-T.....RKR- 161
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN-------------...-K---K-----------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R----.-------------R---.....---- 161
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--KV---------E...----VR-----QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R------------.--------------S--.....-T-- 160
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN-------------...-K--V-------------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F-----.----------T------.....-T-- 161
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--K----------S...-E---------N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D------.----------T---K-E.....-R-- 161
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV-------V-E...-K---K-----Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D------N----------T---K--.....---- 162
08_BC.CN.06.nx2 --HS---L-----E--K----N---I-DL--*TR-NR-SN--F-DRR--*V-------IAE...P----NR----Q---K-----H-A-----LRS-T--I*-G---EH--M--Y--SP---N---I---V-I---D----QDN---F--N---T---K-.....KR--- 159
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--K----------A...-E--V-----------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR------------.----------T---N-R.....-T-- 161
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--K----------E...-S-I-K----------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N-----K.Q---------T------.....-T-- 161
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R---V---------P...-T--VI----------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P----.----------K--V--T.....-V-- 161
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---V--------EK...-E---------QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N------.----------T---A--.....-T-- 161
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--K-----------...-K--V-----------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D------.----------T---H--.....---- 161
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--KV----------...-KX-VR---------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P---S.----------K-VV--.....KQT-- 161
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV--Q-----EE...-----K-----Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS---.----------K--T---.....R-R- 161
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN--V---------G...-KIIVK------P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R----------.----------K--VGET.....RT-- 161
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN--V--------E-...-K---A------P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N------.----------T---A--.....-T-- 161
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--KV----------...-T--V----------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R------------.-----------------.....-T-- 161
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-KV----------...-K--VK---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R----------.----------K--V--T.....RSR- 161
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--KV----------...-K-IVR---------K----XH------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH----.----------K--V--T.....---- 161
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R---V---------E...-T-IVR------S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL------------.----------KV-VAA-.....RT-- 161
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--K-----------...----VR---------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T---.----------R--VA--.....---- 161
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H-----XK-I-K--K--C-K-----TN------------E...-K-I-K---------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S--------.----------K--V--T.....---- 161
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--KVX---------...-N-IVR---------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P----.----------K--V--.....T---- 161
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H--------------...-E--V-----------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D-----K.----------R--VA--.....---- 161
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--KV----------...-----R-----Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK-------K.----------K--VAT-.....RT-- 161
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--K-----------...-E--V------Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P----.Q---------T------.....---- 161
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T---V----------...-K--VI------------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T---.----------T--TK--.....-T-- 161
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R---V--------EED..ELV---------------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI-----------.-----------------.....R--- 162
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-K----------E...-----K-----Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D------.Q---------T---K--.....---- 161
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--K----------S...-E---------N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH---------.----------K---K--.....-R-- 161
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--KV---------E...-KI--R-----Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS---.----------K--T-Q-.....R-R- 161
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--KV---------E...-----R-----Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS---.----------K--T---.....R-R- 161
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN--V----Q-----...--I-VR---------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S--------.----------K-----.....T-TR- 161
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--KV----------...-----R---------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P----.----------K--V--T.....-R-- 161
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD--V---------E...-W--VR-----QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P---S.----------K--VP-T.....RKR- 161
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN--V--------QE...DK---------------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N------.----------T---A-Q.....-T-- 161
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T-------------E...----V-------------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N------.----------T---A--.....---- 161
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--K----------E...-A--V-----------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N------.--K-------T---K--.....---- 161
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------N----------K--K--Y-------T--K-----------...X----K---------------------------------N---------------E----NTI---R------------.Q---------T------.....-X-- 161
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N-X--------K--K----------RN-KV-------XX-...-T-XXX----XQ----X-Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R----------.----------K--VK-T.....RK-- 161
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR---V--------DK...DT---------------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N-----.N----------T--VA-.....K-T-- 161
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--K---K---X-EE..ENK--V------N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N------.----------T---AT.....K-A-- 162
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--KV---------E...----VR-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P---.N----------T---KT.....KR--- 161
DO.FR.08.RBF208 ------XL-------QKVK--N----Y-K-R-R-TKD-C-K--F--LN--V--S----V-M...-WV-V------MP--K-E---H------QY-K-T--I---T--RX--Q---T--TE----R-A--QK-LTK---S---S.QX-T--L---R-VVKE-.....RN-- 161
O.BE.87.ANT70 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TEN-W-------RN--V--S-Y--V-V...-HV-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--QR-LTK---PT--S.Q--T--L---R-VVKAR.....SR-- 161
O.CM.91.MVP5180 -------L----I--QKVKA-N----Y-K-M-K--AN-R-------RN-KV--A-Y--VAE...-DI-V------MP---EE---H------QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---L---S.Q--T--F---K-VVKV-.....RN-- 161
O.CM.96.96CMA102 -------L-X----XQKVKX-N----Y-K-R-R--KD-Y-------RN--V--G-Y--V-L...-CX-V------MP---EEQ--H------QY-K-R--I---T--RI------T--TE------I--QR-LTK---PE--S.---T--L---R-VVKA-.....RN-- 161
O.CM.98.98CMA104 -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R--KD-Y-----X-RN--V--G-Y--V-Q...-CI-V------MP---EDQ--H------QY-K-R--I---T--RM------T--TE------T--QR-LTK-D-PE--S.---T--L---RVVVKT-.....RN-- 161
O.CM.99.99CMU4122 -------L------XQKVK--N----Y-KHR-R-TKE-H-K--F-FRN--A--G-Y--V-M...-CV-V------MP----E---H------QY-N-T--I---T--RI--QH--T--TE------II-QRIXTK---S---S.Q--T--L---RVVVKE-.....RN-- 161
O.FR.92.VAU -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN--V--R-Y--V-P...-CIMV------MP---EEQ--H------QCRK-I--I---T--K----H--T--TE----R-T--QR-L-Q---PE--S.Q--T--L---R-VVKA-.....RNR- 161
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V-G...PWI-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P---S.Q--T--L---RVVVKE-.....RN-- 161
O.US.97.97US08692A -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R-TKD-Y------CRN---XXS-Y--I-P...-FI-V------MP--X-E-M-H------QY-K-A--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---P---S.Q--T--L---R-VVKE-.....RH-- 161
O.US.99.99USTWLA -------L-------QKVK--NX---Y-K-R-K--KD-Y------TRN-----G-Y--V-G...-MI-V------MP----E---H------EY-N-K--I---T--RM---H--T--T-------C--QK-LT---FHK--S.Q--T--L---RVVVGE-.....TSR- 161
N.CM.02.DJO0131 --------V------R--K--H----------R--E--Y------TN--K--------V-L...-----------T----S----H------KLGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RP-F-----P----.Q--T--H---T-WVGV-.....-R-- 161
N.CM.04.04CM_1015_04 --------V----------I-N-------H--K--K--Y-------R--KT-------V-Q...-T---V-----T---QP----H-------LRK-K------M--K----------T-----Q-V--RQ-F-----P----.Q-DT------T-WVGI-.....-R-- 161
N.CM.06.U14842 --------V-------K----N----------K--T--H------TXX-KK-------V-Q...-K---I-----T---QP----H-------LGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--KP-L-----P---Q.Q--T------T-WVGV.....K-R-- 161
N.CM.95.YBF30 --------V-------K--K-N----------K--K--Y------TH--K--------V-Q...----TV-----T---QS----H-------LRK-K------M--K----H-----TA----Q-V--RP-L-----P---K.Q--T------T-WVGA-.....-R-- 161
N.CM.97.YBF106 --------V-----X-K----N----------K--K--Y------TK--KT---X---V-X...-X---V-----T---QP----HX------QGK-K------M--K---C---N--TA----Q-V--RP-L---X-P---X.Q--T-----XT-XVGV-.....-RR- 161
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT------A-Y--V-T...-TIIV-X----MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LXX---S---.SQ---------KVVVGKV.....XR-- 161
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV------G-Y--V-A...-TI-V------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S---S.Q-----F---KVVVGKV.....-R-- 161
CPZ.CD.90.ANT I-K-*KIEMI--------NI--------IWETKVLKP-K------ND--KKGE------PTLD.KK--V-VF---QC---P----H-------CGK-I------T---M--Q---P----Q-V-Q-I--ERILTY-H-KK--S.Q--T-----FCKILEFRGYPK.GPRR 166
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------Q---------VK--N----Y---R-K--KN-------DGTN--MA-QIY--INQ...-K-IV------MP--------H--A----ERG--------T--R----H-----TAT---N-I-EKA-L-K--FPE--S.-------W--KQ-VKT-.....-NR- 161
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------K--N----Y-I-R-K-----------DH-N-KVA--I---FR-Y..SK-IV----A-SP---A----H----Q--LGS-V-----FT--R---SQ-----AET---R-I--QL-A-----KE--R.Q-----F---K---SER.....RHR- 162
CPZ.TZ.00.TAN1 -------QV--MI----L---T------IFTTKCCKD-K------TDT-KRAG-I----TER..SK--VLH----AC---P----H-IGL---QGK----I---T------TR--T--AAG-V-Q-I--ERILTF-HF-S--R.Q--T--F--FRKVVESQDKQPKGPRR 167
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN--VN------IDK...-KI--I-----K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT---.------F---K--VGQS.....-RR- 161
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B.FR.83.HXB2 PLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----R--A------------P---------- 193
A1.CY.06.CY171 -----R-------------R-R--N-----C- 193
A1.ES.06.X2110 -----R------------------------P- 193
A1.GE.99.99GEMZ011 -----R-------------R-R--N-----C- 193
A1.IT.02.60000 -----R-------------R-R--------C- 193
A1.KE.06.06KECst_001 -----KI------------R-P--N-----C- 193
A1.RU.08.PokA1Ru -----R-------------R-R--N-----C- 193
A1.RW.93.93RW037A -----R--A----------R----------C- 193
A1.SE.95.SE8538 -----K-------------R----N---H-Y- 193
A1.TZ.01.A341 -----RI-A----------R----------C- 193
A1.UA.01.01UADN139 -----R---------S---R-R--N-----C- 193
A1.UG.99.99UGA07072 -----R--A----------R------------ 193
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----K------------------------C- 193
A2.CD.97.97CDKTB48 -----R--V----------R----------C- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV -----R--V----------R----N-----C- 193
A2.CY.94.94CY017_41 -----R--V---------------------C- 193
B.AR.04.04AR143170 -----R--------E--------ENR------ 193
B.AU.04.PS1038_Day174 ----XX------------I------------- 194
B.BO.99.BOL0122 ----LQI----------------E-------- 193
B.BR.05.BREPM1081 -----R----------------K-N---H--- 193
B.CA.97.CANB3FULL -----A-----------------E-------- 193
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----A-----------RI-----N---S--- 193
B.CO.01.PCM001 -----K----------R-I------------- 193
B.CU.99.Cu19 -----R---------------------L---- 193
B.CY.06.CY165 -----A----------------K--------- 193
B.DE.86.D31 -----A----------R--------------- 193
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------E----S--- 193
B.DO.05.05DO_160884 -----R----------H---D-------Y--- 193
B.EC.89.EC003 -----K----------R-------C------- 193
B.ES.07.X2231 -----V--------R-----D----Q------ 193
B.ES.09.P2149_3 ----------------R-----K---S-S--- 193
B.FR.92.92FR_BX08 -----R-----------------E-------Y 193
B.GA.88.OYI -------------------------------- 193
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------R--------------- 193
B.GE.03.03GEMZ004 -----R----------R-------NN------ 193
B.HT.05.05HT_129389 -----Q------------I----E-P------ 193
B.IN.x.11807 -----K--------E---I-----N------- 193
B.JM.05.05JM_KJ108 -----R-------------R------------ 193
B.JP.05.DR6538 -----A-------------------------- 193
B.KR.04.04KMH5 -----R----------------------S--- 193
B.MM.99.mSTD101 -----R-----------R-----E-------- 193
B.NL.00.671_00T36 -----R----------R------E----H--- 193
B.RU.04.04RU128005 -----A--A-X--------R---EN------- 193
B.TH.00.00TH_C3198 -----A-----------R----------S--- 193
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----K-----------------E-------- 193
B.TW.94.TWCYS -----V----------------------H--- 193
B.UA.01.01UAKV167 -----R----------------------H--- 193
B.US.09.N_2 -----R--------------D----------- 193
B.UY.01.01UYTRA1179 -----R-------------------------- 193
B.YE.02.02YE507 -------------------------------- 193
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----A-------------T------------ 194
C.AR.01.ARG4006 -----R--V----------RDR--N-I----- 193
C.BR.04.04BR013 -----K--V----------RDR---------- 193
C.BW.00.00BW07621 -----R--V----------R-R--N------- 193
C.CN.98.YNRL9840 -----K--V-----N---IR-R--N------- 194
C.CY.05.CY040 -----R--V-----S----R-R--N--I---- 193
C.ES.07.X2118_2 -----R--V-----N----R----N-----X- 193
C.ET.02.02ET_288 -----S--V----------R-R--N--V---- 193
C.GE.03.03GEMZ033 -----R--V----------R-R--N------- 193
C.IL.98.98IS002 -----S--A--K-------R-R--N------- 193
C.IN.03.D24 -----R--V-----N----R-R--N------- 193
C.KE.00.KER2010 -----Q--V-----N----R-R--N------- 193
C.MM.99.mIDU101_3 ----IK--V-----N---IR-R--N------- 194
C.MW.93.93MW_965 -----K--V----------R-R--N------- 193
C.SN.90.90SE_364 -----R--V----------R-R--N------- 193
C.SO.89.89SM_145 ----IR--V-----N--RIR-R--N------- 193
C.TZ.02.CO178 ----IR--V-----N----R-R--N---S--- 193
C.US.98.98US_MSC3018 -----R--V-----N----RDR--H------- 193
C.UY.01.TRA3011 -----K--V--------R-RDR--N------- 193
C.YE.02.02YE511 -----R--V----------M-R--N------- 193
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----R--V----------R-R--N------- 193
C.ZM.02.02ZM108 -----R--V----------R-R--N------- 193
D.CD.83.ELI -----R-----------Q-R------------ 193
D.CM.01.01CM_0009BBY -----R-------------R----N------- 193
D.CY.06.CY163 -----R-----------Q----K-----S--- 193
D.KE.97.ML415_2 -----R-----------R-------------- 193
D.KR.04.04KBH8 -----R-----------E---R---P-----W 193
D.SN.90.SE365 -----R-----------------E-------- 193
D.TD.99.MN011 -----R-----------Q-------------- 193
D.TZ.01.A280 -----K-----------R-------P------ 193
D.UG.99.99UGK09958 -----K-----------R--D-------S--- 193
D.YE.02.02YE516 -----K-----------Q-------------- 193
D.ZA.90.R1 -----R-------------R------------ 194
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----Q--V---------I-----N-I----- 193
F1.AR.02.ARE933 -----Q--V----------R------------ 193
F1.BE.93.VI850 -----Q--V--------E-R------------ 193
F1.BR.07.07BR844 -----Q--V--------G-R------------ 193
F1.ES.x.P1146 -----K--V-----E-R-IR-R--N------- 193
F1.FI.93.FIN9363 -----K--V--------EIR------------ 193
F1.FR.96.96FR_MP411 -----K--V--------E-R------------ 193
F1.RO.96.BCI_R07 -----K--V-------REIR------------ 192
F1.RU.08.D88_845 -----K--V--------E-------------- 193
F2.CM.97.CM53657 -----R--V-----N----R------------ 194
G.BE.96.DRCBL -----R--------E----R---ENP------ 193
G.CM.04.178_15 ----IR-----------------ENP--S--W 193
G.CN.06.sh52 -----R-------------R---ENP-IT-F- 194
G.CU.99.Cu74 -----K-----------R-R---ENP------ 193
G.ES.09.X2634_2 -----R-----------R-R----NP--T--- 193
G.GH.03.03GH175G -----R----N------------ENP-----W 193
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B.FR.83.HXB2 PLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
G.KE.93.HH8793_12_1 -----R---------S---R---E-P------ 193
G.NG.01.01NGPL0669 -----R----------R------ENP--S--W 193
G.PT.x.PT2695 -----R-----------R-R----NP------ 193
G.SE.93.SE6165 ------E-A----------R---ENP------ 193
H.BE.93.VI991 -----R--V----------R------------ 193
H.BE.93.VI997 -----K--V--G-------R---------R-- 193
H.CF.90.056 -----R--V----------R------------ 193
H.GB.00.00GBAC4001 -----R-------------R------------ 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----Q--V--------------E-------- 193
J.CM.04.04CMU11421 -----Q--V-----N----R-----X------ 193
J.SE.93.SE9280_7887 -----Q--V----------T---E-------- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -V---Q--V----------R--------S-Q- 193
K.CM.96.96CM_MP535 -V---K--V----------R-----Q------ 193
01_AE.AF.07.569M -----K------------.G--GENP------ 192
01_AE.CF.90.90CF11697 -----R-------------R---ENP------ 193
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----K------------IR---EYP------ 193
01_AE.HK.04.HK001 -----K-------SE----R---ENP------ 193
01_AE.JP.x.DR0492 -----K------------IR--GENP------ 193
01_AE.TH.04.BKM -----K------------I----ENP------ 193
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----R------------IR---ENP------ 193
01_AE.VN.98.98VNND15 -----K------------IR---ENP------ 193
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----Q-------------R-----RS----- 193
02_AG.CY.05.CY048 -----R------------------NRS----- 193
02_AG.ES.06.P1261 -----K--------E----R------S----- 193
02_AG.FR.91.DJ263 -----K--A----------R----NRS----- 193
02_AG.GH.03.03GH181AG -----K-------------R-----RS----- 193
02_AG.LR.x.POC44951 -----K--A-N-------IR-----RS----- 193
02_AG.NG.01.PL0710 -----R-------KE----R-----RS----- 193
02_AG.SE.94.SE7812 -----K--A-----E----R-----RS----- 193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----K--A-----E----R----NRS----- 193
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----R--------E----R--K-N-S----- 193
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----K--A----------------RS----- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------R--D-------S--- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----K--V----------R-R-ENQI----- 192
05_DF.BE.x.VI1310 -----R---------------R--N-----Y- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 -----Q--V----------R---E-------- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ----IK--V-----N---IR-R--N------- 194
08_BC.CN.06.nx2 ----IK--V---C-N-PMIRAPS-N------- 191
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----K--V--------R-R---ENQ------ 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----R-----------R-------------- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----K-------------R---EN-----CW 193
12_BF.AR.99.ARMA159 -----K--V-----N----R------------ 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----K--V----------RD--ENQ------ 193
14_BG.ES.05.X1870 --X--K-----------R-R----NP------ 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---R-K-------D----IR---ENP--D--- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 -----R-------------------------- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 -----K--V--------E-R------------ 193
18_cpx.CU.99.CU76 -----R--A----------R----NQ------ 193
19_cpx.CU.99.CU7 -----R-------------R---ENP------ 193
20_BG.CU.99.Cu103 -----R-----------R-R---ENP------ 193
21_A2D.KE.99.KER2003 -----R------------I----E--M----- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----R-------------R---EYP-----W 193
23_BG.CU.03.CB118 -----R-----------R-R---DN------- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 -----R-----------R-R---EN------- 193
25_cpx.CM.02.1918LE -----R--------E--------ENQ------ 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----K-----------------E-------- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS S----R-------------R---ENQ----Q- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----R------------I-----N------- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----R----------R--------------- 194
31_BC.BR.04.04BR142 -----R--V-----R----RDR--NQ------ 193
32_06A1.EE.01.EE0369 -----Q--V-----E----R---E------R- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C -----K------------IR---ENP--S--- 193
34_01B.TH.99.OUR2478P -----K-----------QIR---ENP-T---- 193
35_AD.AF.07.169H ----IR--A----------R-P-E------C- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----K-------------R-----RST---- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----K-------------R---ENP------ 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----K--V----------R------------ 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----LK-------------T------------ 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----LK----NK-----R-------------- 193
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----R-------------------------- 193
43_02G.SA.03.J11223 -----A----X----S---R-----RX----- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----K--V--------E-R------------ 193
47_BF.ES.08.P1942 -----Q--VX-------------E-------- 194
49_cpx.GM.03.N26677 ----TR-------------R-R--N------- 193
DO.FR.08.RBF208 -----Q-----------Q----K-N---S--- 193
O.BE.87.ANT70 -----Q---------HLRIRDQLK-PS----- 193
O.CM.91.MVP5180 -----QR---------W-IRDQL---S----- 193
O.CM.96.96CMA102 -----Q--------RHL-IRD-LE--S----- 193
O.CM.98.98CMA104 -----Q--------RHL-IRDQLE--S----- 193
O.CM.99.99CMU4122 -----Q---------HLRIMDQL-N-S----- 193
O.FR.92.VAU -----Q--------RHLRI-DQP--QL-H--- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 -----Q-------SRHLRIRDQLE--S----- 193
O.US.97.97US08692A -----Q--------XHLRIRDQXE--S----- 193
O.US.99.99USTWLA -V---Q---G----RC--I-DQLE--S---QY 193
N.CM.02.DJO0131 ---------------H---Q----NPI----- 193
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A--------RH---Q----NPI----- 193
N.CM.06.U14842 --------------EH---Q----N-I--X-- 193
N.CM.95.YBF30 --------------EH--MQ----NPI----- 193
N.CM.97.YBF106 --------------ER---Q----NPI---P- 193
P.CM.06.U14788 -----QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CY 193
P.FR.09.RBF168 -----QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CY 193
CPZ.CD.90.ANT QF--LSI---------RRMR---ENQ*-S-C- 197
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--A--------R-RD-QE-PMSS-C- 193
CPZ.GA.88.GAB1 -----A---------H-R--V-QENL-R---- 194
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------------HRT-T-R-EN--LS-C- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------C-----QPEN---S--- 193
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Vpr start oligomerization H(S/N)RIG motifs Vpr end
amphipathic α-helix frameshift in HXB2

Vpr end in HXB2

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELK.NEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGDTWAG.VEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGVT....RQRRARNGASR.S* 96
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------Y------------.Q--------P-------Y--N------E-.------T------V-..-----Q-----IX....-G--G---SG-.X- 97
A1.CY.06.CY171 ------------------M-----DI-.H--------P---E------N------E-.-V-----------V-..-----Q-----IIV...QR--G---S--.-- 98
A1.ES.06.X2110 ---------------------------.H--------P----------N------E-.-------------V-..-----Q-----II....QG--V-D-SG-.-- 97
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------------M-----D--.H--------P----------N------E-.------T------V-..-----Q-----IE....QR--G---S--.-- 97
A1.IT.02.60000 --------------Y---M-----DI-.H--------P----------N------E-.-------------V-..-----Q-----IL....QR--V---S--.-- 97
A1.KE.06.06KECst_001 --------------Y---M-----D--.H--------P------I---N------E-.----V-T------V-..-----Q-----II....PG--G---P--.-- 97
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------M-----D--.H--------P--L---E---N------E-.------T------V-..-----Q-----IV....QR--V---S--.-- 97
A1.RW.93.93RW037A --------------Y---M-----D--.H--------P-------YV-N------E-.----V--------V-..-----Q-----TI....PR--G-D-T--.-- 97
A1.SE.95.SE8538 --------------Y-A-I-D------.H--------P----------D------E-.----T-T------V-..-----H-----II....-G--V-D--G-.-- 97
A1.TZ.01.A341 --------------Y---M-D---D--.H--------P---E---Q--H------E-.----V-T------V-..-----Q-----II....-G--G---SG-.-- 97
A1.UA.01.01UADN139 ---V--------------M--------.H--------P----------N------E-.-------------V-..-----Q-----IV....QR--G---S--.-- 97
A1.UG.99.99UGA07072 --------------Y------------.H--------P----------N------E-.------T------V-..-----S-----I-....-R----D-S--.-- 97
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------Y---M--------.H-----Y--P---A------N------T-.--V----------V-..-----Q-----II....PG--G-D--G-.-- 97
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------P-------V--------.Q--------P----------N-----RE-.----V--------V-..-----Q-----II....PR--V-D----.P- 97
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M-------.KQ--------P---D------DI-----E-.------Y------V-..-----Q-----II....-R--V-D-T--.P- 97
A2.CY.94.94CY017_41 --------------Y---M--------.Q--------H-------Y--N------E-.--V---Y------V-..-----Q-----II....-R--V-D----.P- 97
B.AR.04.04AR143170 --R-----------YH-----------.S--------V---E------N------E-.------M--------..-----H-----I-....----I------.-- 97
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------Y------------.S--------P---S---Y---------T-.---------------..-----------II....QL---------.-- 97
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------.S--------T--Q----------------.------------L--..-----------I-....Y-K--------.-- 97
B.BR.05.BREPM1081 --------------Y-A----------.S----------------------------.---L--M--------..-----------I-....P----------.-- 97
B.CA.97.CANB3FULL --------------Y------------.S--------V-------------------.-----------M---..-----Q-----I-R...QR-AR------.-- 98
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------Y----------I-.R--------R---E---Y---------V-.-------------T-..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.CO.01.PCM001 --------------Y------------.RV------SS--------------N----.--VL--T--------..------L----I.....Q--G-------.-- 96
B.CU.99.Cu19 ---------------I-----------.S--------T-------Y-----------.---L--M---I--T-..-----------IN....L---T------.-- 97
B.CY.06.CY165 --------------Y------------.S--------V--Y-----L--N--TG-T-.--TFT-H---I----..V-MRS-----DIM....QP---S-RS--.-Y 97
B.DE.86.D31 --------------Y------------.S------------S-------------T-.---L--M--------..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.DK.07.PMVL_011 --------------Y------------.---------P---S---Y---------T-.---LL-V--------..-----Q-----IL....----G------.-- 97
B.DO.05.05DO_160884 -----Q----P---Y-V-A--V-----.---------M-------Y---------E-.---------------..-----Q-----IL....PR--T---S--.-- 97
B.EC.89.EC003 ------------V-Y------------.S--------V--QN---Y---------T-.---------------..-----------I-....-----------.-- 97
B.ES.07.X2231 ---T----------N------------.R--------P---S---Y---------T-.---------------..-----Q-----II....-----------.-- 97
B.ES.09.P2149_3 --------------F-----------.KS--------P---N---Y--A--------.---LV----------..-----H--K--II....-----------.-- 97
B.FR.92.92FR_BX08 --------------Y---A-QI-----.S------------N---Y-----------.---------------..-----H-----I-....P---T------.-- 97
B.GA.88.OYI --------------Y------------.S------------S-E-Y---------E-.---------------..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------Y-----------.K---------P-------Y---------T-.---L-K---------..-----Q-----II....QR---------.-- 97
B.GE.03.03GEMZ004 -------------QY------I-----.R--------P--Q----Y-----------.----T-T--H---V-..-----Q-----INP...QR-AR---T--.-- 98
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------.S--------V-------------------.---------------..-----Q-----I-PT..--------TG-.-- 99
B.IN.x.11807 --R-----------Y------------.---------V-------Y-----------.------T------V-..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------Y------------.R--------V-------------------.------T------V-..-----Q-----II....Q---T---P--.-- 97
B.JP.05.DR6538 ---------T----Y------------.R--------P---S---------------.---------------..-----Q-----IIP...QR-AR------.-- 98
B.KR.04.04KMH5 --------------Y------------.S--------P-------------------.---------------..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.MM.99.mSTD101 --------------Y------------.R--------P-------F-----------.---------------..-----Q-----I-....-----------.-- 97
B.NL.00.671_00T36 --------------Y-A----------.S--------G-------------------.---L-----------..-----Q-----I-....-RG-V------.P- 97
B.RU.04.04RU128005 ------N-------Y------I-----.---------V-------Y---------X-.-------------V-..-----------I-....-----------.-- 97
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------.S-------------------D--------.---LL-T--------..-----------I-....Q----------.-- 97
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------Y------------.S--------A---S---YV----------.---------------..-----H-----II....-----------.-- 97
B.TW.94.TWCYS ----------P---Y-A----------.R--------P---S---Y-----------.---------------..-----Q-----II....--------S--.-- 97
B.UA.01.01UAKV167 ----------P---Y-A-A--------.S--------P---S---Y-----------.---------------..-----Q-----II....-----------.-- 97
B.US.09.N_2 --------------Y-----------.K---------V-----------------E-.---ML----------..-----------II....P---T---S--.-- 97
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------Y------------.S--------S---S---Y-----------.---------------..-----Q-----I......--------R-.-- 95
B.YE.02.02YE507 --------------Y------------.S--------L---S---Y-----------.---LV-M--------..-----Q-----I-....PR---------.-- 97
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---T---H------Y------------.S--------P-----------------T-.---LL-S--------..-----------IL....Q----------.-- 97
C.AR.01.ARG4006 --------------Y------------.Q--------P---S---Y---------M-.-------------V-..-----------II....-----------.-- 97
C.BR.04.04BR013 --------------Y------------.Q--------P---S---Y---------T-.-------------V-..-----N-----IM....-----------.-- 97
C.BW.00.00BW07621 --------------Y------------.Q--------P---S------N------T-.---------------..-----Q-----IM....----T------.-- 97
C.CN.98.YNRL9840 ---P-----------------------.Q--------P-------YV--------T-.--T---L--------..-----Q-----IW....-----------.-- 97
C.CY.05.CY040 ---P----------Y-Q----------.Q--------P-------Y---------T-.---------------..-----Q-----II....----T----N-.-- 97
C.ES.07.X2118_2 ---P----------Y----X-I-----.Q--------P---N-------------T-.---L---------V-..-----Q-----IL....Q--------N-.-X 97
C.ET.02.02ET_288 --------------YS--------D--.Q--------P---S---Y--N------R-.---L-TF---S----..-----H-----I-....-----------.-- 97
C.GE.03.03GEMZ033 --------------Y------I-----.Q--------P---SI--Y---------T-.--V---V--------..-----Q-----IL....-----------.-- 97
C.IL.98.98IS002 ------N-------Y---A--------.Q--------P---S---Y---------M-.----------M----..-----H-----II....--------T--.-- 97
C.IN.03.D24 ---P----------Y------------.Q--------P-------YV--------T-.--T------------..-----H-----IV....-----------.-- 97
C.KE.00.KER2010 ---P----------Y------I-----.Q--------P---SI--Y---------T-.---------------..-----H-----IL....-----------.-- 97
C.MM.99.mIDU101_3 ---P-----------------------.Q--------P-------YV--------T-.--I------------..L----Q-----IV....-----------.-- 97
C.MW.93.93MW_965 --------------Y---A--------.Q--------P---N-------------T-.--V------------..-----H-----IL....----T---PN-.-- 97
C.SN.90.90SE_364 --------------Y------------.Q--------P---S-------------T-.---------------..-----Q-----II....Q----------.-- 97
C.SO.89.89SM_145 ---S----------Y------I-----.Q--------P---N-------------T-.-------------T-..-----Q-----IL....-----------.-- 97
C.TZ.02.CO178 ---P----------Y---A--I--D--.Q--------P---S------A-H----N-.---L--M------V-..-----Q-----IL....Q----------.-- 97
C.US.98.98US_MSC3018 ---S--------T-Y------------.Q-------IQ---S-------------T-.---------------..-----QY----IL....----T------.-- 97
C.UY.01.TRA3011 --------------Y------------.Q--------P---S-------------M-.-------------V-..-----Q-----IL....-----------.-- 97
C.YE.02.02YE511 -------H------Y------------.Q--------P---S---Y---------T-.----L--------V-..-----Q-----TI....-H-------N-.-- 97
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------.Q--------P---N---Y---------T-.-QV------------..Y----Q-----IW....---------N-.-- 97
C.ZM.02.02ZM108 --------------Y------------.Q--------P-------Y---------T-.----------M----..-----S-----II....-----------.-- 97
D.CD.83.ELI -----A--------Y---A--------.S------------S-------------V-.---------------..-----Q-----II....--------S--.-- 97
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------Y------I-----.S--------V-------------------.----T-V--------..-----Q-----I-....--------S--.-- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------.S--------T-------------------.---L--T---I----..-----Q-----II....PP------S--.-- 97
D.KE.97.ML415_2 --------------Y------------.S--------V-----------------T-.---------------..-----------IN....----T------.-- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------.S--------P---D------A------V-.---LL-V------V-..-----Q-----II....--------S--.-- 97
D.SN.90.SE365 ---------------------------.S--------T---S---Y-----------.---------------..-----Q-----I-....P---I---S--.-- 97
D.TD.99.MN011 -----A--------Y------------.S----------------------------.---L-------M---..-----------IQ....-TA-----P--.-- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------.S--------L---N---F-----------.---------------..-----Q-----I-....L---T---S--.P- 97
D.UG.99.99UGK09958 --------------Y------------.---------V---S---Y---------T-.---------------..-----------I-....Q---T------.-- 97
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------.S--------A-------------------.------T-----L--..-----Q-----IS....P-------S--.P- 97
D.ZA.90.R1 --------------Y------------.S-------IT---S---------------.---------------..-----Q-----II....--------S--.-- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------Y---A--I-----.---------L-------Y--N------G-.---L-----------..--V--Q-----I-....PR--V---NN-.-- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D------.---------P---S------N--------.---LL----------..-----H-----I-....-----------.-- 97
F1.BE.93.VI850 -----G--------Y---A--I-----.---------P----------N------E-.---------------..-----------IV....P---V------.-- 97
F1.BR.07.07BR844 -----G--------Y------------.---------P-------Y--N------E-.---------------..-----H-----II....----V---D--.-- 97
F1.ES.x.P1146 --R-----------Y------------.---------P-------Y--S------E-.---------H-----..-----Q-----I-....----V------.-- 97
F1.FI.93.FIN9363 -----G--------Y---A--------.---------PF---I--Y--N------E-.-----K---------..-----H-----II....----V------.-- 97
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--------Y------------.---I-----P-------Y--N------E-.---------------..-----Q-----II....----V---T--.-- 97
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--------Y------------.----K----P----------N------E-.---------------..-----Q-----I-....--A-V------.-- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------X--.--------XP---S------D------E-.---------------..-----Q-----I-....----V------.-- 97
F2.CM.97.CM53657 ---P-----------------------.H--------E----------N------E-.-Q----T--------..-----H-----II....----L---NG-.-- 97
G.BE.96.DRCBL --R---------------A--------.H--------P-------L--N------E-.---------------..-----Q-----IIP...QR--V-D-SG-.-- 98
G.CM.04.178_15 --------------Y------------.I--------P--Q-------N------E-.---------------..-----Q-----I-....PR--V---S--.-- 97
G.CN.06.sh52 --------------Y-N-V-------.KH--------P----------N------E-.---LV----------..-----Q-----I-....L---V-D-PG-.-- 97
G.CU.99.Cu74 ---------------------------.---------P-------YV-N------E-.---------------..-----------IS....LR--V-D-PG-.-- 97
G.ES.09.X2634_2 --------------Y-D-A--V--D-.KR--------P-------Y--N------E-.---L-----------..-----Q-----IL....-R--VM--P--.-- 97
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A--------.---------P-------Y--N------E-.------M--------..Y----Q-----II....P---V-D-P--.P- 97
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Vpr start oligomerization H(S/N)RIG motifs Vpr end
amphipathic α-helix frameshift in HXB2

Vpr end in HXB2

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELK.NEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGDTWAG.VEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGVT....RQRRARNGASR.S* 96
G.KE.93.HH8793_12_1 ---V----------Y---A-----G--.---------P----------N------E-.---L-----------..-----Q-----I-....LR--V---P--.-- 97
G.NG.01.01NGPL0669 ------N-------Y------------.V--------P----------N------E-.---------------..-----Q-----I-....PR--V-D-SG-.-- 97
G.PT.x.PT2695 --------------Y---A--------.---------P-------Y--N------E-.---------------..-----Q-----I-....PR--V-D-PG-.-- 97
G.SE.93.SE6165 --------------Y---A--------.---------L----------N------E-.---------------..-----Q-----I-....PR--V-D-PG-.-- 97
H.BE.93.VI991 ---------------------------.S-----Y--P---D------N------E-.------T------A-..-----Q-----I-....----V---P--.-- 97
H.BE.93.VI997 -----------------*---------.S--------D---Q------N------G-.---L--T--------..-----H-----II....----V---P--.-- 96
H.CF.90.056 -------------------------I-.---------V---Q------N------V-.---L--T--------..-----Q-----I-....----V---P--.-- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------.S--------A---Q---Y--N------R-.---LT--------T-..-----Q-----I-....----V---P--.-- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------.R--------P---N------N------E-.---------------..-----H-----II....----G---S--.-- 97
J.CM.04.04CMU11421 ---P----------X---------X--.------XX-X------X---XX-----E-.-RX------------..-----Q-----IM....P---G------.-- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH-----------.---------P---S---Y--S------E-.---------------..-----H-----II....P---G------.-- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----.R--------P---D------NN-----E-.---------------..-----H-----IL....----GG-----.-- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----.R--------P---N------T------E-.L--------------..-----H-----II....P---G---S--.-- 97
01_AE.AF.07.569M ------R.--R---N-----------.KI--------P-------Y--N------E-.------M------V-..-----Q-----IV....PG--G----G-.-- 96
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------Y------------.I--------P-------Y--N------E-.------T------V-..-----Q-----II....-G--G----G-.-- 97
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------V-Y------------.---------P---V---Y--NN-----E-.------T------V-..-----Q-----IW....PG--G----G-.-- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y------------.---X----XP---S---Y--D------E-.----T-T------V-..-----Q-----II....PG--G------.-- 97
01_AE.JP.x.DR0492 ----------R----------------.---------P--L-------N------E-.-------------V-..Y----Q-----II....PG--G------.-- 97
01_AE.TH.04.BKM --------------Y------------.---------P----------D------E-.-------------V-..-----Q-----II....-G--G----G-.-- 97
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------Y---------D--.---------P-------Y--YN-----E-.---LVIF------V-..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------S----Y---------D--.---------P-------Y--NN-----E-.------T------V-..-----Q-----II....PG--GG-E-G-.-- 97
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------F------------.Q--------P-------L-----------.-I-----------V-..-----Q-----II....PG--G---PN-.-- 97
02_AG.CY.05.CY048 --------------F------------.Q--------P-----------------E-.-Q-----------V-..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
02_AG.ES.06.P1261 --R-----------F------------.H--------Q----------N------E-.-V-----------V-..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
02_AG.FR.91.DJ263 --------------F------------.H--------P----------D------E-.-Q-----------V-..-----Q-----II....-G--G----G-.-- 97
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------F------------.H--------P-------Y-----------.-------------V-..-----H-----II....-G--G----D-.-- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------.Q--------P------EY--N------E-.------T------V-..-----Q-----II....-G--G---S--.-- 97
02_AG.NG.01.PL0710 --R-----------F------------.H--------P-----------------E-.-R---T---------..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
02_AG.SE.94.SE7812 --R-----------F------------.H---T----P-----------------E-.-G-----------V-..-----Q-----II....-G--G----G-.-- 97
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --R-----------F------------.H--------P-----------------E-.-G-----------V-..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --R-----------F------------.Q--------P-------Y---------Q-.AL-----------V-..-----Q-----II....PG--G----G-.-- 97
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------F------------.H--------P-------Y---------E-.-T-----------V-..-----Q-----II....-G--G---SG-.-- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------.S--------V---S---Y-----------.---------------..-----Q-----II....QR---------.-- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N------------.---------P----------N------E-.---------------..-----Q-----I-PQ..-R-GR#D----.-- 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------.H--------P---S---Y--N------E-.----V----------..-----------IL....----I---S--.-- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------.S--------P---NI--Y--S------E-.---LL-T--L---V-..-----H-----II....P---G------.-- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------.Q--------P---S---------------.------T--------..-----Q-----IL....----T------.-- 97
08_BC.CN.06.nx2 -*-P-D-----W-------------V.KQ-V------P-------YV----R---TA#WK--L----------..-----Q---M-IV....-----S-----.-- 96
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N------------.---------P----------D------E-.-------------V-..-----H-----IIR...GR--G-D--G-.-- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y------------.-------------N-------------T-.---------------..-----P-----IV....--------T-T.-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------.H--------P----------N------V-.-------------V-..-----Q-----II....PG--G------.-- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y------------.---------P----------N------E-.---------------..-----Q-----IM....----V------.-- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------.H---K----P----------N------E-.----T-M--------..-----Q------V....----G---S--.-- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y------------.---------P-------Y--N------E-.---XL-X--------..-----Q-----I-....P---V-D-S--.-- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P--------.----.K-S-P-------S--TN-----E-.----V---H----V-..-----H----AIIP...GR-AR---PG-.-- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--.R--------P*--S---Y--A------T-.----------M----..-----Q-----IM....P.-G----S--.-- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y------------.---------P---S------N------E-.---------------..-----H-----II....----V---D--.-- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N------------.---------P-------Y--N------E-.---------------..-----Q-----IV....----G------.-- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D--.---------P-------YV-T------E-.---------------..-----Q-----I-....PR--V-D-PG-.-- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------.---------P------V---N------E-.---L-----------..-----Q-----IS....LR--V---P--.-- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------.S--------P---S------A--------.---M-----------..-----H------I....--------S--.-- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-----.--------GP------E---N------E-.-------------V-..-----Q-----II....-G--G----G-.-- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q--------------.---------P------V---N------E-.-------------T-..-----Q-----IS....PR--G---PG-.-- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------------.---------P------A---N------E-.---------------..-----Q-----IS....PR--R-D-SG-.-- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N------------.---------P-------Y--N------E-.-V-------------..-----Q-----II....P---G---P--.-- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------.Q--------P-----------------G-.-------------V-..-----S-----IF....-S--G----G-.P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I-------.---------P-------YV-N------E-.-V-------------..-----Q-----II....P---G---P--.P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------.S----------------------------.---L-------M---..-----------IN....-----------.-- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------.S----------------------------.---------------..-----------IN....P----------.-- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------.Q--------P-------Y---------T-.-------------V-..-----Q-----II....--------S--.-- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------.S---K----P---S---Y--N------E-.---------------..-----N-----II....P---G---T--.-- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------.----K----P----X--X--N--X---X-.-------------X-..-----Q-----I-....PG--G----G-.-- 97
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A---------------------.---------P-------Y--DN-----Q-.-------------V-..-----Q-----IL....PG--G------.-- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D-.KH--------P--Q----Y--N--------.---------------..------L----I-....-G--V-D-SG-.P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------.H--------P-APWIRTIYL*NIWGYLGR.G*SYNEN-ATTTVCS#.-----Q-----II....-G--G----G-.-- 95
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A--------.---------P-------Y---------Q-.-----K---------#.-----Q-----I-....PR--V---P--.-- 97
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------.A--------P---S------N------E-.----T-T--------..-----H-----IH....----V---N--.-- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------.T--------V-------Y-----------.----T-T--------..-----Q-----I-....--------S--.-- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------.S--------P---N---Y---I-----T-.---------------..-----H-----II....-L--S---S--.-- 97
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------Y------------.---------P-----------------E-.--V------------..-----------IN....IR-------N-.-- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X---------X--.H--------P----X-----N------E-.------X--X---X-..-----Q-----II....-G--G-H--G-.-- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y-----------.K---------P---S------N------E-.---------------..-----Q-----II....----V----G-.-- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y------------.---------P----------N------E-.------M--H-----..-----N--K--II....----T------.-- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I----.KQ--------P---S---Y--N------E-.-V---K---------..-----H-----II....----G------.P- 97
DO.FR.08.RBF208 -----A--------Y------------.S--------V-------------------.------T--------..-----Q-----I-....--------S--.-- 97
O.BE.87.ANT70 ------N---AK--F---A--------.A--------P---A---Y---------V-.-M-----------T-..Y----Q-----INP...-G-GR---S--.-- 98
O.CM.91.MVP5180 ----L-N---A---F------------.E--------P--QAC--Y---------E-.-M-----------T-..Y----Q-----ILPSNT-G-GR---S--.-- 101
O.CM.96.96CMA102 ----------P---F------------.T--------N---S---Y---------L-.-M--------M----..-----H-----IIXSNT-E-GR---S--.-- 101
O.CM.98.98CMA104 ---T------A---F---A-----D--.T--------P--XA---Y---------L-.-M--T-----I--A-..-----Q-----INPSNT-G-GR---S--.-- 101
O.CM.99.99CMU4122 -------H--A---F---A--T--D--.A--------P---A---Y---------V-.-I--M--------T-..-----Q-----INPSNT-G-GR---S--.-- 101
O.FR.92.VAU ----------A---V-A-A--------.A--------N--QA---Y---------E-.-I--T-----II-T-..Y----Q-----IIPSNA-R-GR-D-SH-.-- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------.A--------P--QA---Y--D------V-.-M-----------A-..-----Q-----I-PSNT-G-GR---S--.-- 101
O.US.97.97US08692A ---X------X---F---A--------.A--------P--Q----Y--X------E-.-M----V--L-I-A-..-----Q-----INPSNT-G-GR---S--.P- 101
O.US.99.99USTWLA V--VS-----A---F----IQ------.T--------P-------Y---------E-.-M--------I--T-..Y----Q-----IIPSNT-G-GR-D-S--.P- 101
N.CM.02.DJO0131 -------A------Y------------.---------T----------N------E-.---------------..Y----Q-----I-....P.-GR------.-- 96
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A------Y---A-----D--.--------------------D------E-.------MX-------..Y----Q-----I-....P---.------.-- 96
N.CM.06.U14842 --R----A------Y---X--------.---------X----------N------E-.---------------..Y----Q-----I-....P---.------.-- 96
N.CM.95.YBF30 --R----A------Y---A--------.--------------------N------E-.---------------..Y----Q-----I-....P---.---T--.-- 96
N.CM.97.YBF106 --R----A------Y---A--------.--------------------N------E-.---------------..Y----Q-----I-....P---.------.-- 96
P.CM.06.U14788 ---P-----XP---F---M-QT----.KE--------P---S---Y--N------E-.-T---------X---..Y----Q-----ILTP..SR-GR-H-P-.R-- 99
P.FR.09.RBF168 --X----X--P---F---M-QT-----.A----P--XQY--S---Y--N------E-.-T------X--I---..Y----X-----ILPP..SR-GR-H-P--.-- 99
CPZ.CD.90.ANT -----Q-E------M---L--T---I-.--------QPT-QH--NWV-AN---S-R-.-QVL-IL--KA--T-..Y-H--A-----............H-PR-.R- 89
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------S---YEQ-L-DT---I-.Q--------P---A--E--------S---.-Q-----------V-..-----H-----IN....P---R-D-TN-.A- 97
CPZ.GA.88.GAB1 ----------P---YQ--A--T-----.---------P---Q---F--D------V-.---------H-----..--L--Q-----IL....P---RS--SN-.-- 97
CPZ.TZ.00.TAN1 -----N-N------YT--L-DI---I-.Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---S-E-.-QEL-K---RA--T-..Y-H--I----...........#DHESH-.-S 89
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----.E--L-----P--Q----Y--S------E-.---------------..Y----N-----ISLARRTPQGR---S--.-- 101
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Tat start disulfide bonding NLS exon 1 end exon 2 start Tat end

B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQ.....VCFITKALGISYGRKKRRQ..RRRAHQNSQTHQASLSKQPTSQP....RGD.PTGPKE*KKKV.ERET...ETDPFD* 100
A1.AU.03.PS1044_Day0 -D--X-N----N------T---NK-------Y--P.....S--LN-G------------..--GPP-GNKNY-XPVP---IP-T....QR-.S---E-P----.-SKA...---R--- 102
A1.CY.06.CY171 -D----N----N----------S--------W---.....M--LK-G-----------H..--GTPHS-KD--TPI----FP-T....QR-.*---E-P----.-SKA...-P-RR-- 101
A1.ES.06.X2110 -D----N----N------A---NK-------Y---.....A--LN-G------------..---TP-SNKD--TPIP---LP-T....Q-N.S---E-S----.-SKA...-A-R-A- 102
A1.GE.99.99GEMZ011 -D----N----N----------S--------W---.....L--LK-G-----------H..-CGTPHS-KD--IPIP---LPHT....QR-.Q---E-S----.-SKA...---R--- 102
A1.IT.02.60000 -D----N----N----------SK-------W---.....---LN-G-----------R..--GTP--NKD--NPIPN--LPRT....QRV.Q---E-S----.-SKA...---R--- 102
A1.KE.06.06KECst_001 -D----N----N----R-T-P-NK-------Y--P.....---LN-G------------..--GPP---KD--NPVP---LP-T....NRI.S---E-S--E-.-NKA...-A-R--- 102
A1.RU.08.PokA1Ru -D----N----N----------S--------W---.....---LK-G-----------H..--GTPHS-KD--NPI----LPHT....QR-.Q--LE-S----.-SKA...---Q--W 102
A1.RW.93.93RW037A ------N----N------T---NK-------Y---.....---LN-G------------..--GTP-G-KD--NPVP--SIP-T....Q-V.S-----S--E-.-SKA...---R-A- 102
A1.SE.95.SE8538 ------NI---N------T-P--K-------Y--P.....A--LN-G----------K-..--GTP-GNKD--NPIP--S-P-T....Q-I.S---E-S----.-SK-...-A-R--- 102
A1.TZ.01.A341 -D----N----N------I---NK-------Y---.....A--LN-G----------K-..--GTP-GNKD--NPVR---IP-T....Q-N.S---E-S----.-SKA...------- 102
A1.UA.01.01UADN139 -D----NI---N----------S-----R--W---.....I--LK-G-----------P..--G-PHS-KD--NTI----LPHT....QR-.Q---E-S----.-SKA...---RL-- 102
A1.UG.99.99UGA07072 -D----N----N------A---ST-H-----Y--P.....---LN-G------------..----P-S-KD--NPVP---IP-T....Q-V.S--QE-S----.-SK-...---R--- 102
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------N-D--N------S-P-S-----Y--W---.....---LN-G-----------R..--GSPPS-KD--NPIQ---I--T....-R-.S---E-S----.-SKA...---R--- 102
A2.CD.97.97CDKTB48 ------N----N----------N--------Y---.....R--LN-G-----------P..--GPD-GNTD--NPVP--SLP-T....QR-.S---E-S----.-SKA...---R--- 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N-----V--W---.....---LN-G-----------P..---PS-S-KD--NPV-E-SLPHA....QRV.S--Q--S--E-.-SK-...--HQ--- 102
A2.CY.94.94CY017_41 ------K----N-----------K----R--Y---.....L---N-G-----------P..--KPSPSNKD--NPIP--SLP-A....QRV.----E-P--E-.-SKA...---R--- 102
B.AR.04.04AR143170 ------S---------------NT----R------.....------G------------..----PRD--S-------------....---.--S---P----.-K-A...----GV- 102
B.AU.04.PS1038_Day174 ------S---------------------R------.....--XTK--------------..----P-D-E-X-----------X....G--.X-----S----.-TT-...----LY- 102
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------.....----K-G------------..---SPPD-----VP-P---A---....---.---Q--S----.----...--H-GR- 102
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------------.....------G------------..---SP-DY-A--D------S--F....---.-----------.-T--...TA-Q--- 102
B.CA.97.CANB3FULL ------------------R---N------------.....----S-G------------..----P-D-E---V------S--L....---.------S----.----...----DA- 102
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------------------N-------S----.....---TK-G------------..---TP-D-----V--P-------....---.-E----S----.-S--...-A--R-- 102
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------.....---TK-G------------..---S-PD-KI---P--T------....---.------S-E--.----...---RV-- 102
B.CU.99.Cu19 ------------------R-P-N-----Q------.....---TK-G------------..------D-E----D--------Q....---.------S----.---A...----C-- 102
B.CY.06.CY165 ID----TWK-S---R---N-P--PK---R--Q---.....AS-TK-T-D--*D------..---TP-D--V--VP-PE-----L....---.------S--EQW-*-LFV#-RISIR- 103
B.DE.86.D31 -----------E-----------------------.....---TK-G------------..----PED-----V------A---....---.------S----.-T--...----I-- 102
B.DK.07.PMVL_011 -----------N----------NK-------L---.....---MK-G------------..---PP-D-E---V---------L....---.---Q--Q----.----...-AH-V-- 102
B.DO.05.05DO_160884 -D----------------R-X-X-----X--X---.....---XK--------------..--X-D-D--X--V------A---....S--.---Q--S----.-T--...KA--V-- 102
B.EC.89.EC003 ------------------R-S-N------------.....---TK-G------------..---TP-D-KN--VP-----A---....---.------S----.--KA...----EC- 102
B.ES.07.X2231 ----------------K-G-P--T-------L---.....------G------------..----P-S-E---V------V---....Q--.------P----.-S--...----GH- 102
B.ES.09.P2149_3 ------K-K---------S---------R------.....L--TR-G------------..--GPP-DG----V--P---S--T....---.----E-S----.----...----I-- 102
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------X-X----------X---.....---TX-G------------..---PP-DN-S--V------A--F....---.------S----.----...----H-- 102
B.GA.88.OYI ---------------------SN-----R--L---.....---TK-G------------..----P-D-K---V------A---....---.------S----.----...----E-- 102
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------------------R------.....----K-G----N-------..---PSEG-----D----------....---.Q-----S-E--.--X-...----G-W 102
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------.....---SR-G------------..----PKD-E----N-----S--L....---.-----------.----...----S-- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X-----X--Y---.....---L--G------------..---XS-X------A-----A---....---.-K----Q----.----...----Q-W 102
B.IN.x.11807 ------K-----------R----S-----------.....------G------------..----PHDC-D--VFIP---A--A....Q--.------S-E--.----...----VH- 102
B.JM.05.05JM_KJ108 -D----------------R-P--K----S------.....------G-----------P..----PEG-S---I-I-E---P--....---.------S----.----...---Q--- 102
B.JP.05.DR6538 -----------E------R---N------------.....---TK-G------------..--GPP-G-----V--P---L--S....---H----T-S----.---A...----EY- 103
B.KR.04.04KMH5 --------------------P----------L---.....----K-G---Y--------..----P-DNKN--V--P------A....---.---QE-S-E--.-K--...GM--V-- 102
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------NCY-KSAASCS---K-G---F--------..DEQPP-D-----------TRFPRP...---.-A----S-E--.-SK-...-A-QT-L 108
B.NL.00.671_00T36 ----------------------N------------.....---TR-G------------..---TP-D-----V---------L....---.------S----.----...----GH- 102
B.RU.04.04RU128005 -----------E-----------A-----------.....----K-G------------..---SP-S-EA--VP--N------....G--.------Q----.----...--N-DA- 102
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------------------------.....----K-G---F--------..------D----------------....---.-A----S----.-G--...-A--R-- 102
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------R---N-----Q----X-.....------G---C--------..----PRD--I--V--P---S--L....---.----T-P-E--.----...---LC-- 102
B.TW.94.TWCYS -D-----------------------------L---.....---M-------N-------..---TP--------D---------....---.Q--Q--ST---.----...----N-Q 102
B.UA.01.01UAKV167 ------------------R----K-----------.....---M--G------------..---PP-D-EA--VP-P---A---....---.------S-E--.-SK-...----DH- 102
B.US.09.N_2 -D-------------------R---------L---.....----Q-G------------..---PS-DCK--------------....G--.------S----.----...----VH- 102
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------R---NK-----------.....------G------------..----S-D------A-P---A---....---.----E-S----.-GT-...A----A- 102
B.YE.02.02YE507 -----------N--------P--A-----------.....---T--G------------..---PP-G-----VP---*-AP-H....---.Q----------.----...--HQDY- 101
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------P-----------.....---TK-G---V--------..----P-D-E---VP-P---A---....G--.------S----.----...----VH- 102
C.AR.01.ARG4006 ------K----N--------P--K------SY---.....---L--G------------..--S-PPSGED--NLI-E--L--T....---.QA-SE-S----.-SK-...K------ 102
C.BR.04.04BR013 ------N----N--------P-NS----S-SY---.....---L--G------------..--S-SSS-ED--NLI----LP--....---.Q--SE-S----.-SK-...------- 102
C.BW.00.00BW07621 --Q---N----N--------P-NK-F--S-SY--L.....---Q--G------------..--H-PPG-KD--NPI----LP-T....---.---SE-S----.-SK-...------- 102
C.CN.98.YNRL9840 ------N---------------N-----Y-SY--L.....---Q--G-----------R..--S-P-S-ED--NLI----LPRT....Q--.---SE-S----.-SK-...K------ 102
C.CY.05.CY040 ---I--K----N----------NQ----Y-SY--L.....---QK-G------------..--S-PPS-ED--NLI----L--T....--N.----E-S----.-SKA...A---L-- 102
C.ES.07.X2118_2 ---I--X-X--N----------N-----Y-SY--L.....---Q--G------------..--S-PPS-ED--NPI----L-RT....Q--.---S--S--X-.-SK-...X-X-C-- 102
C.ET.02.02ET_288 ------N----N--------P---------SY--P.....---L--G------------..--S-PPS-ES--DPI----LP-T....--N.---SE-S----.-SK-...-----A- 102
C.GE.03.03GEMZ033 ------N----N-----------K-F-----Y--P.....A--L--G------------..--S-PPS-ED--NPI----LPRT....Q-N.S--SE-S----.-SK-...------- 102
C.IL.98.98IS002 ------N----N----------NK-F----SY--L.....---QK-G------------..--S-PPS-ED--NPV----L--T....---.---SE-S----.-SK-...---QC-- 102
C.IN.03.D24 ------N----N------S---NT-F--R-SY--A.....---L--G---P--------..--S-P-S-ED--NIV----LPR-....Q--.S--SE-S----.-SK-...----CA- 102
C.KE.00.KER2010 --L---K----N----------NT------SY--L.....---QK-G---------W--..----PPS-ED--DLI----LP-T....---.---SE-S----.-SK-...K------ 102
C.MM.99.mIDU101_3 ------N----N------E---N-----R-SY--L.....---QK-G------------..--S-P-S-ED--NPI----LPRT....QR-.---SE-S----.-SK-...KA----- 102
C.MW.93.93MW_965 -D-I--N----N----------NR----R--Y--L.....--LQ--G------------..--S-PPS-ED--NP-----LP-T....---.S--SE-S----.-SK-...------W 102
C.SN.90.90SE_364 ------N----N----------NK----R-SY--L.....---Q--G------------..--STPPS-ED--NPI----L--T....---.---SE-S----.-SK-...------- 102
C.SO.89.89SM_145 ------E----N---C------N-----L-SY--L.....---Q--G------------..--S-P-S-ED--NPI----LP-T....---.---SE-S----.-SK-...K------ 102
C.TZ.02.CO178 ------N----N--------P-NQ----H-SY--L.....---Q--G------------..-----PS-ED--DHI-E-SLPRT....Q--.---SE-S----.-SK-...------- 102
C.US.98.98US_MSC3018 ------N----N----------N-----S-SY--L.....---Q--G------------..--S-PPS-ED--NLI----LPKT....---.Q--SE-S--E-.-NK-...---R--- 102
C.UY.01.TRA3011 ------N----N----------N--F----SY--L.....---Q--G------------..--S-PPS-ED--IPI----LP-A....---.Q--SEKS----.-SK-...------- 102
C.YE.02.02YE511 ---I--K----N------R---NK----A--Y--L.....---QK-G------------..--S-PPD-ED--NLV----LP-T....---.Q--SE-S----.-SK-...-----NW 102
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---I--N---------------NG------SY--L.....---QK-G------------..--S-PPS--D--NP-P---L---Q...---.---SE-S----.-SK-...K---S-- 103
C.ZM.02.02ZM108 ------N----N------Q-P--K-F--Y-SY--L.....---Q--G----------S-..--S-PPSNKD--DLV----L--T....---.---S--S----.-SK-...-A--S-- 102
D.CD.83.ELI -D----N----N------R-P-NK-H-----Y--P.....---LN-G------------..--GPP-GG-A--VPIP---S---....---.------Q----.-S-A...----*-C 101
D.CM.01.01CM_0009BBY -D----N-----------S---NS----Q--Y---.....L---K-G----------G-..--GPP-G-----VPVP---S---....---.-----------.-SK-...-AP-Y-W 102
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---NS----R--Y---.....C-----G----------G-..---PP-GNK---GPVPE--S--H....P-P.-P--NPS--E-.ASK-...-A----W 102
D.KE.97.ML415_2 -----HN----N------S-PRNK-------Y---.....------G---------W--..---SS-GG-A--DPIP---S--S....--N.-----------.-SKA...-A-R-AW 102
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N--------L---.....---LK-G------------..---PP-GD-A--VP-----P---....---.------Q--E-.-SK-...-ANQ--W 102
D.SN.90.SE365 -D----N----N--------P-N--------Y---.....N-----G------------..---TP-GN----V-VP---S--H....---.-----------.-SKA...---Q--W 102
D.TD.99.MN011 -D----N----N------S-S-SS----I--Y---.....L-----G-----------K..--GLP-DNK---VAVQE--S--H....---.-----------.-SK-...-A----W 102
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N--------Y---.....N-----G------------..---TP-GD-A--DPIP---S---....---.Q----------.-SKA...-A-R--W 102
D.UG.99.99UGK09958 -----------N--------P-NK-------Y---.....L-----G------------..---TP-SG-D--DPIP---F---....---.------Q----.-SKA...-A----W 102
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-SP-----------.....------G----------G-..---SP-SN----VPVP---S---....---.-----------.-SQA...KAP---W 102
D.ZA.90.R1 -D----N----N--------P-NK-H-----Y---.....L---S-G------------..--KPPHSD-D--VPIPE--S---....---.-----------.-S-A...--NQ--W 102
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --II--N-D--N------T-P----F--V-----Y.....R--T--G------------..---SPPS-KV--N-VPE--L--A....---.------S--E-.-SK-...--G-*-- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P-------R-----Y.....R-LAR-G------------..-H-TPHGT-I--DLVP---L--A....--N.------S--E-.-SKA...K---C-- 102
F1.BE.93.VI850 ------S-D--N------T-P--K----R------.....W--T--G------------..-H-TP-S--V--N--P---L--A....---.------S--E-.-SKA...K---CA- 102
F1.BR.07.07BR844 --I---N-D--N------T-P--K----R-----Y.....W--T--G----H-------..-H-TP-SN----DLV----I--A....--N.------S--E-.-SKA...----G-- 102
F1.ES.x.P1146 ------N-D--N------T-P-NK----N-----Y.....H--A--G------------RH-H-TP-D-KV--NPVPE--L--A....---.------S--E-.-SK-...K---*-- 103
F1.FI.93.FIN9363 --L---N-D--N------P-P-NK----R-----Y.....W--A--G------------..-H-TP-S--I--DPVP---L---....-RN.------S--E-.-SKA...K---C-- 102
F1.FR.96.96FR_MP411 --L---N-D--NQ-----T-P--K----------Y.....C--A--G------------..---TP-S--S-KNPIPE--L--A....---.------S--E-.-SK-...------- 102
F1.RO.96.BCI_R07 ------N-D--N------T-P-NR----------Y.....H--T--G-D----------..-H-TP-S-PI--NPVP---L--A....--N.------S--E-.-NK-...-A--*-- 101
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--K-----------.....R--TM-G------------..--GTX-S--I--NPVPE--S---....---.---Q--S----.-SKA...----*-- 101
F2.CM.97.CM53657 --M---K----N------E-P-NK-----------.....L--TR-G------------..----S-S-EI--NPVP---LP-A....G-N.-N--E-S----.-SK-...KP--S-- 102
G.BE.96.DRCBL -D----K-------------P-N-----SVAAL.-.....---LN-G----------KH..--GTPHS-KD--TPVP---F-TT....--N.----Q-S--E-.-SK-...------- 101
G.CM.04.178_15 -D----S----N----------NK----V--W---.....---LD-G----------KH..--GTPPG-EN--DPIP---LPTT....--N.------S--E-.-SK-...K---C-- 102
G.CN.06.sh52 -D----N----N------T-P-NK----A--W---.....I--LN-G----------S-..---TP-G-KD--NPVPE--LPIN....--SNQ--S--S----..ASK...TETDQFD 102
G.CU.99.Cu74 -D----N----N----------N-----R--W---.....S--LH-G----------KH..--GTP-G-KD--NPVP---LPTT....--N.------S--E-.ASK-...------- 102
G.ES.09.X2634_2 -D----N----N-----------K----V--W---.....---LN-G----------KH..---TP--NTD--NPVPE--LPTI....--N.----E-S----.-SK-...--N---- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-NK----V--W---.....---LN-G----------K-..--GTP-G-KD--NPVP---LPIS....--N.Q--*--P--E-.ASK-...--G-CA- 101
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Tat start disulfide bonding NLS exon 1 end exon 2 start Tat end
B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQ.....VCFITKALGISYGRKKRRQ..RRRAHQNSQTHQASLSKQPTSQP....RGD.PTGPKE*KKKV.ERET...ETDPFD* 100
G.KE.93.HH8793_12_1 -D----N----N----------NK----I--W---.....---LN-G----------KH..---PP-DNKD--NPVP---LPTT....--N.------S----.-SK-...K------ 102
G.NG.01.01NGPL0669 -D----N----N------R---N--------W---.....---LN-G-----------H..--STPAG-KD--NPVP---LPTT....--N.------S--E-.-SKA...------- 102
G.PT.x.PT2695 -D----N----N-----------K----V--W---.....---LN-G----------KH..--GTP-S-TD--NPVR---LPTT....--N.--D-E-S--EM.-SK-...--N---- 102
G.SE.93.SE6165 -D----N----N--------P-NK-F--V--W---.....---LN-G----------KH..--GTP-S-KG--DPVP---LPTT....--N.------S--E-.ASKA...-A-QC-- 102
H.BE.93.VI991 -D----NQ---N------R---N--------Y---.....L--LK-G---Y--------..--GTPKSL-D--TLIP---L-RT....S--.----EK-----.ASK-...------W 102
H.BE.93.VI997 -D----NQ---N---N----P-N-----Q-S----.....L--LK-G----------SR..--ATPASV-D--NHIP---L-RT....---.-----------.ASK-...-A--C-- 102
H.CF.90.056 -D----K----N------Q---N--------Y---.....M--LK-G----------S-..-H-TPASL-D--N-I----L-RT....H--.------Q--E-.ASK-...----*-- 101
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------NG----N--Y---.....L--LK-G------------..--GTPAGL-DN-DPIP---LPRT....---.-----------.ASKA...----LH- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y--P.....L--LK-G----H-------..--A-PSG-K---DPIPG--L--T....QRE.S--QEKS--E-.-SKA...-P-R--- 102
J.CM.04.04CMU11421 ------NI---N------R----Q-----------.....---LK-G----N-------..--A-PPG-XX--DXVXE--LPLT....SRK.Q-----Q--E-.-SKA...-PXR--- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-------------------Y---.....---LQ-G------------..--S-PPG-K---DLIP---L--T....QRK.----E-S--E-.-SKA...-P-R--- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------NQ-------Y---.....L--LQ-G---C---E----..-TTTPYA-KN-KDPIP---LP-A....---.------S--E-.-SK-...K---*-- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y---.....I--LK-G----N------P..--TTPY--EN--DP-R---L---....--E.Q-D---S----.-SK-...K--Q--- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S--------W---.....L--LK-G----------KH..--GTP-S-KD--NPIP---LPII....--N.---Q--S--E-.ASKA...----C-- 102
01_AE.CF.90.90CF11697 ------S----N------T---SK-------W---.....L--LK-G----------KH..--GPPPG-KD--NPIP---LPTT....--N.------S--E-.AKKA...K----A- 102
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------N----N----R-T-N-SK----I-VW---.....L--LK-G----H-----KH..----P-S-KD--NPVP---LPII....--N.------S--E-.ASKA...---QCA- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----K----I-SW---.....L--LK-G----------KH..--GTPRS-EG--NPVP--SL-TS....--N.Q-D-E-S----.AGK-...----*-- 101
01_AE.JP.x.DR0492 ------N----N------T---SK----R--W---.....L--LN-G----------KH..---TP-S-KD--HTIPE--PPIT....--N.--D---S----.ASKA...----CA- 102
01_AE.TH.04.BKM --L---N----N------T---ST----I--W---.....L--LK-G----------KH..--GTP-SHKD--NPVP-R-LPTI....--N.S-D---S--E-.ASKA...-A--C-- 102
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------N----N------T---S--------W---.....I--LK-G----------KH..--GTP-S-KS--NPIRE--FPII....--N.------S--E-.-SKA...----C-- 102
01_AE.VN.98.98VNND15 -K----N----N------T-N-NT-------W---.....L--LK-G----------KH..--GTP-S-KD--NPIRE--LPII....--N.--D---S--EG.ASKA...----*-- 101
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -D-I--K----N------A-P-SK-------W--P.....I--LN-G-----------R..--GPP-SR-D--NPIP---LPR-LPTNG-N.----EKS----.ASK-...---Q*-- 105
02_AG.CY.05.CY048 --L---S----N------T---SK----M--W---.....L--LN-G-----------R..---TP-DC-D--NPVP---FPTT....--N.--ES--S--E-.ASK-...-A--C-- 102
02_AG.ES.06.P1261 --L---S----N------A---SK----M--W---.....L--LN-G----------GR..--GPPPSR-D--NPVP---LPTT....--N.--D---S--E-.ASK-...--G-CA- 102
02_AG.FR.91.DJ263 ------S----N------T---SK----I--W---.....L--LN-G-----------R..--GTP-SR-D--NPVP---LPTT....---.--D---S--E-.ASK-...---QG-- 102
02_AG.GH.03.03GH181AG --LI--S----N------T---NK-------W---.....L--LN-G-----------R..--GTP-SR-D--NPVP---FPIS....--N.------S--E-.ASK-...-RG-CA- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---SK----A--W---.....L--LN-G----------KR..--GSPRSH-DR-NPVP---LPTA....--N.------S--E-.ASK-...--NLC-Y 102
02_AG.NG.01.PL0710 --L---S----N------T---SK----I--W---.....L--LK-G-----------R..--GTP-SH-D--NPV----LPTT....--N.---A--S--E-.ASK-...---RCA- 102
02_AG.SE.94.SE7812 --L---S----N------T---SK----I--W---.....L--LN-G----------KR..--GTP-SR-DN-DPVP---LPTT....--N.-A----S--E-.AGK-...----C-- 102
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L---K----N------T---SK----L--W---.....L--LN-G-----------R..--GTP-SR-D--NPVP---LPTT....--E.Q-----S--E-.ASK-...--G-C-- 102
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------S----N----K-T---SK-------W---.....L--LN-G-----------R..--GTP--R-D--NPVP---LPTT....--N.--D---Q--E-.ASK-...----C-- 102
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -DL---S-----------T---NK----M--W---.....L--LN-G-----------R..--GTS-SR-D--NPVP---LPTA....--N.------S--E-.ASK-...----CV- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------L---.....---MK-G------------..----P-DN--D-V--P---A---....---.----------M.----...--H---- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-NK-F-----W---.....---LK-G----------KH..--GSL-G-KG--NLIP---L--QP...N--.S---E-Q----.ASK-...-A---A- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---NQ----M--Y---.....N-----G-----------P..---PP-G--A--DPVPE--P---....---.-----KQ--E-.-SK-...-A-Q--W 102
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------K-------Y--P.....---LN-G------------..--Q-PPG-KN--DPV----L--T....QRE.Q---EKS--E-.-SKA...-P-R--- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S-------------------------.....---MK-G---F--------..--S-P-S-ED--NLI----LPRT....Q--.---SE-S----.-SK-...K------ 102
08_BC.CN.06.nx2 ------N----N------E----TR---R-SYQ-L.....---QK-G------------..--S-P-S-ED--NFK----LPGT....Q--.QA-SE-S--*-.-SK-...KPA---- 101
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---NK----R--Y---.....H--LN-G------------..--A-SCG-KSN-DPIP---LP-T....--N.------S--E-.-SK-...KS-Q--- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------NK-H--A-SY--L.....---Q--S------------..--S-PPS-ED--NLI----S---....---.-----------.---A...-A----W 102
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------NQ-------Y---.....H--LK-G------------..--P-SHS-KN--DHIPE--L--A....TRK.--V-E-S--E-.-SK-...-P-R--- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--K----R-----Y.....W--V--G------------..----P-G---N--------I--A....--N.------S--E-.-SKA...KS--C-- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--K-----------.....------G------------..--S-SH---N--DLIP---LPI-....--N.Q-----S--E-.-SK-...------W 102
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------K----R--W---.....---LN-G----------KH..--GPP-SXKD--TPVP---LPTT....--N.----E-S----.-SK-...K------ 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N-----I--W---.....I--LK-G----------KH..--GTP-S-KD--NPAP---L-IS....--K.--D--KS--E-.ASKA...----*-- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---NK----R--Y--P.....---LN-G-----------P..---PP-GGTG--NPIPE-SLPR-....QRI.---TE-S-TE-.-SKA...----C-- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--R-F--E-----Y.....W--T--G---N--------..---PP-GNPP--V--P---AP-A....--N.------S--E-.-SKA...K--Q*-W 101
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N-----R--Y---.....L--LK-G------------..--TTPYD-KH--DLIPE--L-RT....SW-.------Q-E--.ASKA...-A-QC-- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------NT-----------.....L--TK-G------------..--GPP-SH-D--NPVP---LPDT....E-..---T--S--E-.-SK-...K------ 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------NK----V--W---.....---LN-G----------KH..--GPPPG-KD--NPVP---IPTT....--N.------S-EE-.-SK-...T---CA- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---NK-H--R--Y--I.....K--L--G---R--------..---PP-GD-A--VPVP---S---....---.-----------.-S-A...------C 102
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N--F--V--W---.....---LK-G----------KH..--GTP-G-KD--NPIP---LP-T....KR-.S---E-S--E-.-SK-...--NR-A- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------NK----M--W---.....---LK-G----------KH..--GTP-D-KD--IPVP---LPTT....--N.------S--E-.-SK-...-A----- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------NK-F--V--W---.....---LN-G----------KH..--GSP-S-KD--NPVP---IPTT....--N.----EKS-EE-.ASK-...KA----- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N-----R------.....----K-G----------S-..--GTPPS-KD--NPVP---IPTT....--N.Q---E-S----.ASK-...----YA- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-NK----Q--Y---.....L-----G-----------P..--GTSRSN-D--NP-P---S--A....QRE.SP--E-S----.-SK-...-Q-R--- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------NQ----R--Y---.....H--LK-G---F--------..--T-PYGNKN--DPIQE-SIP-T....QR-.S--SE-S----.-SKA...RA-R--- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---NK-------L---.....---MK-G------------..---P--DN-NN-V------A--S....--N.----E-S----.----...T----A- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---NK-----------.....------G------------..---T--D---D-V------A--F....---.------S--T-.---A...------- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N-----R-SY---.....---L--G------------..--S-PPS-ED--NLI----VP-S....---.Q--SEKS----.-SK-...----C-- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--P-------Y--Y.....M--LN-G---Y--------..--T-PPG-KN--DPE----V--T....QRE.----EK---E-.-SKA...TPNR--- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-SK----I--W---.....L--LK-G----------KH..---PP-S-ED--NPX-E--L-IS....--N.--D-E-S----.ASK-...---RC-- 102
34_01B.TH.99.OUR2478P ------N----N------T---SK----N--W---.....L--LK-G----------KH..--GTP-S-KD--NPIPE--LPII....--N.Q-----S--E-.ASKA...----*-- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S-----I-SY---.....---LN-G------------..---TP-RD-D--NPIP---LPRA....K-I.SA-QE-S----.-SK-...-P-R--- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N--F-----W---.....---LN-G-----------R..--G-P-SR-D--DPV----LPAI....--KN------S--E-.ASK-...--N-C-- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N------------.....---TK-G------------..--T-A-SR-DN-H-VP---LPTT....--N.------S--E-.ASKA...----CA- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-NK----R-----Y.....W--T--G----H-------..---TP-SN-I--DPVP---V--A....--N.------S--E-.-SK-...K---CA- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------K-----------.....---T--G------------..---TP----I--DPVPE--I--A....HRN.------S--E-.-SKA...K---*-- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------K----R------.....------G------------..---SP-GR-S--G---SRSAP-Q....---.----E-S----.----...----E-- 102
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---I--K----E----------------R------.....----R-G-----------P..--NPPPD-E----------AT--....---.------X----.----...----DX- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---SK-------W---.....L--LN-G-----------R..--GTP-XR-D--NPV----LPIT....SEN.------S--E-.-SK-...------- 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--K----R------.....W--V--G------------..--GPP-S--I--DLVP---I--A....QRN.----E-S--E-.-SKA...--G-W-- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----K----R------.....------G------------..--XPP-SG----D-------T-L....---.----E-S----.----...----V-R 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------Q-------Y---.....I--LK-G---C--------..--T-PPG-KN--DLVQ---L--T....QRK.----E-S--E-.-SKA...GP-R--- 102
DO.FR.08.RBF208 -D----N----N------S---NS----Q------.....F--TK-G----------G-..--GPP-GG----VPVP---STGT....SRE.QKHQE-QE-E-.-KK-...GP-*HPR 101
O.BE.87.ANT70 -D----EVP--H------QIP-N-----R--Y--Y.....---VR-G----------G...-P.-AASHPD-KDPVP--SPTIT....KRK.QERQE-QEEE-.-KKA...GPGGYPR 100
O.CM.91.MVP5180 -D----EMP--H----K-Q-P-N-----R--Y--Y.....---TK-G----H------...-PA-AASYPDNKDPVPE-SL-HT....GRK.QKRQE-QE---.-K--...GPSGQPC 101
O.CM.96.96CMA102 -D----EVP--H------Q-X-NK----S--Y--Y.....---TR-G-----------....-S-AAGHSDNKDLVPE-SP-IT....XRK.*ERQE-QE-E-.-K-A...GPGGYHC 99
O.CM.98.98CMA104 -D----EMP--H------Q-P-N-----S--Y--Y.....--LVR-G-----------....-P-TASHPDNKDPVPE-SP-IT....NRK.*ECQE-QE-E-.-K--...GPG*YHC 98
O.CM.99.99CMU4122 -D----EMP--H------Q-P-NK-------Y--Y.....---TS-G-----------....-P-AAHHPDNKDLVPE-SPTIT....NRK.QERQE-QE---.-K--...GP-*YPC 99
O.FR.92.VAU -D-I--EMP--H------Q-P-NA----Q--Y--Y.....L--TK-G----H------...-PA-AASYPDNKDPVPE-SP-NN....KRK.*ERQE-QE-E-.-TK-...GAGGLHC 100
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-NK----A--Y--Y.....---AS-G-----------...-PA-AARHPDN-DIVPE-L-YIT....NRK.QKRQE-QE-E-.-N-A...CPR*YPG 100
O.US.97.97US08692A -D----EMP--H------L-P--K-------Y--Y.....---TS-G-----------...-PA-AASRPDNKDLVPE-SP-IT....NRK.QKRQE-QE-E-.-KKA...GP-*YPR 100
O.US.99.99USTWLA -D---HEMP--H----S-Q-P-NT----S--Y--I.....---TK-G-----------...-PTTAERHTDNKDPVPE-SPTIT....SRK.*ERQ--QE-E-.-KKA...GAGG*PR 99
N.CM.02.DJO0131 -----------N----------NG----Y--Y--M.....C--TK-G----------S-..---TPKS-KN--DPIPE--L--QQQ..P--.Q--Q-KQ--AL.-DKA...----*-- 103
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------N----------NK----N--Y--V.....---TK-G----------S-..--KTPNS-KDY-DPIPE--L--Q....P--.Q--Q--Q--AL.-SK-...-A-LC-- 102
N.CM.06.U14842 ----------------------NK----R---X-I.....---TK-G----------SR..---TP-S-KN--DPIPE--L--Q....H--.Q--Q-KQE-A-.-SK-...----C-- 102
N.CM.95.YBF30 -----------N----------N-----R--Y--L.....Y--TK-G----------S-..---TP-S-KS--DLIPE--L--Q....Q--.Q--Q-KQ-EAL.-SK-...-A--C-- 102
N.CM.97.YBF106 -----------N----------NK-------Y--M.....C--TK-G----------S-..---PPKS-KD--DPIPE--L-RQQ...P--.Q--Q-KQ--AL.-GK-...-A--C-- 103
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y.....---TK-G---------.....---PARADNNN-NHQDPV-FACT....GAQ.QE*HQ-QT---.-KQA...TA-RS-C 98
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y.....---TK-G-----------R..PA--DN-N-N--DPV--*-LA*TG...IQQ.E*HQ.-QT---.-KQA...TA-RS-C 99
CPZ.CD.90.ANT -D---AETP--L--PAT-A-P-N-----C--Y--P.....L--TK-G--------R-ARRN--TTAES-ENN-DPV--*SLPKT....SRI.QSSQ-K-E---.-EK-...GSGGGPC 103
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---IE-D----N----K-R-E-NK-F-----Y--I.....L--TK-G----------GR..-KP-SS-QD.NKDP-R---L---....IR-.Q--SEKQ--E-.--TS...-A-QS-W 101
CPZ.GA.88.GAB1 -D-I--D-----------R-V-N-----A--Y--I.....Y--TK-G----------TT.R--T-PAG-KNN-D-IP---L--S....--N.KE-SEKST-E-.ASK-...-A-Q*-- 102
CPZ.TZ.00.TAN1 -N-I--QVA--E---AA-E-P-------------P.....---TK----------R-G...-K.SAVH-TNN-DPVRQ-SLPKR....SRI.QNSQE-SQEE-.-A--...TSGGRPR 100
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N-----------V.....---TK-G----------GR.R--TTAKS-ADN-DP-R---F--Q....L-N.Q--Q--Q--AL.-KQ-...TS-QR-- 103
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Rev start exon 1 end exon 2 start NLS Leu-rich effector domain Rev end
B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS..DEELIRTVRLIKLLYQSNPPPN....PEG.TRQARRNRRRR.WRER...QRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCN......EDCGTSGT.......QGVGSPQILV.ESPTVLESGTKE* 116
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------..--D-LKAI-I--X------Y-K....-R-.-----K-----.--A-...----D-------S-C---P----------I-------H......--------QQSQGTET---R--VS-.---GI------N- 124
A1.CY.06.CY171 -------T..-V--LTA--I---------S-K....-R-.----Q------.--A-...-N--DA------S-C--------------ID--H----......--------QQSQGTET---GS--SG.--SGI-G------ 124
A1.ES.06.X2110 --------..----L-AI-I---------Y-K....-K-.----QK-----.--A-...----D-L-Q-V-S-C---P-----F----I---C---H......-G------QQSQGAET---R--VSG.---DI-D--A-N- 124
A1.GE.99.99GEMZ011 -------T..-A--LTA--I--F------C-T....-R-.-----K-Q---.--A-...----D-------S-C--------------I---H---S......--------QQSQGTET---G---SG.K-SGI-G------ 124
A1.IT.02.60000 -------A..----L--I-I--I---T--Y-E....-R-.S----K-----.--A-...----D-------S-C------------------R---S......--------QQPQGTET---G---SM.--SSI-GP-A--- 124
A1.KE.06.06KECst_001 --------..--D-LK---I--I------Y-K....-T-.S---Q------.--T-...----D-------SAC---PT-------------H---S......--------QQSQGVET---GH-VS-.---DI-G----N- 124
A1.RU.08.PokA1Ru -------T..-A--LTA--I--I------Y-T....-R-.----W--Q---.--A-...----N--G----S-C--------------I---HI--S......--------QQSQGTET---G--VSG.--SGI-G------ 124
A1.RW.93.93RW037A --------..--A-LKA--I--I------Y-R....-K-.S----K-----.--A-...----D-L-----S-C---PE-----------K-H---S......--------QQSQGAET---G--VSG.-HSAI-G----K- 124
A1.SE.95.SE8538 ------N-..----L-AI-I--I------H-K....-R-.S----K-----.--A-...----D-------S-C----------------G-H---C......--------.......E---R--VS-.---G--D----N- 117
A1.TZ.01.A341 ------S-..----L-AI-T--I--E---Y-K....-R-.----QK-----.--A-...------------SAC----E----F----I---H---R......--------QQSQGVET---R--VS-.---A--GA---N- 124
A1.UA.01.01UADN139 -------P..-A--LTA--I--I------Y-T....-R-.-----K-----.--A-...----D-------S-C--------SF----I---HIN-S......--------QQSQGTET---E---SG.--SGI-G----G- 124
A1.UG.99.99UGA07072 --------..----LKA--I--I------Y-K....-K-.S----K-----.--A-...----D---K---S-C---------F----I---H---S......--------QQSQGTET---R--VSG.--SNI-G----N- 124
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------D..V-D-LQA--I--I--K---Y-K....-G-.-----K-----.--A-...----D-------S-C---P--------------H---S......----.T-......TET--EGHS---.---A---P----- 117
A2.CD.97.97CDKTB48 -------P..--D---AI-I--I------Y-K....-R-.-----K-----.--A-...----D-------S-C---PT-------------H---S......-----C--QQSQGAET---R--TS-.--SGI-G--IED- 124
A2.CM.01.01CM_1445MV -------P..--D-LKA--T--I------Y-T....-R-.S----K-Q---.--A-...--H-S-------S-C------------------HI--S......---D----QQSQGTET---GH--S-.--SVI-G---E-- 124
A2.CY.94.94CY017_41 T----D-P..--S-LQAI-T--I------Y-K....-R-.S---Q------.--A-...----D-----V-R-C---PT-------------HI--S......--------LQSQGTET---RS-ES-.--SVI-G---E-- 124
B.AR.04.04AR143170 --------..----LA---A-----------S....R--.-----------.--R-...-K--QAF-AW--S-R---LE--G-------D------S......--------.......-----S----.-H-A---TX-TQ- 117
B.AU.04.PS1038_Day174 --------..----LK----X----------X....Q--.X----------.--Q-...--------GW--X-X---P-------------------......--------.......----TX-V--.X--XX-----E-- 117
B.BO.99.BOL0122 --------..--D-LQ------F---------....---.-----------.----...--H-QAV-AW-IS-H----T------------------......--------.......----D-----.------G------ 117
B.BR.05.BREPM1081 --------..--D-L--I----I--------S....S--.-----------.--Q-...----N---GW--S-H--------S--------------......--S-----.......-R-----V--.---A--------- 117
B.CA.97.CANB3FULL --------..----LK------F--------S....S--.-----------.----...----RTL-----S------T------------------......--------.......----------.------------- 117
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----RE-N..----LK--K---F------L--....---.--K--------.--A-...----RE------D----G-T-----------------S......--------.......-R-------G.---A--D------ 117
B.CO.01.PCM001 --------..--D--Q---F-R----L----S....R--.-----------.----...----G---AW--RSH------------------N---S......-----A--.......-------V--.---A------E-- 117
B.CU.99.Cu19 --------..------------QI-------S....N--.-----------.----...----RA-------------------------------S......-----A--.......----T-----.---A--------- 117
B.CY.06.CY165 RT------..V---LK---F-RF---N----S....S--.--------KKSSGNRSYS#MNE*V-V-----A-----P------------------S......--------.......----N-----.---A-S------- 119
B.DE.86.D31 --------..----LK------F--------S....---.-----------.--Q-...----Q-------S-----PEQ----P-----------S......--------.......----------.---A--------- 117
B.DK.07.PMVL_011 --------..--D-LK------F--------S....S--.-----------.----...--H-R-----L-S-F---PE------------------......--------Q.......---------.-------P----E 117
B.DO.05.05DO_160884 --------..-X---K---X--F--------S....-A-.-----------.--Q-...----Q---AW--S-R----E----V------------S......--------.......-------V--.---A---Q---K- 117
B.EC.89.EC003 --------..----L----I--F---------....---.-----------.----...----R-V-DW--S-----P------------------S......---RN---.......----TS-V--.---A--------- 117
B.ES.07.X2231 -------N..----L-A----RF---N--F-S....-K-.-----------.--A-...----QD--GW--SN----P-Q----------------D......K-------.......--------P-.-Y----------- 117
B.ES.09.P2149_3 --------..--D-L-------F--------K....---.-----------.----...----R---D---SDF---PE------------------......--------Q.......-----E---.---AL-------- 117
B.FR.92.92FR_BX08 --------..--D-LK-I-V--F--------S....S--.-----------.----...-----T--NW--T-H---P------------------S......K-------.......----D-----.---A-------K- 117
B.GA.88.OYI --------..----LK------F---------....---.-----------.----...----RK--GW--S--------------------N---S......--------.......------E---.---A---P----- 117
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------..--D-LKA-----I---------....---.-----------.---X...----RG-GQ---D-----XX------------------......--------Q.......----H-V--.---A--D-----E 117
B.GE.03.03GEMZ004 --------..----LK--K---QI-----L-S....S--.-----------.---K...-----Q--GW--SAF---P----------------H-S......--------.......----T--VS-.---A--------- 117
B.HT.05.05HT_129389 ----R---..--X-LX------Q------L-S....---.--K--------.----...-----K-G----A------E-------------S---S......-G--D---.......-------V--.---A--------- 117
B.IN.x.11807 -------R..-D--LT--KI--F------L-R....-K-.-----------.----...----Q---AW--RNN-----------------------......--------.......----------.---A--------- 117
B.JM.05.05JM_KJ108 -------R..-D--LKA-----F------L-S....-A-.-----------.----...----S----W-IR-H------------------N---S......----D---.......-R---CEV--.------------- 117
B.JP.05.DR6538 --------..--D-LKA-----F------Y-S....L--T-----------.----...----R-------C---E-P--------------S---S......--------.......----------.---AI-------- 118
B.KR.04.04KMH5 --------..----L--I-I--F------L-K....---.-----------.--R-...-GW-R----W--N-R---P------------------S......-G------.......----N-----.---A-----A--E 117
B.MM.99.mSTD101 -----E-K..TNS-LK-A---------R-AFPG...---.-----------.--A-...----RQ-C----DA---G-S----------------..........------.......----------.------D------ 114
B.NL.00.671_00T36 --------..----L-------Y--------S....S--.-----------.----...--R-RA---W--SNH---P------------------S......--------.......----------.---AI-D----G- 117
B.RU.04.04RU128005 --------..--D-L-A-----F---I----S....Q--.-----------.----...----RTL-GW--SD----PX------------------......--------.......----N-----.-P-P--------- 117
B.TH.00.00TH_C3198 -----E--..-----K-----R-------L-S....---.-----------.--A-...----RE------D----G-T------------------......--------.......---------L.------DP-A-K- 117
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----R---..----LE---F--F--------S....S--.-----------.----...----CA--AWL-S-R---P------------------S......T-T-D---.......-------V--.--TA--------- 117
B.TW.94.TWCYS --------..----L--------I--------....---.-----------.----...----RT--GW--SN----P------------------D......--------.......--------F-.------D------ 117
B.UA.01.01UAKV167 --------..--D-LK------Y---------....---.-----------.--A-...----RT--DW--SNH---P------------------S......--------.......----G-----.---A---P----- 117
B.US.09.N_2 --------..-DD-LK---------------S....Q--.-----------.----...----R-------S-----P----------------A-S......--------Q.......---N----L.----I-------- 117
B.UY.01.01UYTRA1179 --------..----LK------Q--------S....---.-----------.----...----R-L-GW--SS----P------------------S......--------.......-----S----.---------I--- 117
B.YE.02.02YE507 --------..--D-LKA-----F--------S....T--.-----------.----...--H-RTT-QW--SN--D-P------E------------......--------.......E----S--R-.------G------ 117
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------..-D--LK-----RF--------S....Q--.-----------.----...----Q---GW--SNF-D-P------------------G......--S-----.......----TS----.----I-D--A--- 117
C.AR.01.ARG4006 --------..--A-LLA--I--T------Y-K....---.--R--------.--A-...------------I-C---PT---------I---NIN-S......-SG-----.......-R--N-*-FR.KPCA--G-RA-KE 116
C.BR.04.04BR013 --------..--A-LQA--I--I------Y--....---.-----------.--A-...------------T-C----T----F----I---NIN-S......-GS-----QQPQGTPE---D-*VFR.KPCAI-G-RA-KE 123
C.BW.00.00BW07621 -------N..-DT-LQA--I--I------Y-K....---.-----------.--A-...------------S-V---P-----F----I---HIG-S......-SG-----QQPQGTPE-M-N-*-SG.N-CA--G-RA-KE 123
C.CN.98.YNRL9840 -------G..--A-L-A--I--I------Y-E....-R-.-----K-----.--A-...-KR---------S-C---P----HF----I---HIGDS......-SG-A---QQSQGTTE--A--*-SG.K-CA--G--A-KE 123
C.CY.05.CY040 -------N..-AA-LQA--I--I------Y-K....---.----Q------.--A-...------------SSCV---E----FHI--I---HISGG......-GS-----QQPQGNTE---NS*-SG.K-CA--G----KE 123
C.ES.07.X2118_2 --------..--A-LQA--I--I------Y-E....-K-.-----K---X-.--A-...X-X-RA------IXC----X----F----I---HI--S......-SG-----QQSQGAAE-----*VSG.KPCA--X----KE 123
C.ET.02.02ET_288 --------..-AA-LQA--A--I------Y-K....---.----Q------.--A-...------L-----SDC---HP-------------N---S......-SG-----QQPQGTTE---N-*VSG.QYCA--G-RA-KE 123
C.GE.03.03GEMZ033 --------..--A-LQA--I--I------Y-E....-K-.----Q------.--A-...------------S-C--------------I---HI--S......QSS-A---QQSQGTTE-----*-FG.K-GA--G----KE 123
C.IL.98.98IS002 --------..--A-LQA--I--I------Y-K....---.-----------.--A-...----SA------ESC---P----------I---HIGGS......-SS-N---QQPQGNTE-----*VSR.K-CA--G-RA-KE 123
C.IN.03.D24 --------..--A-L-A--I-RI------Y-D....-R-.-----K-----.--A-...----RAL-----SDC----------P---ID--NISDS......-GG----AQQPQGTTE-----E-SG.KPCA--G--A-KE 124
C.KE.00.KER2010 -------N..-D--L-V--I--I------Y-K....---.-----K-----.--A-...--R---------SAC---P-----F----I---HI--S......-GG-----QQSQGTTE-----*VSG.KLCA--G--A-KE 123
C.MM.99.mIDU101_3 --------..--A-L-A--I--I------Y-E....-R-.----QK-----.--A-...-K--------V-S-C---P------L---ID--HISDS......-SG-A---QQSQGTTG-----*-SG.R-CA--G--A-KE 123
C.MW.93.93MW_965 --------..--A-LQA--I--I------Y-K....---.-----------.--A-...-------G----A-C---P----------I---HI--S......-SS-----QQSQGTAE-----*VSG.K-CA--GARA-KE 123
C.SN.90.90SE_364 --------..--A-LQA--I--I------Y-K....---.-----K-----.--A-...-------------DC---P----------I---HI--S......-SS--PD-.......E---N-*VSG.KPXA--GF-A-KE 116
C.SO.89.89SM_145 --------..--A-L-A--I--I------Y-K....---.-----K-----.--A-...------------S-C---PT---------I---HIGGS......-SG-----QQSQGTTER----*VSG.K-WA--G--A-KE 123
C.TZ.02.CO178 --------..-DA--QV-KI--II-----Y-E....-K-.-----------.--A-...------------SAC-E-P--------------HI--S......-SG-----QQSQGTTE---N-*VPG.RLRA--G---EKE 123
C.US.98.98US_MSC3018 --------..--A-L-A--I--I------Y-K....---.-----K-----.--T-...-K--D---A---S-C----T---S-P-------NIGDS......-SG-----QQPQGTTE---N-*VSG.R-W---G--A-KE 123
C.UY.01.TRA3011 --------..--A-L-A--I--F------Y-K....---.-----------.--A-...------------T-C----P-S-------I---NIN-S......-SG-----QQPQGTTE---N-*VFR.-PCAI-GPRA-KE 123
C.YE.02.02YE511 -------N..-AA-LQ--KI--I------Y-K....L--.-----------.--A-...-K-----G----SCC-E-P----------I---HI--S......-SS--T--QQSQGNTE----S*VSR.K-CA--GARA-KE 123
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------..--A-LQA--I--I------Y--P...N--.-----------.--A-...-----Q------V-----PT---------I---HI--S......-SS-----QQSQGTTE---N-*-SG.K-R-I-G-RA-KE 124
C.ZM.02.02ZM108 ------V-..--A-LQAT-I-RI------Y-K....---.-----K-----.--A-...-----Q------S-C---------FR---I---HI--D......-SS-----QQSQGTTE---N-*VSG.K-CA--G-RA-KE 123
D.CD.83.ELI --------..--D-LKA-----F--------S....---.-----------.--A-...----RE-A----------P--------------N-N-S......---R----.......----H---S-.----------E-Q 117
D.CM.01.01CM_0009BBY ----RE--..--D-LKV-----F---N----S....---.-----------.--A-...--HL-T-G----S--------------------N-N-S......--------.......--------S-.------G---E-- 117
D.CY.06.CY163 ----RE--..--D-LKAI----V--------S....IQA.P----TH----.--A-...-------G----S-----P--------------N-N-S......--------.......-----T--S-.---A---T--E-- 117
D.KE.97.ML415_2 -------R..--D-LKA-----I--------S....---.-----------.--A-...-K--D-LGA---S------E-------------S----......-----P--.......--------S-.-P-A--D----K- 117
D.KR.04.04KBH8 --------..--D-LKAI----F------L-S....---.-----------.--A-...----N--G---IS----------------I----IN--......--------.......-----S-VSG.--SAI-DT----- 117
D.SN.90.SE365 --------..----LKAI----F---N----S....T--.-----------.--A-...----N--G----S--------------------N-N-S......--------.......-RM----VS-.---A--DT--EK- 117
D.TD.99.MN011 ----REEN..--DFLK-I----W--K-----S....T--.-----------.--A-...-------G----S----------S-----I---N-N-S......---EP---.......-----S--S-.----------E-- 117
D.TZ.01.A280 --------..----L-AI----I--------S....L--.-----------.--A-...----D--G----S--------------------N-N-H......T-------.......-----H-VS-.-P-AI-D---E-- 117
D.UG.99.99UGK09958 --------..----L-A--I--I------F-S....---.-----------.--A-...-------G----S-H---LE---------I-K-NIN-S......--------.......-----H-V--.------D--A--- 117
D.YE.02.02YE516 ----RE--..--D-LKAI----F---N----S....---.-----------.--A-...--HL---G----S-L--G-----------I---N-N-S......----P---.......--------S-.-PS----P--ED- 117
D.ZA.90.R1 --------..--N-LTAI-I--F--------S....---.-----------.--A-...----N--G--V-F------------------------S......--------.......--------S-.---A--------- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------..-DD-L-A-KY--I------Y-K....---.-----------.--A-...---VRE--Q---SSC----T-------------HIN-S......---E.......QGAEER---S--S-.--CAI-------- 117
F1.AR.02.ARE933 --------..-T--LTAL-Y--I------Y-K....---.-----------.--A-...----RA--D---SSC---PE-------------HIN-S......----.......PGTEE-L-G---AG.--HA-----I-N- 117
F1.BE.93.VI850 --------..-T--LKA-KC--I------Y-K....---.-----------.--A-...----RAL-D---SSC----E-------------HIN-S......----.......QGPEE----S--SG.--HA--------- 117
F1.BR.07.07BR844 ------G-..-T--L-AI-H--I------Y-K....---.-----------.--A-...----RE--Q---EP----PE----F--------HI--S......---E.......PDPDK-------SG.--R---------- 117
F1.ES.x.P1146 --------DT-T--LK---C--I------Y-K....---.-----------.--A-...-----K------RSC--GPV-------------HIN-S......----.......QGTEK-------S-.--HA--G---Q-- 119
F1.FI.93.FIN9363 --------..-T--LKA-KY--I------Y-S....-D-.-----------.--A-...----RA------SSC---LE-------------HIN-S......----.......QGTEE-------SG.-HH---------- 117
F1.FR.96.96FR_MP411 -------N..----L-A--A--I------Y-K....---.-----------.--A-...-K--R-------VAC---PE-------------HIN-S......K---.......QGTNE---N---SM.-PR---------- 117
F1.RO.96.BCI_R07 --------..-T--LKA-QY--I------Y-K....---.-----------.--T-...----RE------SSC---P--------------HIN-S......---E.......QGAER-------S-.--HA--------- 117
F1.RU.08.D88_845 --------..-A-XLKA-KY--I---------....---.-----------.--A-...----RE--Q---DDC---P--------------HIN-S......-G--.......QGTEK----S--P-.--S-I-G------ 117
F2.CM.97.CM53657 --------..----LKA--Y--I------Y-K....---.--T--------.--A-...-N--RQ------S-C---PT-------------HIN-S......---E.......QGTNK---N---SG.--RA--GP-N--- 117
G.BE.96.DRCBL ------ST..----LTA--I---------S-P....---.-----------.--A-...------------S-C---PE-------------H---S......--G-----QQSQGTEI-------F-.--SV--G------ 124
G.CM.04.178_15 ------ST..----LQA--I--I------Y-P....---.-----K-----.--A-...----RA------T-C---LE-------------H---S......--SR----QQSPGTET---G---CG.-P-VI-G------ 124
G.CN.06.sh52 ------V-..----LKA--T--I------Y-S....T--A-----K-----..WRA...RQKQI-SISDRILSACLGRPTEPVPLQL-PLERLCLNC.....S--S-P---QQPQGTET---RS--SG.--SDL----I--- 125
G.CU.99.Cu74 ------ST..----L-A--I--I------Y-P....---.-----K-----.--A-...-K--------V-S-C----X-------------S---S......K-S-----QQSQGTET---R---S-.---G--G------ 124
G.ES.09.X2634_2 ------NT..----L-IIQT--I------Y-P....S--.-----K-----.--A-...----------L-S-CV---T-------------HI---......--S--L--QQSQGTET---G---P-.--SV--G------ 124
G.GH.03.03GH175G ------SN..----L-A--I--I------Y-S....A--.-----K-----.--A-...---VRAL---F-SAC---PT-------------C---S......--S-----QQSQGTET---R---S-.---V--G------ 124
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGDS..DEELIRTVRLIKLLYQSNPPPN....PEG.TRQARRNRRRR.WRER...QRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCN......EDCGTSGT.......QGVGSPQILV.ESPTVLESGTKE* 116
G.KE.93.HH8793_12_1 ------ST..--D-L--I-I--I------Y-P....---.-----K-----.--A-...------------SSC------------------H--SS......--G-----QQSQGTET---G---F-.--SV--G--A--- 124
G.NG.01.01NGPL0669 -------T..--A-LQA--I--I------Y-P....---.---------K-.--A-...--------K---SDC---R-----F--------H---S......--SRIT--QQSPGTET---G--TS-.---A--G----N- 124
G.PT.x.PT2695 ------ST..----L-AA-I--I--E---Y-P....---.---T-K-----.--A-...----------V-S-C----T-------------H---S......--S--L--QQPQGTEP-L-G---S-.--SV--G------ 124
G.SE.93.SE6165 ------ST..----L-A-KA--I------Y-P....---.-----------.--A-...----SA------TA----P--------------H---S......--S-----QQPQGTET---RS*-F-.--SV--GQ----- 123
H.BE.93.VI991 -------N..--G-L-AC-I-R-------Y-E....-A-.----Q------.--A-...-------G--V-A-C--GP------------------S......------.......GEK------TSG.---A--GT-A--- 117
H.BE.93.VI997 ------AG..--Q-PQVCKI--II-----Y-E....-A-.-----------.--A-...----RA------TDC---PP------------------......K-----.......GEK-K-G---P-.--S---GT----- 117
H.CF.90.056 ------A-..-T--LQVCKI--I------C-E....-T-.-----------.--A-...----RE------TSC---PP---T-----------N-S......------.......GEK-E-----SL.--S-I-GT----- 117
H.GB.00.00GBAC4001 --------..--G-LQVCKI--I------Y-E....RAE.-----------.--A-...------------H-C-AGPV-----------------S......------.......GEK-------S-.-P-A--GT-A--- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------..--Q-LLA-----I---G--Y-K....-N-.S----------.--A-...-N--D-------SAC---P-----F----I---R---S......----D-.......GT----D---SG.--GVL-GA----- 117
J.CM.04.04CMU11421 --------..--Q-LLA-XX--IXXR---Y-S....-R-.S----------.--A-...-N-XD-------C-C--------------I---HI--S......----D-.......GT----D---SG.-PCM--GA----- 117
J.SE.93.SE9280_7887 --------..-DQ-LLA-----I------Y-K....-N-.S----------.--A-...-N--D------PSSC---P----------I---R---S......----N-.......GT----D---SG.-PCM--GA----- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R---..EQQ-LTP--I--I------Y-K....---.-----------.--A-...----RE--Q-V-SSC----T-------------S-N-D......--S-.......QGTEGEL-----P-.-PD---G--D--- 117
K.CM.96.96CM_MP535 ----R--P..--Q-LT---T--I--E---Y--....L--.S--T-------.--A-...-K--S-----L-SAC--------------I-K-N-N-D......--P-.......KGTEG-L-----S-.-PC---------- 117
01_AE.AF.07.569M ------ST..----L-A--I--I------F-S....S--.-----------.--A-...----RA------S-C----T-------------H----......--------QQSQGTET---RS--SG.-PSVI-GP---N- 124
01_AE.CF.90.90CF11697 ------NT..--D-LQA--I--I------Y-P....---.-----K-----.--R-...------L-----VACV---T-------------HI--S......--------QQSQGTET---G---SG.--SVI-G----N- 124
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------NT..----LKA--I--I------F-S....S--.-----------.--A-...----SAL-----NH----PT-------------H-N--......--------QQSQGTET---R---SG.--SVI-G---EN- 124
01_AE.HK.04.HK001 ------ST..----LGA--A--I------S-P....A--.---T-K-----.--A-...----RK------SSVV---T--------S----H----......--------QQSQGTET---R---SG.--SVI-GA---N- 124
01_AE.JP.x.DR0492 ------ST..----L-A--I-NI------L-S....---.---T-------.--A-...----RAL-----SSC----T-------------H---S......--S-----QQSQGIET----S--SG.--SVI-GP-A-N- 124
01_AE.TH.04.BKM ------ST..----L-AI-T--I----D-F-P....S--.---T-K-----.--A-...-K--RA------H-C----T-------------H---S......-G------QQSQGTET---K---SG.--SDI-GP---N- 124
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------ST..----L-A--A-RI--E---F-S....S--.-----------.--A-...----RA------SAC----T-------------H---S......--------QQSQGTET---R---SG.--SVI-GP--EN- 124
01_AE.VN.98.98VNND15 ------ST..----L-A--I-RI--E---Y-S....S--.---T-K----K.V-A-...----RE------S-C---PT-------------H---S......--------QQSQGTET---R---SG.--SVI--P---N- 124
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------A..--D-L-A--I--I------Y-DPYPPT--.-----------.--A-...----SE------RSC--------------I---S---C......-G------QQSQGTET------SSG.--SII-G------ 128
02_AG.CY.05.CY048 -------A..----L----I--I------S-P....---.---S-K-----.--A-...--L-RA------S-C--------------I---R---S......----N---QQSQGTET-------S-.--SII-G------ 124
02_AG.ES.06.P1261 -------A..--D-L-A--I--I------Y-P....---.---T-K-----.--A-...---VRAL-Q-V-CAC------------------C---S......--------QQSPGTET--E---TS-.--SII-G------ 124
02_AG.FR.91.DJ263 -------A..----L-V--I--I------Y-P....---.---T-K-----.--A-...----RA----F-S-C--------------I---C---S......-G------QQPQGTET-----P-SG.--S-I-G------ 124
02_AG.GH.03.03GH181AG -------A..----L-A--I--I------S-S....---.-----K-----.--A-...--EVRAL-----S-C---LE---------I---H---S......--------QHPQGTET-------S-.-PSSI-GP---N- 124
02_AG.LR.x.POC44951 ------NA..--G-LGVI-IVRI------Y-P....---.-----K-----.--A-...----CA-I--V-S-C----E---------I---C---S......--------QQSQGTET-------S-.--SII-G------ 124
02_AG.NG.01.PL0710 -------A..----L-AI-I--I------Y-P....-G-.-----K-----.--A-...----GAL-----S-C---P----SF----I---S---S......--------QQSQGTKT------VS-.-H-VI-G------ 124
02_AG.SE.94.SE7812 ------NA..----L-A--T--I------Y-P....---.-----K-----.--A-...----RA------S-C--------------I---R---S......--------.......--------S-.--SI--G------ 117
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------A..--G-L-A--I-RI------Y-P....---.S----------.--A-...---VRA------S-C---P------P---I---C---S......--S-----QQSQGTET----S-TS-.--SVI-G------ 124
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------A..----L----I--I------Y-P....---.---T-K-----.--A-...----RA------SSC--------------I---S--.............---QQSQGTET---G---SG.-HSSI-G---Q-- 117
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------V..----L-A--I--I------Y-P....---.-----------.--A-...----RAF---V-SSC---PT---------I---C---S......----A---QQSQGTAT-------S-.--SNL-G------ 124
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------..----LK-I----F--------S....---.-----------.----...--H------Q--S-----PE---L-H-----------S......--------.......----------.------D------ 117
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------NI..--D-FKAA-A--I------Y--N...-T-.-----------.--A-...-K----L-----A-----P------------K---N-S......-------.......DK------VS-.-L-A--GT-A--- 118
05_DF.BE.x.VI1310 -------R..--D-LKA-----I------L-S....---.-----------.--A-...----N--G--L-S------E-------------N-N-S......--------.......--------S-.-P-AI-------- 117
06_cpx.AU.96.BFP90 --------..-DR-LLA--I--I------Y-K....-N-.S----------.--A-...-N--D-----V-S-C--------------I---R---S......----N---.......----N---SG.-PDML-GT--T-- 117
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B.FR.83.HXB2 TQPIP.........IVAIV.ALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKILRQ.....RKIDRLIDRL.IERAEDSGNESEG...EISALVEMGVEMGHHAPW..DVDDL* 82
A1.AU.03.PS1044_Day0 MT-LE.........-WS--.G----L-------T--G---K-L-K-.....-------E-I.R------------DTD-LAL-I--....-NYDLG..NDIN-- 82
A1.CY.06.CY171 MT-LE.........-Y---.----VA-------AL-G----RLQK-.....-------E-I.T------------DAE-L-T-MGV....-ND-FL..-D-NV- 82
A1.ES.06.X2110 MS-L..........YIWAIVG----L-L-----T--G--C-RV-K-.....-------E-I.R------------DTE-L-R-ID-....-DYDLG..IDNIM- 82
A1.GE.99.99GEMZ011 MT-LE.........-Y---.----VFV------T--G-----L-K-.....-------K-I.R------------DAE-L-T-M-V....-NYVLL..-DNNV- 82
A1.IT.02.60000 MS-LQ.........-C--I.----VG-------T--G----RL---.....---N---E-I.R------------DAE-L-K---V....-DYDLL..-DNNV- 82
A1.KE.06.06KECst_001 M--L..........EIWAIVG-I--L-L-----T-IG---K-L-K-.....----K--E-I.-----------D-DTE-L-T--D-....-DYDLG..-DHN-L 82
A1.RU.08.PokA1Ru ML-LV.........-C---.---IVF-------TLAAL----L-K-.....------VE-I.-------------DEE-L-K--GV....-NL-FV..-D-NV- 82
A1.RW.93.93RW037A MS-LE.........-C--A.G----L-------T--G---K-L-K-.....-------N-I.R----------D-DTN-L-K----....-NYDLG..-NNN-- 82
A1.SE.95.SE8538 ISALE.........-WS--.G----L-L-----T--G--CKRLQK-.....-------E-I.R------------DTE-L---I--....-NYDLG..NDNN-- 82
A1.TZ.01.A341 VS-LH.........-C---.G-I--L-L-T---T--G---K-L-K-.....-------E-I.R----------D-DTE-L---I--....-NYDLG..-DNN-- 82
A1.UA.01.01UADN139 MT-LE.........-YT--.----VSVL--F--TA-G-----LRK-.....-------E-I.R------------DAE-L-T-MGV....-NYV-L..-DNNV- 82
A1.UG.99.99UGA07072 MT-LE.........-S---.G----L-L-----T--G---KRLRK-.....-----I-K-I.S----------D-DAE-LAK----....-YYDLG..-DNN-- 82
A1.ZA.04.04ZASK162B1 MT-LE.........-C--A.G----L-------T--G-----L---.....-------K-I.T----------D-DTE-L-T--D-....-NYDLG..-DNNW- 82
A2.CD.97.97CDKTB48 MS-LA.........-LS--.G----S-L-----TV-F------KK-.....----W-LE-I.S----------D-DTE-L-KM-G-....-NLGF-..-DN-V- 82
A2.CM.01.01CM_1445MV ML-LAILS..........IVG-I--F-L-----T--F-Q-KELKK-.....----W--K-I.S----------D-DTE-L-T----....-NLDF-..-ANN-- 82
A2.CY.94.94CY017_41 ML-LV.........-L---.G-I--L-L-----T--F---K--KK-.....----W--K-I.S----------D-DTE-L-----R....--LDFG..--NNV- 82
B.AR.04.04AR143170 M--LQ.........-A---.--I-VA-------T--L---K-----.....----K----I.R----------D-DQE-L------....------..------ 82
B.AU.04.PS1038_Day174 M-SLX.........-L---.G----G-L-----T--X---------.....---------I.X---------X--DXE-L-----R....--L--M..-IX--- 82
B.BO.99.BOL0122 M-SLI.........-L---.-----A-L-----T--F---------.....---------I.R------------DQD-L-V--G-E...H-D---..--N--- 83
B.BR.05.BREPM1081 MK-LQ.........-A---.----VG-L--G--T--L---------.....-R-------I.R------------DQE-..L----....--D---..--N--- 80
B.CA.97.CANB3FULL MHSLQ.........-----.V-I--A-------T--G---------.....-------E-I.-------------AQK-L------....------..------ 82
B.CN.05.05CNHB_hp3 L-ALT.........-F---.--I-VA-------T--LL--------.....---------I.R----------D-DQE-L.SAL--....--LI-R..NA---- 81
B.CO.01.PCM001 MHALQ.........-S---.----TA-------T--GL-I--V---.....-------E-I.A------------DQE-LA-----....--D---..--N-M- 82
B.CU.99.Cu19 MHSLQ.........-L---.---I-A-------T--V---------.....-----I-N-I.-------------DQE-L------....------..N----- 82
B.CY.06.CY165 MH-LQ.........-L---.S---VA--------V-L---------.....---------I.A------------DQD-L------....--D---..--N--- 82
B.DE.86.D31 M-SLQ.........VA---.----VA-------T--F---------.....---------I.-------------DQE-L------....------..------ 82
B.DK.07.PMVL_011 M-SL..........YILAIV-----A-L-----T--Y---------.....---------I.R--------D---DQE-L-K----....--D---..-I---- 82
B.DO.05.05DO_160884 MHSXQ.........VI---.-----A----I-----F---------.....------L--I.R----------D-DEEPLA----N....--L---..------ 82
B.EC.89.EC003 MN-LE.........LS--I.-----V-L-----T--L---------.....-------E-I.S------------DQE-L-----R....--L---..--N--- 82
B.ES.07.X2231 M--LE.........-L---.-----A-L-----T--YL-----VK-.....------L--I.S------------DQE-L---M--....--Y---..V-N--- 82
B.ES.09.P2149_3 M--LVILS..........IV----VA---V---T--F-QI-R--K-.....-------E-I.S------------DQE-L-K-M--....--I---..-I---- 82
B.FR.92.92FR_BX08 M-SLE.........-L---.-----V-------T--G--F------.....------L--I.R------------DQE-L------....------..--N--- 82
B.GA.88.OYI IYSLQ.........-L---.----VT-------T--LL--------.....---------I.R--------D---DQE-L------....------..----M- 82
B.GB.05.MM45d87_GN1 M--LIVIA..........IV----VG----------L---------.....---------I.R------------DHE-LA----R....--L---..-IN--- 82
B.GE.03.03GEMZ004 MLALN.........-L---.G-I--A-L-----T--Y------V--.....---------I.R------------DQE-L-V---R....--L---...NV-DM 81
B.HT.05.05HT_129389 M-XLX.........XL---.-----X-X--I--X--F----X-X--.....KR-------I.RX-----------DQE-L----D-....--L---..--N--- 82
B.IN.x.11807 M--LV.........LA---.-----V--V-------------L---.....K--------I.R----------D-DQE-L-G----....--Q-L-..-T---- 82
B.JM.05.05JM_KJ108 M-SLE.........-I---.-------------T--Y---------.....---------I.R--T---------DQE-L------....------..------ 82
B.JP.05.DR6538 M-LLE.........-S---.----VT----I--T--F---------.....---------I.T------------DQE-L---M--....------..--N--- 82
B.KR.04.04KMH5 M--LV.........-----.-----T-------T--L---K---K-.....----KI---I.R------------DQE-L..----....------..------ 80
B.MM.99.mSTD101 M-ALI.........-W---.-----A-------T-AF-----L-KLV....KE-E-----I.R----------D-DQE-L--FM--....--D---..N----- 83
B.NL.00.671_00T36 M-SLT.........-----.-----A-------T--F---------.....---------I.R------------DQE-L------....------..------ 82
B.RU.04.04RU128005 M-SLX.........-A---.G--X-X----------L---KXL---.....---------I.R------------DQE-L-G-I--....--L---..-I---- 82
B.TH.00.00TH_C3198 M-TLT.........-L---.-----A-------T--L---------.....---------I.R----------D-DQE-L--FM--....------..------ 82
B.TT.01.01TT_CRC50069 M-SLX.........-A--T.---IXX---X---T--A---------.....----XI---I.R------------DQE-LAG-L--....------..------ 82
B.TW.94.TWCYS M--LH.........-L---.-----A-------T--LL--------.....---------I.R------------DQD-L------....-Y----..--N-Q- 82
B.UA.01.01UAKV167 M-SLQTAAI.....VAL-I.--I-VAV------TL-L---------.....---------I.-------------DQE-L-T--D-....--L---..NI---- 86
B.US.09.N_2 M--LVIYS..........IV----VA----------F---------.....----K----I.R--------D---DQE-L-----R....--L---..-I---- 82
B.UY.01.01UYTRA1179 M--LQ.........-----.----VA-------T--FL--------.....------L--I.-------------DQE-L------....------..------ 82
B.YE.02.02YE507 M--LH.........LA--I.-----A-------T--GL---R----.....---------I.S----------DEDQE-LA--M--....-RL---..--N--- 82
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 M-SLV.........-----.---IVA----------L---------.....-------K-I.A------------DLEQL------....--D---..------ 82
C.AR.01.ARG4006 MLLXX.......DYRLG-G.--I--L----I--T-AY-----LV--.....KR--W--E-I.R------------DTE-LETM-D-....--LRLL..H-X--- 84
C.BR.04.04BR013 MLDLTYR....VDYRLGVG.--II-LVL--I--I-AY-----LV--.....KR--W--E-I.R------------DTE-LETM-D-....-NLRLL..--P--- 87
C.BW.00.00BW07621 MIELIAA....VDYRIGVA.--II-L-------T-AY-----L-K-.....K------K-I.-----------D-DHE-L-TM-D-....--LRLL..-ANG-- 87
C.CN.98.YNRL9840 MLG........IDYRLG-G.--I--L-------T--Y----RLV--.....-------K-I.R------------DTE-S--M-D-....-NLRLL..--N--- 83
C.CY.05.CY040 MLSLLAR....VDYRL--G.-FI--L----I--I-AYL----LV--.....----W--K-I.G----------D-DTE-L-TM-D-....-TLRLL...DA-V- 86
C.ES.07.X2118_2 MLELLXE....VDYRLGVG.-----S-LT-I--I-XYR----L---.....----W--E-I.R------------DXE-LATM-DV....--LRLL..--N--- 87
C.ET.02.02ET_288 MFSFTER....VDAR-G-G.--I--L-L--I--T-AY-----L---.....---X---E-I.R------------DTE-L-TM-D-....-TLRLL..--H--- 87
C.GE.03.03GEMZ033 NVRLLAK....VDYRLG-G.--I--L-L--IA-T-AY-----L---.....KRL-W--E-I.K-*------G---DTE-L-T--D-....-NLRLL..-ANG-- 86
C.IL.98.98IS002 LLDLLEK....VDYRL-VI.--I-VA--T----T--Y-----L---.....-------E-I.R------------DAE-L-TM---....-NLRLL..--A--- 87
C.IN.03.D24 MLD........LNYKLTVG.-F-I-L-L-----T--Y-----LV--.....-------E-I.R----------G-DTE-LPT--D-....-NLRLL..--H--- 83
C.KE.00.KER2010 MLDLLAR....VDYRLGVG.--I--L----I--T--Y-----L---.....----W--E-I.R------------DTE-LATM-D-....--LRLL..--N--- 87
C.MM.99.mIDU101_3 MLE-........DYRLGVG.--I--L----I--T--Y-----LVK-.....----W--E-I.R------------DTE-L-TM-D-....-RLRLL..--NE-- 83
C.MW.93.93MW_965 MLELIAK....VDYRLGVG.--I--L----I--T--Y-----LV--.....----W-VK-I.R----------D-DTE-LATI-D-....--LRL-..-AN--- 87
C.SN.90.90SE_364 MVDLLAK....VDYRLGVG.--I--L----I--I-AY-----L---.....K-L-W-VK-I.R----------D-DVE-L-TM-D-....--LRLL..-AI--- 87
C.SO.89.89SM_145 MLNLLAG....VDYRI--G.-FS--L-------T--Y-----L---.....----W-VK-I.R------------DTE-LATM-D-....--LRLL..--N--- 87
C.TZ.02.CO178 DFLE........DYRLGVG.--I--L-------T-AYL----L---.....-R--QI-K-I.R----------D-DTE-LATM-D-....-NLRLL..--N--- 83
C.US.98.98US_MSC3018 MLLEV.......DYRIGVA.--I--LS------T--Y-----L---.....----W-VQ-I.R----------D-DTE-LATM-D-....--LRLL..---E-- 84
C.UY.01.TRA3011 MLQFIEK....IDYRL-VG.--I--S--V-I-----Y-----LV--.....-R--W-VE-I.R------------DTE-LETM-D-....--LGLL..A-NG-- 87
C.YE.02.02YE511 MLDLLAK....VDYRIG-A.-F---L----I--T-AY-----LVI-.....----W-VK-I.R----------D-DTE-L-TM-D-....--LRLL..-IN--- 87
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 MIDLYAG....VDYRIGVG.--L--L----I--T--Y-----LV--.....----L--K-I.R------------DTE-L-TM-D-....E-LRLL..VDNN*R 86
C.ZM.02.02ZM108 MINLLEK....VDYKITVA.-FII---L--I--T-AYL----LV--.....----W--K-I.E----------D-DHE-L-TM-D-....--LRLL..-AN--- 87
D.CD.83.ELI M--LG.........-I--A.-------L-----T--F----R-KK-.....-R--C-L--I.T------------DREKL-K----....------..-I---- 82
D.CM.01.01CM_0009BBY M-SLE.........-L---.-----L-L-----T-AY-----VK--.....---NQ----I.---E---------DRE-L-T-M--....------D.VA-NI- 83
D.CY.06.CY163 M-SLE.........-L--A.-----L-L-----T--Y------K--.....----W----I.G------------DKE-L-Q-M--....------N.VA--I- 83
D.KE.97.ML415_2 MNALE.........-S---.----TL-------T-----WIRLKK-.....-------E-I.R------------DTD-LAK----....-NYD-G..-DNN-- 82
D.KR.04.04KBH8 VMQPV.........VI--X.----TL----I--T--F--CCRLRK-.....-------N-I.R------------DEE-L-T-M--....------..N----- 82
D.SN.90.SE365 M-SLE.........-L--A.-I---L-L-----T--F--V---R--.....----W----I.K------------DEK-L----D-....------..N----- 82
D.TD.99.MN011 M--LV.........-L---.---A-L----I--T--Y------K--.....----Y----I.-----------D-DKE-L-T-MD-....--P---A.V----- 83
D.TZ.01.A280 MT-LE.........-T--A.---I-S-L-----T--Y----R-KK-.....K---W----I.R----------D-DTE-L-T----....------..N---I- 82
D.UG.99.99UGK09958 M-SLE.........-L---.-----L-------T-LF--C-RLKE-.....----W----I.R------------DRE-L-K----....------..-I--I- 82
D.YE.02.02YE516 M-TLE.........-LS--.---I-A----I--T--Y------R--.....----Q----I.R------------DEE-L-T-M--....--A---N.VA---- 83
D.ZA.90.R1 M--LV.........-L---.-----L-L-----T--F----R-RK-.....----Y----I.R------------DGE-L-K----....-YD---..N----- 82
F1.AO.06.AO_06_ANG125 MSYLL...........T-I.V----L-------T-AY-----VVK-.....---NSIYE-I.L--L---------DAE-LA--G-V....-LFI-G..-INN-- 80
F1.AR.02.ARE933 MSYLL.........AIG-T.--I--L-------T-AY---K-LV--.....-R-N--YK-I.R------------DAE-LA--G--....-PFI-R..-I-N-- 82
F1.BE.93.VI850 MSYLL.........AIG-A.--I--L-------T--Y---K-LV--.....---NK-YK-I.R------------DAE-LA--G--....-PFI-G..-INN-- 82
F1.BR.07.07BR844 MPDLL.........A-S-A.--I--F----I--T-AY-----VV--.....---N--YE-I.-------------DAE-LA--G-V....-PFI-G..-INN-- 82
F1.ES.x.P1146 MSHVL.........AIV--.-FI--L-L--I--T--Y------V--.....KR-N--YE--.-----------D-DAE-LA--G-V....-PFI-G..-INN-- 82
F1.FI.93.FIN9363 MSDLL.........AIT--.-FI--L--V----T--F---K-LV--.....---N--YI-I.R------------DAE-LA--GK-....-PFI-G..--NN-- 82
F1.FR.96.96FR_MP411 MSNLY.........VLS--.-FII-L-------T--F---K-L---.....---N--YE-I.R------------DAE-LA--G--....-SFISG..-INN-- 82
F1.RO.96.BCI_R07 MSHVL.........AI---.--I--L----I--T-AY-----LV--.....---N--YE-I.R------------DAE-LA--G--....-PFI-G..-INN-- 82
F1.RU.08.D88_845 MTE-I.........-IG--.--I--L-V-----T--F---------.....---N--YE-I.R----------D-DAE-LA--G--....-PFV-G..--NN-- 82
F2.CM.97.CM53657 MSSLL.........TI---.-YI---L---I--T--Y---K-L---.....KR-NK-YK-I.R------------DAE-LA--G--....-PFI-G..-INN-- 82
G.BE.96.DRCBL M--LE.........-S---.G-I--S-A-----T--F------RK-.....KR-EK-L--I.R------------DTE-LAT-M-L....-DFD--..VG-N-- 82
G.CM.04.178_15 ML-LQ.........-A---.G----FMA-----T--L----E-RK-.....K---K-LN-I.R------------DTE-LAT--D-....VDFD--..VG-N-- 82
G.CN.06.sh52 M--LEIAA..........IVG-I--F-A--I--T--G---K--RKH.....K--EK-Y--I.R----------D-DTE-LAT-M--....-GFDD-..VGNNM- 82
G.CU.99.Cu74 MKSLE.........-S---.G-II-G-A-----T--F-Q--E-RK-.....K----ILE-I.R------------DTE-L------....-DFDH-..VG-N-- 82
G.ES.09.X2634_2 M--LEIAA..........IVG-I--GLG--I--T--F-L-KE-RK-.....QR-Q-IL--I.G------------DTE-LAK-M--....-DFD--..VG-N-- 82
G.GH.03.03GH175G M-SLE.........-S---.G-I--S-A--I-----F----R-RK-.....K--EK----I.R------------DTD-LA-----....-DFD--..VG-N-- 82
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B.FR.83.HXB2 TQPIP.........IVAIV.ALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKILRQ.....RKIDRLIDRL.IERAEDSGNESEG...EISALVEMGVEMGHHAPW..DVDDL* 82
G.KE.93.HH8793_12_1 M-SLE.........-S---.G-I--F-A--I--T--LVQ--E-RK-.....--VE-----I.R------------DRE-LAT-M--....-DFD--..VG-N-- 82
G.NG.01.01NGPL0669 M-ALE.........-S---.G----A-A-----T---------RK-.....KR----L--I.R------------DTE-LAT--D-....V-FD--..VG-N-- 82
G.PT.x.PT2695 M-SLG.........-F---.G-I--G-A--I--I--F-Q-KE-RK-.....N--QKIL--I.R------------DTD-LAT----....-DFD--..IG-N-- 82
G.SE.93.SE6165 M-SLV.........-L---.G-I--F-A-----T--F----E-RK-.....KR-GK-L--I.R----------D-DTE-LVT----....-DFD--..VG-N-- 82
H.BE.93.VI991 MNIL..........GIG-G.-----F-------T-AY-----L#K-.....-------E-I.R----------D-DTE-L-K----....--LNLG..Y-A--- 80
H.BE.93.VI997 MYI-..........GIG-G.--I--F-------T--Y-----LVK-.....K------Q-I.--G--------DE...-L-TM--R....--LTFG..Y-A--- 78
H.CF.90.056 MYIL..........GLG-G.----TF---VI--T--Y---K-LV--.....K------E-I.G----------D-DTE-L-K-M--....--LNLG..Y-A--- 81
H.GB.00.00GBAC4001 MYIL..........GIG-G.--I--G-LC-I--T--YL----LVQ-.....KR----LE-I.R----------D-DTE-L-T---R....--LNLG..Y-A-V- 81
J.CD.97.J_97DC_KTB147 M--LD.........-A---.G-I--V---VI--T--F-----V---.....-------N-I.R----------D-DTD-LEK----....-P-DL-..N-N--- 82
J.CM.04.04CMU11421 MNSLQ.........-AS--.-X---FFL-VXA-XVAY---X-LV--.....-R--K-X--I.RX-E-----D-D-DTE-LAK----....-P-DL-..N----- 82
J.SE.93.SE9280_7887 MI-LQ.........-A---.-FI---FL--GM-T--Y---K-L---.....----K----I.R----------D-DTE-LAD---R....-P-DL-..N-N--- 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 MV-L..........T-G-I.---A-L-L--I--T-AYL----VV--.....KR-NW-F--I.R------------DTE-LA--G-T....--LILG..-INN-- 81
K.CM.96.96CM_MP535 MVSL..........AIS--.-----L-L--I--T--Y-----LVK-.....KR-NW----I.R------------DAE-LADIG-L....--LILG..NI-N-- 81
01_AE.AF.07.569M MT-LEISA..........IVG-I--L-S-----T--A--AK-L---.....------VK-I.R------------DTE-WAK----....-DFD--..VG-N-- 82
01_AE.CF.90.90CF11697 MSALQ.........-*---.G-I--L-L-----T--F---K-----.....-------E-I.R--------G---DTN-LAT---V....-DFD--..VG-N-- 81
01_AE.CN.07.07JSWX045 MT-LE.........-S---.G-I--L-L-----T--A---K-----.....------VE-I.R------------DTD-LAK----....-DFDH-..VG-N-- 82
01_AE.HK.04.HK001 MT-LQ.........-S---.G-I--L-L-----T--GL-V------.....-------KKI.R--E---------DTD-LAK----....-DFD--..VG-N-- 82
01_AE.JP.x.DR0492 MS-LE.........-S---.G-I--L-L-----T--A---K---K-.....-------K-I.R--E---------DTDDLAK----....-DFN--..VGNN-- 82
01_AE.TH.04.BKM MT-LTPLE......-S---.G-I--L-L-----T--A--L------.....-RV----K-I.R------------DTD-LAK----....-DFD--..VG-N-- 85
01_AE.US.00.00US_MSC1164 MT-LL.........-S---.G-T--L-L-----TL-A--F------.....------VK-I.R--E---------DTD-LAK----....-DFD--..VG-N-- 82
01_AE.VN.98.98VNND15 MT-LE.........-C---.G-I--L-L-----T--G--F----K-.....------VK-I.R------------DTD-LAK----....-DFD--..VG-N-- 82
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ML-LQ.........-A-VA.G----F-A--I--T--F------RK-.....----Q-L--I.R----------D-DTE-L-T-M-V....-DYDFF..VN-N-- 82
02_AG.CY.05.CY048 M-SLQ.........VAP--.G---PF-A-------AF------RK-.....K-----L--I.RQ---------D-DTE-L-T-M--....-GDNIG..-N-N-- 82
02_AG.ES.06.P1261 M--LA.........-A---.G----F-A-----T--Y------RK-.....K---K-LN-I.R----------D-DTE-L-T-M--....-DDNI-..-N-N-- 82
02_AG.FR.91.DJ263 M-SLE.........-T---.G----F-A-----A--F------RK-.....K---K-L--I.R----------D-DAE-L-T-M--....-YDHIL..-N-N-- 82
02_AG.GH.03.03GH181AG M-SLA.........-A---.G----F-A--------L------RK-.....K---Q-L--I.R----------D-DTE-LYT-L--....-YDNIL..-N---- 82
02_AG.LR.x.POC44951 M--LE.........-A---.G----F-A-V---T--V------RK-.....K--H--L--I.R----------D-DTE-L-T-M-I....-YDIL...-NNN-- 81
02_AG.NG.01.PL0710 M-SLK.........-A---.G------A--A--T--Y------RK-.....KR--K----I.R--------G-D-DTE-L-T-M--....-YDNIL..-N-N-- 82
02_AG.SE.94.SE7812 MNSLD.........-----.G----F-A-----T--Y------RK-.....K-----L--I.R----------D-DTE-L-T-M--....-YDNIL..-N-N-- 82
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 M--LA.........VA---.G----F-L-----T--F------RK-.....G---K-L--I.R----------D-DTE-L-T-L---...YDN-AL..-I-N-- 83
02_AG.US.00.00US_MSC3083 M--LE.........-AS--.G-I--F-A-----T--YFQ--E-RK-.....K-----LN-I.R----------D-DTE-L-T-L--....-YDRLF..-D-N-- 82
02_AG.UZ.02.02UZ0683 M-SLE.........-A---.G----F-A-----T-AY------RK-.....K---K-L--I.R----------D-DIE-L-T-M--....-YDNIL..-N-N-- 82
03_AB.RU.97.KAL153_2 M-SLA.........-A---.----VG------G---F---------.....---------I.R------------DQE.A.LMEM.....--LV--..-A---- 79
04_cpx.CY.94.94CY032_3 MLFWE.........-W---.G----L--V----TL-F---K-LR--.....-R--S-YN-I.R----------D-DAE-L-T--G-....-NFD--..VG-N-- 82
05_DF.BE.x.VI1310 MSDLL.........TI-V-.--I--L-------I--Y---K-LV--.....---N--YK-I.R------------DAE-LA--G-V....-PFI-G..-INN-- 82
06_cpx.AU.96.BFP90 M-ALE.........-A---.G----FLA-----T--F-Q--E-RK-.....K--EK-L--I.R------------DTD-LAT-M--....-DFD--..VG-N-- 82
07_BC.CN.98.98CN009 M-TLT.........-L---.-----A-------T--L---------.....KR-------I.R----------D-DQE-L--FM--....------..------ 82
08_BC.CN.06.nx2 ISSRSM*#...............--L-------T--Y----RLVK-.....----W--K-I.R-----------PDTE-L-TM-D-....-RLRLM..--N--- 75
09_cpx.GH.96.96GH2911 M-SLQ.........-AS--.GII--F-A--IA-T--F--V---RK-.....KR-------I.RD-----------DTE-LAK----....-P-DS-..N----- 82
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 MLSLLARVYY....KLRVG.--I--L-------IR-Y-Q---LVEP.....T---W--K-I.R-----R-HD-D-DTE-L-TM-D-....-NLRLL..--N--- 87
11_cpx.CM.95.95CM_1816 MISLQ.........-AS-I.-----F--VV---T--GL----L---.....---------I.R------------DTE-LAQ----....-P-DL-..N----- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 M-SLV.........TL---.-----A-L---A----L---------.....---------I.R------------DAE-LA-FG-L....-LLI-G..NI-N-- 82
13_cpx.CM.96.96CM_1849 MNAL-.........-IS--.--I--F-L-V---T-AY-----LVH-.....K--EK-L--I.R------------DTDDLAK----....-NFD--..VG-N-- 82
14_BG.ES.05.X1870 M-SL..........EI-AIVG-I--G-A--XX-T-XF-Q-KE-RK-.....K--QGIL--I.R------------DTE-LAV-M--....-GFD--..VG-N*W 81
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 MS-LE.........-S---.G-I----L-----T--A--I-N--K-.....------VK-I.R--E---------DTD-LAK----....-DLD--..VG-N-- 82
16_A2D.KR.97.97KR004 MNSLQ.........-LS--.G-I--F-L-V---T--F---K--KK-.....N---W--K-I.S------------DTE-L-T-M--....-NLDFG..-AN-*- 81
17_BF.AR.99.ARMA038 M-ALE.........-L---.-----T----------L-----L---.....-------E-I.R------------DAE-----M--....------..-IN--- 82
18_cpx.CU.99.CU76 MXXFE.........--G-I.--I--F---VC--T--Y-------K-.....K---G-FE-I.RD------Y----DTE-L-K-M--....-N-N-G..Y-A-V- 82
19_cpx.CU.99.CU7 M-ALQ.........-A---.G-I--F-A-----T--Y------RKE.....---EK-L--I.R----------D-DTE-L-T-M-L....-DFD--..VG-NV- 82
20_BG.CU.99.Cu103 M-SLE.........VA---.G-I--G-A--I--A--F-L-KE-RK-.....K----ILE-I.R------------DTD-LAV--D-....-DFDH-..VG-N-- 82
21_A2D.KE.99.KER2003 M-ALQ.........-I--A.-----T-------T--F----R-K--.....-R--C----I.R------------DRE-L-K----....--Y---..NI---- 82
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY M--LE.........-CT--.G-I--L-L-----T--A--IK-VR--.....K-----LE-I.R------------DTDDLAK----....-NFD--..VGNN-- 82
23_BG.CU.03.CB118 MHSLE.........-A-V-.G-I--G-A--I--A--F-L-KQ-RK-.....K----ILE-I.R------------DTE-LA---D-....-DFDH-..VG-N-- 82
24_BG.ES.08.X2456_2 M-SLEIAA..........IVG-I--C-A--I--T--W-Q-KE-RK-.....-----ILE-I.R------------DTN-LAT--D-....-DFDH-..VG-N-- 82
25_cpx.CM.02.1918LE M-SLE.........-F---.G-I--F-V-VI--T--YL-I---RK-.....K---Q-LE-I.RT-----------DTE-L-T-M--....-DFDA-..VG-N-- 82
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 MT-LQ.........-Y---.G-I--L-L--------LV--K---K-.....------L--I.RD---------D-DTE-L------....-D-N--..GYNV-- 82
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS MISLK.........TIS-A.--I--FL-VV---T--Y-----L---.....KR----LE-I.R----------D-DTE-LAR----....-P-DLG..NDN--- 82
28_BF.BR.99.BREPM12609 M-ALI.........-A---.----VA-------T--F---------.....---------I.R------------DAE-LE--GD-....-PLVLG..NINN-- 82
29_BF.BR.01.BREPM16704 M-SLQ.........-I---.----VA-------T--F---------.....-R---I-N-I.R------------DHED..L-ALV....--D---..--N--- 80
31_BC.BR.04.04BR142 MFTL-ER....IDYR-G-G.--LI-L----I--T--Y-----LV--.....-R--W-VK-I.R------------DTE-LETM-D-....-NLRLL..--P--- 87
32_06A1.EE.01.EE0369 M-ALE.........-S---.G-II-SLA-----T--L-Q--E-RK-.....---EK-L--I.R------------DTD-LVT-M--....-NFD--..VG-N-- 82
33_01B.ID.07.JKT189_C MS-L..........EISAIAG-II-L-L-----T--G--CQ---Q-.....------VK-I.R------------DTE-LLKF---....-NLD--..VG-N-- 82
34_01B.TH.99.OUR2478P MS-LE.........-S---.G-I--L-L-----I--A--------E.....------VK-I.Q------------DTD-LAK----....-NFD--..IG-N-- 82
35_AD.AF.07.169H MTSLYIWA..........IIG----L-L-----T--G--I-RV---.....------VK-I.S--T-------D-DTD-LAK----....-NYDLG..-DNN-- 82
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 M-SLQ.........-A--A.G----F-A--GG-T--L---K--I--.....K-----LE-I.K---K--------NTE-L-T----....-DFDH-..VG-N-- 82
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 M--LE.........-YS--.G----F-A-----T--L---K--RK-.....-------N-I.R----------D-DTE-L-T-M-L....-DFD--..VG-N-- 82
38_BF1.UY.03.UY03_3389 MSNLL.........VLG--.--I--L-------T--Y------V--.....-R-N--YE-I.R------------DAE-LA--G-V....QLVI-G..NINN-- 82
39_BF.BR.04.04BRRJ179 MSDLL.........AIG-T.--I--L-------T-AYL----FV--.....-R-N--YE-I.R------------DAE-LA--G-V....-PFILG..-INN-- 82
40_BF.BR.05.05BRRJ055 M-SLQ.........-A---.G---VA-------T--LL----L-K-.....-------E-I.A------------DQE-L-T-M--....------..------ 82
42_BF.LU.03.luBF_05_03 M-SLV.........-L---.----XA----------L-------K-.....-------A-I.S----------D-DHE-L--X---....------..-I--Q- 82
43_02G.SA.03.J11223 M-XLE.........-X---.G-I--FXA-----T--F------R--.....KX----LX-I.R------------DTE-LAI--DN....VXXD--..VX-N-- 82
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 MSDLLAIS..........LA--I--L-------T-AYL--K-LV--.....---N--YK-I.R------------DAE-LA--G--....-PFI-G..NINN-- 82
47_BF.ES.08.P1942 M-SL..........EILAIV-----A-L--------L--------E.....--VYK----I.R------------DQE-L--M--R....--L---..-IN--- 82
49_cpx.GM.03.N26677 M-SLQIAA..........IV--I--FFLV-I--T--Y-A--QLV--.....---E-----I.R----------D-DMDDLQNWWRG....-LLILG..MLMICS 82
DO.FR.08.RBF208 M--LE.........-L---.---A-L----X--T--Y------KX-.....---NQ----I.R--E---------DRE-L-T-MD-....--D---X.VA-NI- 83
O.BE.87.ANT70 MHHRD.........LL--I.IISALLF-NVIL-GFILRK-LEQKE-.DRKE-E-LERLR-I.R-IRD--DY--N-EEEQE.VMDL.....VLSHG...FDNPMF 83
O.CM.91.MVP5180 MHQEN.........LL-LI.--SALCL-NVLI-LFNLRI-LVQRK-.DRREQE-LERLR-I.K-IRD--DY--NEEEQQE.VMEL.....I-SHG...FANPMF 83
O.CM.96.96CMA102 MHYRD.........LSTLI.IVSALLL-NVXL-MFILRX-LEHK--.ERRE-E-LERLR-I.R-IKD--DY--N-EEEQE.VMDL.....V-SHG...FDNPMF 83
O.CM.98.98CMA104 MHYRD.........LL-LI.IVSALLL-NVLL--FILRK-LEQKK-.DRRE-E-LERLRKI.R-IKD--DY--NEEEEQE.VMDL.....I-SHG...FDNPMF 83
O.CM.99.99CMU4122 M-HKD.........LLILI.ITSALLL-NVIL-LF-LKQCLEQKK-.TKRE-E-I-RLR-I.R-IED--DY--N-EEEQT.VRDL.....I-SHG...FDNPMF 83
O.FR.92.VAU MHHQG.........LLVLI.VIIALLL-NVLL-MFNLRA-LEQKK-.DRTA-E-LER-R-I.R-VED--DY--N-EEEQE.VRDL.....VLDFG...FDNPMF 83
O.SN.99.99SE_MP1299 MHHRD.........LL-LI.TTSALLLTNV-L-TFILRQ-L-QKK-.DKRE-E-LERLR-I.RQIED--DY--D-TEEQE.VRDL.....V-SYG...FDNPMF 83
O.US.97.97US08692A MHHRD.........LLXLI.IISALLL-N-IL-MFILRK-LEQKX-.DRRE-X-LERLR-I.R-IRD--DY--NEEEEQE.VRGHL....V-SFG...FDNPMF 84
O.US.99.99USTWLA M-YKD.........LLFLL.-YSALFLTTALI-MF-LKLCLEQK--.GKRE-E-LDRLR-I.XXIRD--DY--N-XEEQE.VMDL.....V-XHG...FDNPMF 83
N.CM.02.DJO0131 MLE...........WGFA..--G------VII-VLLYK--K-LKL-.....E--EQIRQ-I.RD-T----S-ND-DADWL..........AILLSH..-KF-NW 73
N.CM.04.04CM_1015_04 MLS...........LGFS..--G------VII-VLLYK--KE-KL-.....E--EQIKQ-V.RD---------D-DAEWL..........AILLSP..-KL-NW 73
N.CM.06.U14842 MLFLG.............FI--G------V-I-VLLYK--K--KL-.....EE-KQ-RQ-I.RS-----D---DEEAEWVAT-LFP....TKLDN-..V*TX.. 76
N.CM.95.YBF30 MLS...........LGF-..--GA-VS--VI--ALLYR--K--KL-.....E--KHIRQ-I.R--E-------D-DAEWL.DGD-EWLV.TLLSSSK.LDQGNW 82
N.CM.97.YBF106 MLW...........LGF-..--G------AII-VLLYK--K--KL-.....E--EQIRQKI.RD-T--R-K--D-DAEWL..........AILLSP..-KL-NW 73
P.CM.06.U14788 MH-RDEAVLII......AGVL-LCC-VXWGK-XLL-LK-REXDKFX.....QRLA-WREGQ.EDEGYE-NE-E-EQLR-LGN-LGF....D-VL*C..Y*LY*W 83
P.FR.09.RBF168 MH-RD.........EAVLI.IAG-LL-CI----GK-LL.FV.LK...ERERD-FVQRLV-W.R--Q--G-Y--NEEEE-Q.LRELGN...LLGFGNIL*CY*-C 82
CPZ.CD.90.ANT MTN-FE........YAFLA.FSI-LW--C-PILYKLYKI-KQQQIDNKRNQ-I-EV-SR--.SIDSAIEED-EADTYY..............LGSG..FANPVY 78
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 M-LEIVL.......-ILFI.--MLVA-F-WIAAY...K--K-L.....QQV-R-E--Q--I.RS---------D-DEILLVEELMQV...HQ-QVNP.-WM-RI 83
CPZ.GA.88.GAB1 MTLLVGLVL.....-LVGL.IAWNIC-WGYIIKWGY.RR-K.RH-....LETE-E--NLI-.R----------N-.EE-ERLEQLIHN..YN-NNH..FANPMF 86
CPZ.TZ.00.TAN1 MIK-VVG.......S-STN.VIGILC-LL-LIGGGLL-GIGIRREL..ERE-QHQ-VLE--ARRLSI---V-EDE.EFNW.NNFD......P-NY....NPRDW 82
CPZ.US.85.US_Marilyn MLNWFE........-GL-A.LGIEG-LVV-IWGLVARLWRQIKIKE..NTQQE-QN-LE-I.RI-E-------D-.EE-E.T-AK.....LLSSLE...L-NPR 82
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B.FR.83.HXB2 MRVKE...KYQHLWRWGWRWGTMLLG..MLMICSATEK..LWVTVYYGVPVWKEATT.TLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKND........................ 137
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A-GIQMNLHC-LK-....---I--..-IL----A-Q..R------------D-E-.---------------------------------IN-.X----E------N-----Q----------------------T-N-SHEVIF.......................N 137
A1.CY.06.CY171 -KARGMQRN-----G-....-M--FW..-MIM-K---N..------------R--E-.------------K--------------------MN-.E-----------S-----QT--------------Q------T-N--K-NST...................SSNST 141
A1.ES.06.X2110 --A-GIQRNS-D-LT-....---I--..LIIL---ADN..-------------D-D.T---------------------------------IP-.-----E------N------T---------------------T-N-GHNDTL........................ 136
A1.GE.99.99GEMZ011 -KARGMQRN-------....---FFW..-IIM-K-A-N..------------RD-E-.------------K----------------D-K-II-.E----K-----SN-----QT---------------------T-N--NPNIT........................ 136
A1.IT.02.60000 -KARGMQRN--N----....---IFW..-IIM-K---N..------------RD-E-.-----------------------------D---IM-.D----E------N-----QT---------------------T-N-QEPNVT........................ 136
A1.KE.06.06KECst_001 ---MGIQRNC--WLT-....---I--..-TI--CSVAEN.------------RD-E.T-----------E--K------------------IR-.A----E------N------T--------------Q------T-N--NAHKT........................ 137
A1.RU.08.PokA1Ru -KARGMKRN--N--G-....--L--W..-MIM-KVAGN..------------RD-K-.------------K--------------------I--.E----D-DI---------QT---N-----------------T-N-S-PTEF........................ 136
A1.RW.93.93RW037A ---MGTQMNC-N----....---I--..III----V-N..-------------D-E-.---------------------------------IH-.E----E------N------T---------------------T-D-HKYNST........................ 136
A1.SE.95.SE8538 ----GIQRNS---L--....---I--..-II---TAD-..-------------D-E-.---------------------------------LH-.A----E------S------T----------I----------T-E-N-YNYN........................ 136
A1.TZ.01.A341 ---M-IQRNC---L--....-I-I--..-II---TADN..------------RD-E-.-----------S--K------------------IP-.D----E------N--D------------------Q------T-N-SNARVN........................ 136
A1.UA.01.01UADN139 -KARGMQRN-----G-....---F-W..-IIM-K---N..------------RD-E-.------------K--------------------IP-.E-----------N-----QT---------------------T-N--KPTPP........................ 136
A1.UG.99.99UGA07072 ---MGTQRNW-N----....---I--..-II---TA-N..-------------D-E-.--------------M------------------IN-.K----E------N------A--L------------------T-E-QNYEGT........................ 136
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---M-TQRN-PRW-I-....-I-I--..-II-GRSDN...-------------D-D-.-----------SK--------------------MN-.E----K------G------T----------T----------T-N--NSNFT........................ 135
A2.CD.97.97CDKTB48 T--MGTQRNC-KW-E-....-ILVF-..-I-M-K-AD...------------RD-D-.-----------A--K-------------------N-.A----D------N------A---------------------T-N-SNANTT........................ 135
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-MGTQRNC------....-ILIF-..--I--K--N...------------RD-E.T------------R---------------------D-.K-----------N----------N------M----------T-N-SEV-DN........................ 135
A2.CY.94.94CY017_41 ---MGTQRN------G....-ILI--..--IM-K--D...-------------D-D-.I--------------------------------IN-.E-----------N-----Q----------------------I-N-SNANTS........................ 135
B.AR.04.04AR143170 ---TGIRKN--RW-K-....-I----..-------E-N..-----------------.----X------S---------------N-A------.E-----------N----------------------------T-N--NAN-N........................ 136
B.AU.04.PS1038_Day174 --X-GIXKN---W--G....--L--W..IX-----ADQ..------------X----.-----------X--A-------------------X-.P----Y------N-----Q--V------------X---X--T-X--NANIX........................ 136
B.BO.99.BOL0122 ----GIKMNC-Y--G-S...TM----..---------Q..-----------------.-----------S--K--I----------------P-.E-----Y-----N----------------------------T-N--NVTIS........................ 137
B.BR.05.BREPM1081 --AR-IRKN..YW---....------..-------AD-..-----------------.---------G-----------------------M--.A--------------D------------F------------T-N-ST-STK........................ 134
B.CA.97.CANB3FULL -----PRKN-------....------..-------A-Q..------------R--H-.-------------------------------R----.G-----------N----------N-----------------T-N----R-G........................ 136
B.CN.05.05CNHB_hp3 --ATGIRKN-.QH---....--LF--..-------A--..--------------T--.------E----A-----I------------------.E---------E-N---------------G-----R------T-N---F-SNSTSS.................... 139
B.CO.01.PCM001 --A-GIRKNW----K-....------..---------Q..---------------N-.V----------G-----A---R--------------.E-----------G--D-----------E-------------T-N--NANTT........................ 136
B.CU.99.Cu19 -K---IRKN-------....-I----..--------DQ..-----------------.------------------------------------.G-----------N----------------------------T-N----NST........................ 136
B.CY.06.CY165 -K---IRMNC-RW---....-M----..----------..M-----------R----.-------------------------------H--L-.E-----------N--D-------------------------T-N--NVVGN........................ 136
B.DE.86.D31 -K---IRKN-------....------..----------..-----------------.------------K----------------D------.E----D------N----------------------------T-N------A........................ 136
B.DK.07.PMVL_011 -T---IRKNC-N--K-....-M----..I---------..---------------N.T------------------------------------.K-------V---N--D--Q----------------------T-D-I-CT-T........................ 136
B.DO.05.05DO_160884 --AMGMRSHW-----M....--L---..-------EQ...-----------------.--------------K------------------II-.K-----------N----------------------------T-N--NAT-G........................ 135
B.EC.89.EC003 --ARGTRRN---W--G....-IL---..------TA-Q..---------------V-.-----------------------------------#.E-------V--D-----------------------------T-N---WNAN........................ 135
B.ES.07.X2231 ----GTRRN-----K-....------..L---Y--AGN..-----------------.--------------A--------------S---I--.E----------------------G-----------------T-N--NTT-I........................ 136
B.ES.09.P2149_3 ----GIRKN--N----....-IL---..T----NGED...---------------K.T--------------A------------------IP-.E----D---Y-----R--Q--V-------F-----------T-N-ANVTDT........................ 135
B.FR.92.92FR_BX08 -K---TRKN-----K-....------..-------ADQ..-------------D---.------------K-----------------------.G--------G--N----------------------------T-N--E---S........................ 136
B.GA.88.OYI -TARGTRKN--R----....------..-------A-N..-----------------.--------R--A------------------------.G------D----N-----Q----------------------T-D---VNTT........................ 136
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----IMKSW--W-KG....-IL---..I-----NA-N..----------------.T--------------A------------------M--.E----E-D----N-----Q---T------------------T-N---ANVT........................ 136
B.GE.03.03GEMZ004 -KA-GIRKNC-FW-KG....-IL---...MLMICSAQ...-----------------.----------HH-----------------R-----M.G----Y------N----------------------------T-E--NVTKN........................ 134
B.HT.05.05HT_129389 ----GIRKN---W-T-....--L---..-------AK...M----------------.-----------E---------------------IE-.K-----------N--------------E-------------T-N--KPV-C...................TKEEN 140
B.IN.x.11807 ---TGIRRN--G----....--K-F-..I------AGQ..-----------------.------------------------------------.E-----------N----------------------------T-N---W--NTNTNS................... 141
B.JM.05.05JM_KJ108 ---RGIKKNC-R--K-....-I----..--------DN..-----------------.-----------K-------------------N--E-.E----------------------------------------T-N--NVNTT........................ 136
B.JP.05.DR6538 -KA-GTRKN-------....------..-------A-Q..---------------E-.---------T----A-S----------E--------.E--------G--K-----------I----------------T-N---EILN........................ 136
B.KR.04.04KMH5 ----GIRKN-..W-K-....------..-W----VAGG..-----------------.--------------------------I---------.A-----------NL-------------E-------------T-N-SNYNGT........................ 134
B.MM.99.mSTD101 ---TGIRKN-----K-....------..--------T-EKS--------------I-.--------------I---------------------.G-----------N--D-------------------------T-N-I-YVKN........................ 138
B.NL.00.671_00T36 -K--GIRKN--L----....-I----..T--------N..-----------------.-----------E---------------------L--.E-----------N--------------E-------------T-N---ANIT........................ 136
B.RU.04.04RU128005 --ARGIRKN--G-L--....--L---..I------AGN..---------------D-.---------GXS---------------------ID-.E---------Q-N------------L---------------T-N------S........................ 136
B.TH.00.00TH_C3198 --AMGIRRN-------....------..-------A-N..---------------I-.--------------A-------------------A-.I----------------------G-----------------T-H--N-NAT........................ 136
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----GIKRNW-GF---....------..-------A--..-----------------.--------Q--KE---------------------K-.E-------A---N----------------------------T-N---TLRN........................ 136
B.TW.94.TWCYS ---RGTRMNC------....------..----S--A-N..-----------------.---------T------------------------T-.G-----------N-AD--Q--------E------E------T---N-TTMS........................ 136
B.UA.01.01UAKV167 ----GIRKNCR---I-....--L---..I----N--D-..---------------K-.-----------H---------------------I-M.E-----------N--D-----------E-------IA----T-N--N-RKN.....................VTN 139
B.US.09.N_2 -T--GIRKN------G....-IL---..I--------Q..----------------.T--------R--K-----------------S---IP-.I---------E-K--D-------------------------T-N-I-VNIT........................ 136
B.UY.01.01UYTRA1179 --ARGIRKNC------....-I----..----------..---------------S-.----------V----------------------I--.G-------A-E-N--D-------------------------T-H--EITLK................CNTSTNAN 144
B.YE.02.02YE507 ---MKTRRNW----K-....-VL---..-----K--QN..M---I--------D-N-.------------E--------------------IK-.E-----------N--------V-------------------T-N-S-WNGT.......................S 137
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----GIWNNC------....------..-------ADQ..---------------I-.----------------------------------A-.E-----------N----------------------------T-N--Q-NSP........................ 136
C.AR.01.ARG4006 --A-GIQRNWKQW-I-....-ILGFC..-X---NVRGN..---------------K-.---------G-----------------------L--.K---------E----D---Q---------------------T-N---ANRT........................ 136
C.BR.04.04BR013 ----GTQRNWKQW-I-....-ILGFW..-FL--NVVGN..---------------K-.---------------------------------M--.----------E----D---Q-V-------------------T-N--TANRT........................ 136
C.BW.00.00BW07621 ---MGIMRNC-QW-I-....VILGFW..---V-NVIGN..------------R--K-.------------R--------------------L--.E-----------Y--D-------------------------T-N-INVT-A........................ 136
C.CN.98.YNRL9840 ---RGTRRNH-QW-I-....-ILGFW..-----NVGGN..---------------K-.-----------EK--------------------MD-.E--------------D-----V-------------------T-E-RNVR-V........................ 136
C.CY.05.CY040 ---MGTRRNC-QW-T-....-LLGFW...MLM--VGGN..---------------K-.-----------ER---------------------IM.G--------------D-------------------------T-I-G-VNVT........................ 135
C.ES.07.X2118_2 -K-RGIXRNWRQW-M-....-ILGFW..----Y-VLGN..------------RD-K-.-----------ER----------------D---L--.E--------------D-------------------------T-X-KNIT--........................ 136
C.ET.02.02ET_288 ---RGIQRNC-QW-I-....-LLGFW..-F---NVVGN..-------------D-SP.---------------------Y-----------L-M.E------------------Q-------E-------------T-H-SSNVT........................S 136
C.GE.03.03GEMZ033 -G--GILRNC-RW-I-....-ILGFW..---V--QEN...------------R--K-.---------G-EK--------------------L--.E--------------D-----------E-------------T-N--NA-IN........................ 135
C.IL.98.98IS002 ----GMQRNCRPW---....-ILGFW..--L--NVMGN..---------------K-.-----------ER--------------------L--.E--------------D-------------------------T-N-N-ANIT........................ 136
C.IN.03.D24 ---GGILRNC--W-I-....-ILGFW..-F---NVVGN..------------R--K-.------E----EK--------------------LD-.---------------D-----V-------------------T-E-NHVNITYNATIHN................. 143
C.KE.00.KER2010 ---RGIQRNW-QW-I-....-ILGSW..---T--VEGN..---------------KA.P----------EK----------------S---I--.E--------------D-------------------------T-N-SNVTSN........................ 136
C.MM.99.mIDU101_3 ---RGTRRN--QW-I-....-VLGFW..---S-NVGGN..------------R--K-.------N----E---------------------MD-.E---------D----D-----VV------------------T-E-KNV-IV........................ 136
C.MW.93.93MW_965 ---MGIRKNW-Q--I-....-ILGF-..-----DMKG...----I----------K-.------E----EK--------------------M--.E--------------N-------------------------T-N--NANGT........................ 135
C.SN.90.90SE_364 ---TGMLRNC-PW-I-....-ILGFW..--L-YNVGGN..---------------K-.-----------EK--------------------M--.E----Y---------D-------------------------T-N-RNVTTS........................ 136
C.SO.89.89SM_145 ---RGILRNW-QW-I-....-ILGFW..------GGGN..------------R--K-.-------S---ER----------------S---ML-.G--------------D-------------------------T-N--EANIN........................ 136
C.TZ.02.CO178 ---MGILRNW-QW-I-....-ILGFW..-----NVVGN..------------R--S-.---------G-EK----I---------------L--.A----------------------------------------T-N-SKVRIN........................ 136
C.US.98.98US_MSC3018 ---M-ILKNW-QW-I-....-ILGFW..---S-NVGGN..---------------K-.------------R--------------------M--.E--------------D-------------------------T-N--NNG-N........................ 136
C.UY.01.TRA3011 ----GIQRNWKQW-I-....-ILGFW..L--GYNVRGN..------------Q--KA.---------------------------------MA-.E---------E-N--D-------------------------T-N-S-ANST........................ 136
C.YE.02.02YE511 ---TGILRN--QW-I-....-ILGFW..I----NGGGN..---------------K-.-----------ES--------------------I--.E----S---------D--Q----------------------T-N-NNNITN........................ 136
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----GIQRN--QW-I-....SILGFW..LII-SGVVGN..---------------K-.---------------------------------M--.D--------------D-------------------------T-N--KVT-N........................ 136
C.ZM.02.02ZM108 ---MGIMRNC-QW-T-....-ILGFW..----Y-VMGN..---------------K-.-----------EK--------------------LE-.K--------------D-----V-------------------T---S-VTYN........................ 136
D.CD.83.ELI --ARGIERNC-NW-K-....-I----..I--T---ADN..-----------------.---------S-E--A--I---------------IA-.E-----------N----------------------------T-N-S-ELRN........................ 136
D.CM.01.01CM_0009BBY ---RGIERN-----K-....------M.L-ITY--ASN..---------------NA.-----------KA-A--I---------------IE-.K-----------N-------------E--------------T-N---A-VS........................ 137
D.CY.06.CY163 ---RGIKRN-HN--K-....------M.L--TY--AD-..---------------KA.---------VTKA-A--I---------------I--GE------D-------------------E-------------T-D-I-VETN........................ 138
D.KE.97.ML415_2 -K-RGTQMNW-N----....---I--..-II----A-N..-----------------.---------S-EA-A--I---------------I--.E-----------N----------------------------T-N---ANAT........................ 136
D.KR.04.04KBH8 ---RGMKRN-----K-....------..-W-----AGN..-----------------.--------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D----------E--------------T-N---IR-K........................ 136
D.SN.90.SE365 --AR-MKRN-----I-....------..---T--VA--..-----------------.---------S-E--K--I---------------IE-.A-----------N----------------------------T-N-R-ISS-........................ 136
D.TD.99.MN011 ---M-IKRN-----T-....--L---L.L--TY--A-D..S--------------KA.---------SIK--A--I--S--------S---IE-.E-----------N----------------------------T-N---VS-N........................ 137
D.TZ.01.A280 ---M-TQRN-------....-I----..-W-TY-VA-Q..----I-------R--N-.---------SF---A--I---------------MD-.---S--------N-------------EE-------------T-H-S-ANTT........................ 136
D.UG.99.99UGK09958 ---R-IERN--S----....------..I--TYKVAGE..-------------D---.-----------KA-A--I---------------IK-.E-----------Y----------------------------T-N---YQ-V........................ 136
D.YE.02.02YE516 ---RGMKRN-----K-....--L---M.L--TY--AD-..---------------KA.---------SVK--A--I--S------------IE-.K----------------------------------------T-S---I--V........................ 137
D.ZA.90.R1 --ARGMERNC-N--K-....-M----..-------A-N..-----------------.---------G-KK-A--I----------------G-.E---------R----N-------------------------T-N---AIFNSTSFSS.................. 142
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----GMQRNW---GK-....-FLF--..I-I--N---N..----I------------.---------G-ER----------------D---IW-.K--P---D----N------K-------E-------------T-T-DNTR-S........................ 136
F1.AR.02.ARE933 ---RGMQRNW---GK-....-PLF--..I-I--N---N..-L----------R----.---------S-ER----------------D-R---X.E------D----N------T--------------------XT-X---AIRN........................ 136
F1.BE.93.VI850 ---RGMQRNW---GK-....-LLF--..I-I--N-ADN..-----------------.-----------ER-A-------------------F-.K------D----N------T---------------------T-N--NAT-N........................ 136
F1.BR.07.07BR844 ---RGMQRNW---GK-....-LLF--..I-I--N-K-N..-----------------.------------K-A---------------------.K------D----N------T------E--------------T-N--NYN-T........................ 136
F1.ES.x.P1146 -K-MGMQRNW---GK-....-LLF--..I-IT----KD..-----------------.---------G-VQ-A------------------IY-.E---------E-N----------------------------T-N--NA-GNFTSQSST................. 143
F1.FI.93.FIN9363 ---RGMQRNW---GK-....-LLF--..--I--K-ADD..----I----------N-.---------S-EK---------------------A-..---------E--------K---------------------T-N--NATTT........................ 135
F1.FR.96.96FR_MP411 ---RVMQRNW---GK-....-LLF--..I-I----ADN..-----------------.---------G-ER--------------------IW-.K------D----N----------------------------T-H-S-VNIT........................ 136
F1.RO.96.BCI_R07 TK-RVMQKNW--WGK-....-LLF--..I-I-----D-..-----------------.---------G-EK--------------------ID-.------------N--------------E-------------T-N--NANGT......................LS 138
F1.RU.08.D88_845 ---MGMQRNW--WGK-....-LLF--..--I--N--NN..------------R----.------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S----------------------------T-N--NATIP........................ 136
F2.CM.97.CM53657 ---R-MQRNW---GK-....-LLF--..I-I--N-ADN..-----------------.-----------ER-I------Y-----------L--.G-----------N--D------------------QI-----T-N---VPVN........................ 136
G.BE.96.DRCBL ----GIQRNW----N-....-ILI--..LVI----EK...------------ED-NA.P---------HS--S--I-----------S---INM.R-----------N--------------E-------------T-N--EIN-N........................ 135
G.CM.04.178_15 ---RGIQRNW----T-....W-LI--..LVI----SDN..------------E--D-.P----------S--R------------------II-.E-I--P------T--------------E-------------T-N--TVN-G........................ 136
G.CN.06.sh52 ---TGIQRSW----K-....-ALMI-..LVI----SNN..------------EN-N.PV----------S--K------------------I-I.Q-----------H--------------E-------------T-N--NATCN........................ 136
G.CU.99.Cu74 ---RGIQRNC----K-....--LII-..LAI----SXN..----I-------ED-DA.P----------S--S------------------IP-.E----K------N--------------E-------------T-N-VNVSCT........................ 136
G.ES.09.X2634_2 -K--GTQKSW-N--K-....--LI--..LVI----SNN..------------ED-D.T--------R--S--S------------------IP-.---S-E------N--------------E-------------T-N--NVTTS........................ 136
G.GH.03.03GH175G ----GIQTNW----K-....--LI--..LVI----SD-..------------ED-D-.---------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N--------------E-------------T-N---IVYS.......................N 137
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B.FR.83.HXB2 MRVKE...KYQHLWRWGWRWGTMLLG..MLMICSATEK..LWVTVYYGVPVWKEATT.TLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKND........................ 137
G.KE.93.HH8793_12_1 ----GIERNW----K-....--LI--..LVI----SNN..------------ED-K-.-----------S--R--I-----------D---IP-.G-------V------------------E-------------T-N---ANVT........................ 136
G.NG.01.01NGPL0669 -K--GIQRNW----T-....C-LI--..LVI----SS-..------------ED-NA.P----------S--R------------------MI-.E----P------N-----Q--------E-------------T-N-V-VDVN........................ 136
G.PT.x.PT2695 ---RGTQTNW-L--K-....--LI--..LVI----SNN..------------ED-D-.-----------S--S------------------IPM.K-----------N--------------E-------------T-T--NVTIN.....VTSSSNSSVTSTSTVGSTT 155
G.SE.93.SE6165 ---TGIQRNW*---K-....--LI--..LVI----SNN..------------ED-D-.---------S-SA-S------------------IIM.E----Y------N--------------E-------------T-N---VT-K.......................G 136
H.BE.93.VI991 T--M-TQRN-PS----....--LI--..--L---VVGN..---------------K-.--------------R------------------M--.E----T----V--------T---------------------T-D-SSVNAT........................ 136
H.BE.93.VI997 T--MR...N-PQW--G....-IL---..--L-Y--AGN..---------------K-.-----------EP-K--------------S---M--.A---------D-------QT---------------------T-D-SNITRN........................ 133
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B.CO.01.PCM001 ..........S-GRVMPT-KPE--------VT---GS--.Q-T-L--R--VE---KNDS..............................R-R-IH------K----------------T-------Q--D-K-------------------------------------. 264
B.CU.99.Cu19 ...ASITS-NI--GSWGK-------------T-E--DR--E---L-----VV----KDSS.......................SNNISX-FR-IH----T---T---IT------------------------S-K---------------K-I-------------QD. 279
B.CY.06.CY165 .....NTL-NT-TTSSTNPIT--M------V-SI-TD-K-----L---D--VQLG-N-NT.............................T-R-I--------------T--------------------------S---------------K--G-----*------G-. 270
B.DE.86.D31 ......TNTN---WTMTGEM-----------T----D-------H-----VV-----N-..............................--R-I------------------------T-----M---KD-R---K-Q-K-----------------------------. 269
B.DK.07.PMVL_011 SKCNTTTNA--TNNPAPT--T--L-------T-E--D-----S-L---S-VV--KD-NNENNSTNGDDNSSSKKTNT............R-R-I-------------I--D----------------------S-K--------------------------------G. 293
B.DO.05.05DO_160884 ...............TVELGG----------T-DGGSRR-----L--N--V--MNDADNN..........................DNT--R-IH---------------------------Y------D-E-------K---------------------------G-. 263
B.EC.89.EC003 ....STVNA--TNNSTGKI-T----------T-DR-D-L--T--L-NT--VV-----NDN............................N--R-IN------------I---------------------DS--S-K-------------------------------KD. 272
B.ES.07.X2231 .............NVTDSGMI----------T-AV-DR---Q--L--T---V--STENEN...........................YT--R-V-------------I----------------------Q----K---K---------------------------.-. 264
B.ES.09.P2149_3 ..............NSINEMRE---------T--GGS-R-----L-ND--LVGSSDT................................G-R-IH---T--------IT-------------Y------D-E-----L-R-----------K----------------D. 258
B.FR.92.92FR_BX08 ..............TDTNLGTQ-M-------T--V-N-MKR---L--S---V-----N-..............................R-R-R-----I----------------F----------------------------------------------------. 261
B.GA.88.OYI .SSSLRNATNTT--SWET-----L------TT----D-M-EQ--L-----VL---KND-..............................KFR-IH----T-------I------M---T----------D-K-------------------K-----------------. 274
B.GB.05.MM45d87_GN1 .....TTNS-IN--SGEL--V----------KGVT-D-----N-Y-----VVE--DSNSSYR...........................--R-I------M-H---------------T-----L----D-K-----L-K-----------------------------. 273
B.GE.03.03GEMZ004 ..STGNSSDFANN-AVNSKMDT-V------VT----D-M-----L--TV--V--E--NS..............................--R-IN------------I-------------------------D-K-Q-K-----------------------------. 271
B.HT.05.05HT_129389 GTCPEYSKTKPNMTRELNETIE--R----D-APITKD----N--L--T--LV--KKENN..............................--R--------T----------------------------D-W-----------S-----------------------GD. 279
B.IN.x.11807 .............-SGETV-Q----------T-N--DR--R---L-----VV--EK-N-S...........................YAN-R-I-----SL----------------------------D-K-------K-----------------------------. 270
B.JM.05.05JM_KJ108 DVRRNDTNS-VGTNDGLRIKQ------T---T--TNE--.-GN-I-DT--VVQAGENNN..............................--R-I----------------------------------RD-K-------K-----------------------------. 274
B.JP.05.DR6538 ...STETN-RTNT-TTSVPDREPM-----DVT--L-D-IT----L--RP-VV---QTNNT.......................YNNTYST-R-IH------------M----------------------NS-------------------K---------------K-. 279
B.KR.04.04KMH5 ......S--GTNINNSSR--E--M------VT-T--DR------L-----VV-----N-..............................--T-IN--S-TL-----------------T--------------------S-----------------------------. 267
B.MM.99.mSTD101 ATNTNSTATNTT-TTNSTI-G--M-------T---KK.-KDH.-L------VKMKD-SAN...........................NN--R-IN--S-------------------------------------------------------------------T--G. 278
B.NL.00.671_00T36 ...SSNNITGSNNNSNLEQMAR--S------T-T-KN-R-R-F-LLS----V-----SY..............................--M-IN---------------Q-------T----------D-K-------K----------------------------D. 272
B.RU.04.04RU128005 .......-TD-TTNNST--G-E--------TT-N--N-M-----L------V---G-N-..............................--M---X--------------------------------KENK-------K-----------------------------. 268
B.TH.00.00TH_C3198 .........NS-TTNSSMIGG--M------VT-N-GA--.T---L---T--VQ-A--N-..............................--R--K------------I-------R--------------AR-------------------------------------. 265
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........-TANITDGI-----------VT-G--D-I----SL-----VVQ--DNNNN.........................TNSSY-R-IN----------------------------------E-K-------K-----------K---------------K-. 270
B.TW.94.TWCYS ..........KND-NTLT------------VT--L-N-------S--R--LVQT-ENS-..............................--R-I---A---K----------------T------I-----------T--------------------------I----. 265
B.UA.01.01UAKV167 TNGTITSNS--NGTSWEY--G--M------VT---GNEMKED--L------KS-K--N-..............................--I-IN--N----------T--------------------D-K---K-------------------------------GD. 278
B.US.09.N_2 .....NTNS--PT-SWET-------------T-N--D-I-----L-NR--VV--N-SN-..............................Y-R-I------L----------------------------ETK---S---K--TA----------------------V--. 270
B.UY.01.01UYTRA1179 TSTSNCNGTNWN--SEWEEM-K-MT------T---KD-I-----LLH----M--A--NK..............................--A-IN-------------T------Y--T------I---D-K-----------------------------------G-. 283
B.YE.02.02YE507 TNSSMNSI--KNN-SEGML-GEKM------VT-V--D--T--H-L--R--VV--G-SN-..............................--R-IN----T-------------------------------K-------N---S-------K-----------------. 276
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...........N-TVTNSSSGE--R-----VT-ER-D-MR----L-HR-----TND--SN............................T--MIR--------------T-------------------KD-K-------S-----------------------------. 266
C.AR.01.ARG4006 ......ISX-I-NDTILDDM----------MT-EL-D-QK-VH-L--R--XV-LN-ENDS............................SD-R-IN----A--------T-D-----------Y-----------------K----------K-----------------. 271
C.BR.04.04BR013 ....IIGY-NQTIKYNET--V-Q-------MT-EL-D-KR-VH-L--R---V-LEDGSNN..........................TYDN-R-IN----T--------T-D-----------Y----------------N-----------K-----------------. 275
C.BW.00.00BW07621 ................TNVTNADY-------T-EL-D-RK----L--R---VQLGENNAN...........................SSE-R-IN----T--------N-D-----------Y------T---D-----------------K-------------S--G. 262
C.CN.98.YNRL9840 .......SSNGTYNIIHNETYK-M------AT-VVEDRK--VH-L--R---V-L-ENNSS....................EKSSENSSEY-R-IN----A----------D-------T---Y------DN--------H-----------K---------------G-. 278
C.CY.05.CY040 .......R-GTNTKNSTAIINEKMR--T--VT-EL-D-KKTT--L--R---V---DKEQN...........................STK-R-IN----T--------T-D-------------------N--------------------K---T-H--------K-G. 270
C.ES.07.X2118_2 ...................NTT-MR-----AT-EV-D-K-RV--T------V-LNDKSQG........................NNESQE-R-I-----T----------D----------------------------H-----------K---------------XX. 262
C.ET.02.02ET_288 NSNVTSNP-VT---TDASKVI-QM-------T-EV-D-NK-A--L--R---V-LT--NSS............................DE-R-IN----T----------D---L-------Y------D---------K-----------K------------I--D-. 277
C.GE.03.03GEMZ033 .........STNAKINSTSVGE-MR-----VT-EL-D-EK-Q--L--------L-KGNSN....................ANQGNDTSGE-R-IN----T----------D-----------Y----------------N-----------K-----------------. 275
C.IL.98.98IS002 ...............LNDTMNK-V-------T-E--D-KKN---L--R---V-LNGENDN............................S--R-IN----AV-------T-D-----------Y-------G--------N-----------K---------------K-. 262
C.IN.03.D24 ..........ATDQASFNKTREQMR-----VT-EL-D-KKS---L---I--V-LKEEKKN....................NSSENNSSGH-R-IN----A--------T-D-------T---------KD-K-------S-----------K-----------------. 282
C.KE.00.KER2010 ..ATSNS--GTGNDTYENDMTR-M------TT-E--D-Q--V-SL------VSLE-GNNS............................ST-R-IN----A-------I--------------Y----------------Q-----------K-----------------. 275
C.MM.99.mIDU101_3 NSTGRNVSSSSG-N-TY-GNYT--------TT-VLKDRK-SV--L--R---V-LNEKKSS........................ENSSEY-R-INW---A--------T-D-----------Y-----KD-K------RR-----------K-----------------. 281
C.MW.93.93MW_965 ........-N-GTVNVNDTMY---------MT-EL-D-KKQV--L------VSLNENSNN...........................SSE-R-IN-------------T-D-----------Y----------T-I---K-----------K-----------------. 269
C.SN.90.90SE_364 ...........NNATSNDNPN----------T-EL-D-RRN---L--R---V-LSGSKNS.........................SNSSE-R-IN----A----------D-----------Y----------------N-----------K---------------G-. 269
C.SO.89.89SM_145 ........I-SVGNVTSNDN-E--------AT-ELSD-K--V--L--R---V-LNEGENN...........................SRK-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------R-----------K---------------G-. 270
C.TZ.02.CO178 ..ATIREYVALEHNASLGNYSD--------VT-ELKD-TKRVH-L--L---E-LNEKEDK........................DANFTT-R-IN----A----------D-----------Y----------------K-----------K-------------T---. 279
C.US.98.98US_MSC3018 ................TYNNTNDM------TT-EL-D-K-QV--L------V-LNG-NSS.............................E-R-IN----A--------T-D-------T---Y----------------N-----------K---------------G-. 260
C.UY.01.TRA3011 ..........RTKNNHTDNM-------T--MT-VL-D-KE-VH-L------V-L-GN-SS.............................N-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------N-----------K--------------AK-. 266
C.YE.02.02YE511 ........-VTNDVTFNDTMR----------T-E--D-RKQ---L--R---V-L-GKEEN...........................PSE-R-IN----AV---------D-----------Y-------R--------N-----------K-----------------. 270
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ................NTDMEK-MR-----AT-E--D-Q--A--L---P-LV-LEENSS..............................--R-IN----T--------T-D-----------Y----------------L-----------K-----------------. 259
C.ZM.02.02ZM108 .TSSVKENT--NAIFNITEI-K-MS-----VT-EL-D-KKQ---L--R-----LNR-ENT....................SDNSTETPKE-R-IN--S-T----------D-----------Y----------------N-----------K-----------------. 284
D.CD.83.ELI .........NGTMGNNVTT-EKGM------VT-VLKD-K-QV--L--R---V-----SST..........................NSTN-R-IN----A----------------------------RD-K-------------------------------------. 270
D.CM.01.01CM_0009BBY ..........STETELNNSST--M-------T-EL-D-KKQ---L------VE--KKDNS......................TDNSTDGT-R-IN----A-----------------------------D-R-------------------K----------------D. 274
D.CY.06.CY163 ...........NKTTVDNSSI-DL------VT-IL-N-KKQVH-L--R--VVK--SQNNR.......................ANQSNGT-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K--------------------M------D-. 273
D.KE.97.ML415_2 .....NV-T-DAAADVTDSDI-TKTS--TDAA-E.GN-REPGV-PLSD-VAA-LV-GNNN...........................TAAFC-INGGAPTV--D---GTI------------L------D-N-S-G-G-C-I--IHR---G-AP-P-K----------D. 272
D.KR.04.04KBH8 ..............TINNNST--M------VT-VV-D-KKQ---L--R---V-M---N-..............................--R-IN----TV------I-------------------------------------------K---------------K-. 261
D.SN.90.SE365 .....ATS--I-NVTGPM-G---MQ------T-E--N-R-NV-SL-----LV--G-SNKN........................STNYT--R-IH----T--------N-------------------KD-K-------K-----------K-----------------. 276
D.TD.99.MN011 .............VTVSNSSL--M-------T-VV-D-KKQ---L--R---VEMGDNE-S............................GT-R-IN----A-----------------------G-----D-K-------------------K------F----------. 265
D.TZ.01.A280 .....NSG-GTNTTDPRLI----M-------T-E--D-RKQVQ-L-----VV---KKNNN.............................--T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK-------------------------G--. 271
D.UG.99.99UGK09958 ..............TNI-NGEI-M------TT-E--DRK-QVH-L-----VVEL--S-NS............................TT-R-IN-------------T--------------------------M---------------K-----------------. 263
D.YE.02.02YE516 .............TVDNNSTRE-M------VT-VV-D-QKQ---L------VAM--S................................T-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----------K------F----------. 261
D.ZA.90.R1 ...........-G-TTTEKPTL-VQ-----VA-VV-D-RKEAS-L--RP--V---Q-NKN.........................GNKTT-R-IN----S----------------------------RD-K-------------------K-----------------. 275
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........--TNVTLKE-P-T-Q--T--MT-EV-D-KKSVS-L--R---VQ-NSTKN..............................E-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----------K---------------GD. 265
F1.AR.02.ARE933 ...........TTNNTLAD-P-A-Q-----VT-EV-D-KL-VH-I--R---V--SGSNDN...........................SST-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----------T------S---------D. 267
F1.BE.93.VI850 ................SQEKP-AMQ-----MT-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-NNSS.............................E-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R-------K-----------K----------------G. 260
F1.BR.07.07BR844 ....DYNNS-KNNNDSLKEDV-A------K-T-EV-D-TREAA-L--NP--V-LNKSENS..........................SYRT-R-IH----TL--------WD-----------Y------D-Q-----S-K-----------K--------------KQD. 275
F1.ES.x.P1146 ...........EQNSTLKE-E-A-------MT-VVND-KL-VQSL--R---V-LN-NNKNISN..............NDTTSNNTSSYEE-R-IN----T-K-------WD-----------Y------EEE-------R-----------K--------------G-D. 287
F1.FI.93.FIN9363 ......NDTLSDQ-STLKE-P-A-Q-----MT-EVED-K--VH-L--R---E--S-NNSR............................EE-R-IT----T---------WD-----------Y-----KD-R-------R-------------------------S-GG. 270
F1.FR.96.96FR_MP411 ......SNA-TTNDTSTPE-S-A-Q-----MT-EVKD-KLRVN-L---------N-SSSS.............................D-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----RDPR-------K----------------------------D. 270
F1.RO.96.BCI_R07 ANQSSPISPAPTPNDTLKEDT-A-Q------T-EVGD-KLRAQ-L------V-LS-TNGP.......................LNNTSGE-R-IH----T-K-------WD-----------Y-----KD-E-------K-----------K---------------KD. 284
F1.RU.08.D88_845 .....NGN-NSTQNDSL-EDQ-A-Q--T--M--EVKD-TKQMRTL--S---EL-NKQSKX........................NRTXKE-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G--X---K-X---X--V------GD. 276
F2.CM.97.CM53657 .....ITNGNSTLDNITLE-Q----------T-E-NDIKK--S-I--R--VV--N-S-S..............................E-R-L-----TV---------D------------------D-E-----L-R-----------K---------------GD. 270
G.BE.96.DRCBL .............-T-N-T-EYRMT-----MT-EL-D-KKA---L--RT-VV--NEMNNE......................NNGTNSTW-R--N--V-T-K------T-------------------VD-K-----T-N-----------K---------------KD. 269
G.CM.04.178_15 .......-RV-GNNITDTGGTN-LTS---SVT-EL-D-KKT---L--R--VV-TGDTN-..............................--R-IN--V-T-K------T-D-----------------RD-N---I-Q-K---S-------K------------V---K. 268
G.CN.06.sh52 ..........-CNNSTENRIS--MR-----VT-E--D--KQ---L-----VVQ--T-SNTSN...........................T-R-IN--V-T-K-T----D-D-----------------RD-N-------N-----------K---------------G-. 268
G.CU.99.Cu74 .........NSTGRNCSVEKGE---------T-E-KD-KKQ---L--R---V--NDNRDN....................STVSNSSPEN-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------N-----------K---------------K-. 276
G.ES.09.X2634_2 .....STSTN-NNVNITSEG-N-L-------T-E-QD-KK----L--R--VL--ESNANSSSNYS........................N-R-IN--V-T-K--------D-----------------R-N------L-N-----------K---------------GK. 276
G.GH.03.03GH175G CTRKHPNGTVDYN-TVDNSSCEI--------T-EL-D-SK----L--RP-VV---GNDNS..........................TYSD-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----------K------------VT---. 280
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*
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B.FR.83.HXB2 .......TNTNSSSGRMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDNDTT..............................SYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEE. 269
G.KE.93.HH8793_12_1 ............TVANESVSAQ---------T-E--DRKR----L--R--V---ND-SSN.......................STGNYSN-R-IN--V-T-K------D-D---------G-------KE-E-------Q-----------K---------------G-. 270
G.NG.01.01NGPL0669 ....CTKN-NTG-TNVTCNKEV-M-------T-E--D-QK----L-----MVS-NDGDSN......................ATNYNATN-R-IN--V-T-K---------------------------D-N-----T-K---S-------K------------V---G. 279
G.PT.x.PT2695 STSTVGS-AST-TV-STAGYRE-L-------T-E-KDRRKQ---L------V--NDGRNS..........................SANN-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-----L-K-----------K---------------G-. 298
G.SE.93.SE6165 NKRNNSTD-STETNNSTVDNP---------VT-E--D-KK-------R--VV--N-A-...............................N-R--H--V-T-K------T-D---------T-------RD-E-------K-----------K---------------GK. 274
H.BE.93.VI991 .....NV-KS-N-TDIN-G-IQ-QR-----VT-A--D-N--VH-L--RA--VQ--EGERN.........................KSDNH-R-IN------K---------------------------G-K-----------------------------------V-E 276
H.BE.93.VI997 .....DTNSSSTVNATSSPSAN-LT-----VT-V--D-Q-RVH-L--R--VV---ETSNN.......................NNSNSTK-R-IN---------------D----------------------------------------K---------------GQ. 274
H.CF.90.056 ..........T-N-TSSMEAG--LT-----VT-VL-D-Q--VH-L--R--VV----NS-..............................Q-R-IN------------------------------------------L------------------------------Q. 265
H.GB.00.00GBAC4001 ........TS--N-SASLEGEQKLT-----VT-A--DRKK-VQ-L--RI-VV--NDEDYN.....................GTNGTNRTL-R-IN-------------T------------------------------------------K---------------GQ. 276
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...NSTDNSNTT-PSPT-TNPLGM-------T-E-GDRRK----L---Q-VVS---SNS..............................--I-IN------K---------------------------DNK-------K-----------K------------I--K-. 272
J.CM.04.04CMU11421 STNSRTTPASPT-DAGRVNISEIM-----KMT-E--D-TRR---L--RQ--V--SGRPND.............................--I-IN------K------N--------------------DRN-------------------K------------KS-GD. 277
J.SE.93.SE9280_7887 .........S-TT-NSSVSSPDIMT------T-E--N-RKQ---L--RQ-VV---SNNK..............................N-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----------K------------I--GD. 266
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...RTNANKNDTNINATVTSTD---------T-ELKD-KKRVS-L------VQ-KQSEIN.........................QSESEDR-IN----TV-----------------------------N-C------------------K-----------------. 277
K.CM.96.96CM_MP535 ........-STNNATSTVVSPA---------T-E-KD-KK--S-L--R--VL-LNGEGNN..........................SSTE-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----------K-----------------. 271
01_AE.AF.07.569M ..NINNTITDKIGNLTIGNITDD-------MT-EL-D-KK-A--L------VS-EKN-S..............................E-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-------K-----------------. 273
01_AE.CF.90.90CF11697 .......DTY-GTAKLNDTIGD-VR-----VT-EL-D-K-EVH-L--VP--VR-GEKNKN.......................SSGNSSE-I-IH------K------T-D-------T---Y------E-N-------K---S-------K----------------D. 275
01_AE.CN.07.07JSWX045 ......N-TAVNNTNNIGNLTD-VR--T--MT-E--D-Q--VH-L------VQMGSNSSS.............................E-R-IN------K--------D------------------D-K-------K---S-------K-----------------. 270
01_AE.HK.04.HK001 ...SNNT-QNIN-XVTIGNMTD-VR-----MT-ELTD-Q--V--L------VE-N-S................................T-R-IN------K--------D-------T---YV-----D-K-S-----N---S-------K-----------------. 270
01_AE.JP.x.DR0492 HNITNDGN-ITNA-NMIGNITD-VR----KMT-VL-D-KKTVH-L------VQ-KGNKNR........................NSNISQ-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------KK--S-------K-----------------. 281
01_AE.TH.04.BKM .............-SSIGNITD-LR------T-EL-D-K--VH-L------V--E-NNSS.........................NNSSE-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K-----------------. 272
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ......NV-ITKD-NKIGNLTD-VR-----MT-EL-D-KH-VH-L--R--LV--E-NNSS.............................E-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------N---S-------K---------------D-. 270
01_AE.VN.98.98VNND15 ....NSNA-LTNINNTIGNITD-VT--T--MT-ELKD-Q--VH-L------V--H-SNNS...........................SSE-R-IN------K-----I--D-------T---Y-----KD-N-------K---S-------K-----------------. 274
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ......SG-DT--YNSSEGLQ--V-D----MT-EL-D-KK-VHSL--R--VV--NENS-N.........................NGSGE-R-IN----AV------M---------------------E-K--------------------------------I--D-. 273
02_AG.CY.05.CY048 ......SS-GT-YRNISENMM---------VT-EL-D-K-NV--L--RH-VVE-NDNNS..............................D-R-IN----A--------T-------------Y-----KD-E-------R----I------K---------------GR. 268
02_AG.ES.06.P1261 ........SS-NTDTAS-KDRP-T-----D-T-VL-D-KE-MA-L---S-VVQ-NKTDNS.............................--R-IN----A-----------------------------DTE-------K-----------K--A------------KD. 267
02_AG.FR.91.DJ263 STSNSSNSS-PINRTIDSDMQE--------MT-EL-D-K--VS-L--R--VVQ-NESGNS.............................Q-R-IN-H--A--K---R-TL------------L------D-K-----L-K-----------K-----------------. 277
02_AG.GH.03.03GH181AG ....YSN-SREVNTTISEEM----------MT-VL-D-T--MS-L-----VVQMG--SS..............................Q-I-IN----A-K------T--------------------D-E-------K-----------K---------------GD. 270
02_AG.LR.x.POC44951 ................LNDTQE--R-----VT-EL-D-K--V--L--R--VVQ-N-SKGS.........................KNDSQ-R-VN----A--------T-------------------SDED-K---Q-K-----------K---------------KK. 262
02_AG.NG.01.PL0710 ............N-TFNNSMV--------XMT-VL-D-K-NVH-L-----VVQ-NSNSNS............................SE-R-IN----A-------IT--------------------D-E-S-----K-----------K----------------N. 264
02_AG.SE.94.SE7812 ............-GNISENMQ---------MT-EL-D-K--V--L--RY-VVQ-NETGDN............................IQ-R-IN----A-----------------------------DEK-------K-----------K-----------------. 264
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............RNNSK-N-VQ-M------MT-VLKD-KK-MA-L---I--V---KNA-..............................Y-R-IN----A-----------------------------E-D-S---S-K-----------K---------------GD. 263
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ....SPNSTISNDN-TLFNMTE--R-----MT-EVQD-R--V--L--R--VEQ-K-SS...............................Y-R-IN--ATT-----------------------------EQN-------N-----------K--------------KDR. 269
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......VS-SSTG-SELPEDP-A-------MT-VV-DRK--MS-L--R--VV--IDGQNS.........................SQNS--R-IN----A----------------------------KD-E-------R-----------K---------------G-. 273
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........VT-TNTSSIKMM-M-------T-DL-D--K----L-----VVQ----................................--R-I------V------I---------------------D-K-------------------K-----------------. 260
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ............N-TNGTVI-EG------D-T-E--D-KK----L--RI--V--NARVPI...................NGSNRNNSTEE-M-IN--A-T-K---------------------------E-N-T-L-------S-R-----K--------------T--. 274
05_DF.BE.x.VI1310 .....STA-STTN-TTLKE-T-AVQ-----MT-EVND-KL-VH-L--R---V--SS-DSS...........................NS--R-IN----T-K-------WD-----------Y------E-K-S-----K-----------K--------------K-G. 273
06_cpx.AU.96.BFP90 LGNNSTNSTLGNN-TIVDDISK---------T-E--D-TK----L--RP--V--GD-SNN............................SD-R-IN--V-T-K--------------------------RD-D-------K-----------K---------------GN. 280
07_BC.CN.98.98CN009 ........SNGTCNETCRESMK-M------AT-VV-D-K-TV--L--R---V-FTKKNSS........................GNSSEH-R-IN----A--------T-D-------T---Y------DRR-------H-----------K-----------------. 273
08_BC.CN.06.nx2 .........IKGTYKIDNETSSG-------AT-LLED-KEAV--L--R---V-LND-KNSSNSSE........................Y-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-K-------R-----------K---------------K-. 271
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...........KPNTTSDGSEVRMQ------T-EL-D-H--V-SL--RS--VS-NASNN..............................E-R-IN----A--------T-------------------RD-E-----I-K---S------------------------D. 264
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...............NDTVGDPRMT-----TT-EVKD-KKQ---L-----VVQ-GDSN-..............................--R-IN----A--------T----------------I---DRK-------K-I---------K-----------------. 260
11_cpx.CM.95.95CM_1816 EKNNTTLG-S-CT-NSTVEGQA-M-------T-E--D-QKQ---L-----VV-LNDNDNT.............................--R-IN-XV-TVK------T-------------Y------D-K-----------------------------------G-. 280
12_BF.AR.99.ARMA159 ...ANNA-ANGTQNNTLEE-P-A-Q-----MT-E--D-QL-VH-L--R---V--G-GSE..............................T-R-IN----T--*------WD-------T---Y-L----D-K-------Q-----------K----------------D. 271
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........S-INSST-QGRE------Y-MT-GVGDRR--V-SL--RV--E--EGNSNS.......................GNSSSSE-R-I-------K------T--------------------DEE-------R---S-------K---------------G-. 272
14_BG.ES.05.X1870 TNNTDVNKTNTNNDIIGG--R------------AL-D-IK----L--S---TQM---................................--R----------------T--------------V-------K-------K-----------------------------. 274
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ............TNINRTI-G----------T----T--.-D--L--S--VEA---T................................--R-RK----I------------------T------------K-------------------------------------. 260
16_A2D.KR.97.97KR004 ............I-STQSPDSNNTM----ETT-EL-D-K--VQ-L--E---VQLNSSDSN........................DTLNRQ-R-IH-D--T----------------------------KDPE-------K---S----------A------------GNK 270
17_BF.AR.99.ARMA038 .......ATNSTQNSTLKE-A-A-Q-----MT-.EVRDK-LKVHALFYRLD-VPI-GSNGS..........................GGE-R-IN----T---------WD-----------Y----------------N---V-------K---------------GD. 271
18_cpx.CU.99.CU76 .......#E-TLXLAIVA*ATE-M-----F-T-EV-X-QKQ---L--X---VS-VGXVIV..........................II#D-R-IN--V-T-K--------D-------------------QP-------R-----------K--------------T-K. 269
19_cpx.CU.99.CU7 ......................HM------MT-EL-D-K-QI-SL------V--GD...................................-IIN----A--------T--------------------D-E-----K-R-----------K---------------GK. 242
20_BG.CU.99.Cu103 ...............STVTSSED-NI---Y-T-E-KDRKKQ---L--R--VV--NDKNSN.......................NSNNYSD-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------K-----------K---------------K-. 267
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........SEG-TQN-NQTVDM-------T-VV-D-RKQV--L------V--N--DNT...........................TST-R-IN----A----------------------------RD-R-------------------K-----------------. 268
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...........ITNSSVEEL-T-VT-----MT-EL-D-RREV-SL--R---VG-NGNN...............................-FR-IN----A--------T-------------------KE-E-------N---S-------K---------------K-. 262
23_BG.CU.03.CB118 .......-RNCTTTNGTVNNSAD--------T-E--D-SK----L------M---DKNNG.......................SNKNYSD-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-------R-----------K---------------K-. 275
24_BG.ES.08.X2456_2 .RNNHVNSAGDXTVRIDSNVTDDMXX---XMTXDLQD-XK---XL------XX-SDNSNNNTXS.........................N-R-IXX-V-T-X---XX-T-D-X-------PX------KDEE--X--X-R-----H-X-X-K--X------------KK. 279
25_cpx.CM.02.1918LE ......S-GNTTNNNSTVNNRE--------VT-EL-D-KK----L------V-L-D-NS..............................--R-L-----T-K------T-------------------KD-N---A---------------------------------. 269
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...........RT-RNHTDINR-MR-----MT-VL-D-QE-VH-L--R---VLMNGNDSK.........................NSSGE-R-IN----A----------------------------RD-D-----L-------------K---------------GG. 269
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .............TNTS-HTTE-L------VT-A-KD-K--LQ-L-ES--VV-MNKSSN..............................T-R-IN------K-----T--------F--------------K-----------S-------------H-----------. 267
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...TNMNATNTTGNSSVEAME--M------VT---GD-M-----L-----VV--A--NA..............................--T-IN-----------------------------L--------------------------------------------. 272
29_BF.BR.01.BREPM16704 LNDASTQAP-TK-NSSW-N-E--M------VT--RKD-MK----L-HT---VSTGEGDNT.............................--I-IT------------I----------T-----L----D-K-----T-K----------------------------D. 275
31_BC.BR.04.04BR142 ...............HNGTIV------T--MT-EL-D-GR-VH-L--R---V-LESESYE.............................D-R-IN----A----------D-----------YV-------K-------N-----------K-----------------. 261
32_06A1.EE.01.EE0369 ..NATINGTSEGTKNITVNN-E-MT-----VT-E-ED-KKT---L-----V---EGKNNN.........................GNSSA-I-IN--ATN-E--------------------------RD-N-------K-----------K--------------G-S. 278
33_01B.ID.07.JKT189_C ..KSNNTV-VS-EIANLGNITE-VR------T-EL-D-KE-A--L------VQLG-SNSS.............................K-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---S-------K------X----------. 274
34_01B.TH.99.OUR2478P ..............TNGPNITE--R-----MT-E--D-K--V--L-----LVQ-NGSGG..............................E-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K-----------------. 265
35_AD.AF.07.169H ....TNNDSNTNNDSKIEDMV---------MT-EL-D-K--VQSL-----VV---D-NS..............................--R-IN----A--------T--------------------E-E-----S-K---S-------K---------------G-. 271
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..............NVSKDMQ---------TT-VL-D-I--VHSL--R---V---ASNND...........................SSR-R-IN--A-A--------T-------------------KD-Q-----L-K---S-------K--------------KN-. 267
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............KSLDGG-EI------Y-MT-EL-D-K--I-SL-----VV--GDNNE..............................T-R-IN-------------T------Y-------------D-EY------R---------------------------GK. 266
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...........KTTDSTLE---A----T--MT-E--D-QL-VQSL------V---G-NSS............................RY-R-IN----T-K-------WD-----------Y------DEK-------R-----------------------------. 265
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........TNGTHNSTLKEDP-A-Q----FMT-EV-D-K--VH-L--R---V--S-SSNS..........................SSGE-R-IN-S--A---------W------------Y------D-R-------R-----------K----------------K. 271
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...QNSTQGGDQN-TVLKE-P-A-Q-----MT-EV-D-QK-VH-L--R---T--NGEGND...........................NGT-R-IN----A---------WD-----------Y-----KD-R-------K-----------K----------------N. 275
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ............XXXXXXXXXX--------VTLG-KS-M-----L--RS-VV----NSNS............................TN-M-IX----XL------I---------------------D-K-------K------------------------X---D. 270
43_02G.SA.03.J11223 ............KTNVKCEDV-NL------VT-EL-D-KK----I-----VV---GNSNN..........................ESGD-R-IN--V-T--------T-D------------X----KE-N-----Q-K---S-------K-----------------. 267
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........DTQK-ILRE-Q-A-Q-----MT-EV-D-QL-VH-L--R---V--GDNNS..............................T-R-IN--S-T---------WD-----------Y------D-K-------K-----------K----------------D. 264
47_BF.ES.08.P1942 ..............NASMNNS--M-------T-QT--RKREYAL-YNLDVVQLESDK-ST.............................--R-I-------------I---------------------D-Q-------K----------------------------D. 264
49_cpx.GM.03.N26677 NSTANNTND-TPT-PTATSSPI-M-------T-GDKK-KEYAFFYKTDIRP-DNNST................................D-I-VH---T--K--------Q---------------Q--DIM-------E-----------K-------I----I--KG. 268
DO.FR.08.RBF208 .......DTSPTATSVNSSSI--V---T--VT-ELID-TK--H-L--R---VE-GEKNNN.........................TNWTT-R-IN----K-------XT-Q-------------L----D-R-------------------M-----------------. 274
O.BE.87.ANT70 ..................TNENLM-K-E--VT-V-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNETSST.......................NKTNSKM-T--N--STT----------------------Y--F---STE-----T-R-ITV-T-------T-----I---T-SKGK. 261
O.CM.91.MVP5180 ............KT-LLNETIN-MR-----VT-VLTD-KEQKQ-L--VS-LSKVNDSNAV..........................NGTT-M--N--STI-K------------------T-Y--F---DTD-----L-H-I-V-T-----K-T-----I---T-SR-K. 265
O.CM.96.96CMA102 ............ANASKTETEVHM-Q-E--VT-VVKD-KE-KQ-L--VT-LVQ-SDNGNG.......................TTGKGNM-T-IN--STT----------------------Y--F----TE-----I-K-ITV-T-----K-TI----I---T-SKGD. 267
O.CM.98.98CMA104 ...........NTNTTTHNPSPDM-Q-N--VT-V-KD-KE-KQ-L--VS-L-RFNETENN.........................KTREI-T-IN--STTT--------------N------Y--F----IE-----T-N-I-V-T-----K-TI----I---T-SKGK. 266
O.CM.99.99CMU4122 ..............TNATAASSAV-K-E--VT-VLKD-KE-QQ-L--RS-LNK-E-S--S............................TM-T-IN--STT-K------T-----------G-Y--F---DTE-----Q-R-ITV-T-----K-T-----V---T-S-GK. 260
O.FR.92.VAU ........I-TTN-PLNSNNTK-V-Q-D--VT-VLKD-QE-KQ-L--VT-LVK-NATSNE............................TM-R-IN--STT-R--------------------Y--F---ETG-----L-K--TV-T-----K-T-----I---A-SKGN. 266
O.SN.99.99SE_MP1299 .....NY--NS-INNDTSSPENLV-Q-E--VT-VVKD-KE-KQ-L--VS-LMK-NEANDT...........................KDM-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE-------N-ITA-T-----K-T-----I---T-S-GN. 270
O.US.97.97US08692A NNSTNDSSINPI-TENPNSIENPM---E--VT-VLKD-KE-RQ-L--VA-LDRVN-SEIG...........................NTA-T-IX--STT-K-----------------------F---STE-----T-H-ITV-T-----K-T-----I---T-S-GK. 278
O.US.99.99USTWLA .....TTNT-TAKTTNPEE-TNPV-K-D--VT-VVKD-QE-KQ-L--VS-LLK-G-G-N..............................I-T-IN--S-T-K------T-------------Y--F---ETG-------K-I-V-T-----K-T---H-IF--TISKGK. 267
N.CM.02.DJO0131 ....RTTDEKEKPGNGTDL-ARHM-------T-E-HD-KKQA-SL--VE-VV-LNDGNNS.............................T-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EAN-----E-K-----------K--I----I-----DK.D. 264
N.CM.04.04CM_1015_04 ........-XTVDN-ELDIGYKQM------VT-ERKD-KKLA-SL--AE-VVQLNESDST...........................NQT-R-I--K-TSV------TT-----------P----MX--EGN-S-K-E-K-----------K-TI----IX----DTDD. 263
N.CM.06.U14842 SSENVARNSETGTTNSLDL-NRQM------AT-ELKD-KKQDXXXXNNHANNKT....................................-R-IN---TAV------T-----------SP----M-R-EGN-S-K-Q-K-----------K--I----I-----DTDD. 271
N.CM.95.YBF30 .....ERN---MTTREPDIGYKQM------AT-ELTD-KKQV-SL--VE-VV--NAYNK..............................T-R-IN---TAV------T------------P----M---EGN-S-N-S-------------K--I----I-----NTDG. 272
N.CM.97.YBF106 ......SAGNSTTNRTEDL-DRQM-------T-E--DRKKQV-SL--VE-VV--KDG-DN............................NT-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EGN-S-N-S-------------K--I----I-----DTDD. 264
P.CM.06.U14788 TNNSSRVN-STD-TNTSKTNPL-LFQ----TT-IVKD-Q-TQQ-L--RA-LTKL---NS..............................T-R-IN---TT--------N---L--Q------Y-LM---QTG-------NKTVITH-----K-T-----I---T--KG-. 274
P.FR.09.RBF168 ...ASCNN-SS--VNXTADNPLDLFK----TT-VLKD-K-GQQ-L--RT-L-ALNETANN............................TL-R-IN---TT--------T---L--Q------Y-LM---Q-G-------NQTVITH-----K-T-----I---T-----P 275
CPZ.CD.90.ANT TTPSTTTSTVTPKTTTP-VDGMKLQE-N--Q--GFKD-K--MK-I---G-LMKCQDNNET............................NC-Y-WH---TT---S-E-ST-------------Y---R-EDED-T-V-M-K---V-H-----S-M-A-W-----TYQTNTS 270
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...........-CTNSTDDRL-DMR-----VT-EL-D-KRQV-SL--VE--TA-G-NS...............................T-R-IN---TA-------T----------------L----DIDYK-NET-K-----H-----K--AT---I----T-DNQ. 267
CPZ.GA.88.GAB1 ........QAKNLTNQTSSPPL-M------VT-EL-D-KKQV-SL--VE-VVNLG-ENN..............................T-RIIN---TA-------T---------------------D-D-S-K-K-------H-----K---T----I------GN. 267
CPZ.TZ.00.TAN1 KTLNSAT-TLTPTVNLSSIPNY-VY-----QT-EF-D-KKQI-SL--RE--VKE-GNNN..............................--Y-HN--------E-D-ST------R--------L---RDQN-T-K-Q-S---V-H-----Y-MIA-A-H-----E---. 268
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............SSAVNTTDIMR------T-EL-D-KKQV-SL--VD-LAH-N-N................................T-R-IN---TA-------T------------P--------E-D-K-K-E-K-----------K---T---II-----TKN. 254
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B.FR.83.HXB2 VVIRSVNFTDNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIR.IQRGPGRAFVTI...GKIGNM....RQAHCNI.SRAKWNNTLKQIASKLREQFGNN.......KTIIF..KQSSGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWFN............STWSTEGSNNTE 409
A1.AU.03.PS1044_Day0 TM---K-I---KEN-----TEP-N-T-I--------SV...RI---QT-YAT..GEI--DI....-K---VV.NKTE--KN--KVVVQ--TY-K-........---S-..TNH------VT--------------TSE---R--............NATDQLNSTEDS-A 415
A1.CY.06.CY171 -M---E-IS--S-------TEP-N-T-I--S----TS-...RI---QT-YAT..GAV--DI....-K-Y--V.--VA--K--QK-SAQ--KH-E-........T----..NT-----L-VT-PT-C---V----TT------S-............KENSAVINSTDDD- 423
A1.ES.06.X2110 -M---E-ISN---N-----KEP-N-T-A--G----TSV...RI---Q--YAT..GDI--DI....------V.---A--K--QEVVKQ--KY-V-........E--T-..TN-----------------------TSG---...........STWPNSTWNANTSIQESN 405
A1.GE.99.99GEMZ011 -M---K-I---G-I------KP-N-T-I--G--I-TS-...RI---QT-YGT..GDV--DI....-K-Y--V.N-TE-----QK-SIQ--NY-N-........-----..RN-----L-VT--------------T-G------...............DGNDTVP-S-- 404
A1.IT.02.60000 -----E-I-----------AKP-N-T-I--------S-...RI---QT-YAT...DI--DI....-X-Y-FV.N-TE-----QK-SK--GAY-K-........-----..RN--X--L--T--------------T-A------................NENNTISTNS 412
A1.KE.06.06KECst_001 IK---E-I-S-S-N----FVKP-N-T-I--------G-...RI---Q--Y-T...EI--DI....---Y-T-.NGSE-----REV-EQ-SNRTNI........TK---..ANP----L--M--T-----------TSR---........STWNNGTWNN-NMQ-SNSTKS 424
A1.RU.08.PokA1Ru IM---K-LSN---N------EP-N-T-I---IK---G-HVGHT---Q-IYVT..GAVT-DI....-K----V.------T--QKLSER--KY-V-........-----..-NH----A--T--------------T-E------...............YKNGTNTTS-Q 409
A1.RW.93.93RW037A IR---E-I-N---------VQP-------------RSV...HI---Q--YAT..GKI--DI....------V.------D--REV-TQ---Y-K-........-----..DK-----L--T--------------TSG------...............-NESMQV-S-- 402
A1.SE.95.SE8538 -M---E-I-N-V-N-----KEP--------G-----S-...RI---Q--YAT..GEV--DI....------V.------K--HEV-KQ--TY-N-........-----..TN-----L--T--TV----------TSG------.............S-NA-EPM--S-- 407
A1.TZ.01.A341 -R---E-IAN---N----FASP-K---I--------SY...RI---QT-YAT...DIV-DI....------V.--TD-----RLV-NQ--KY-S-........-----..TN-----L--T--------------TSG------...............-TNNMQES-DT 399
A1.UA.01.01UADN139 -M---E-I---G-N-----TEP-N-T-I--G----TS-...RI---QT-YAT..GEI---P....-K----V.--VA-----QK-SIQ--KY-N-........---T-..-N-----L-VT--------------T-E------...............GENGTIT-S-- 407
A1.UG.99.99UGA07072 -M---E-I-N---N------KP-N-T-I-------QSV...RI---Q--YAT..GNI--DI....---Y-DV.N-TE--K--QEV-YQ-GKH---........-----..AN-T---L--T--------------T-N---NI-................SNASMQKANS 408
A1.ZA.04.04ZASK162B1 IM---E-I---T-N----F-E--S------G-----S-...RI---QT-FAT..GDI--DI....------V.-K#E-MKV-Q-VVR---KE-E-........---V-..DNP----L--TM-----K-------TSG---R--............NDTA-NETTW--IN 410
A2.CD.97.97CDKTB48 -M---E-I-----N----F-KP-P------------S-...RF---Q--Y-N..NNI--DI....-------.-ITE--A---KVVEQ---H-P-........-----..NS-----L--T--------------T-G------...............ENG-NKQ-Y-- 397
A2.CM.01.01CM_1445MV -M---K-------N----FTEP-Q------------S-...RF---Q--Y-N..NKI--DI....-------.-K-D--V--QKVVKQ-HSH-P-A.......T----..NSP----L--T-----------F--T-G---........STWTKEGNSTWKKNDSVSER- 407
A2.CY.94.94CY017_41 IM---E-I-N---N----FTKP-L-T-I--------S-...RF---Q--Y.T..NEI--DI....-------.NKTL--D--QKV-EQ---K-PK........-----..TN--------T-L----A-------T-G---G--............WNNGTWNGPYTPNN 412
B.AR.04.04AR143170 -I---E-L-N----------KT--------------S-...HM-W----YAT..GDI--DI....------L.--VE--------VI----H-N.........-----..NR--------IM-T-----------T--------............NINSTWNNTDTEGN 400
B.AU.04.PS1038_Day174 -----A--SN----------E-ITMT-V--H-----S-...XI-----WYAT..GXI-XXI....--V---L.---N-TA---RV-I--------........---V-..SH---------M--L----------T-RX-----...............GFNSTSNXTE- 405
B.BO.99.BOL0122 I--K-E--------------K-IS------------S-...NI-----LYAT..GEI---I....-------.-ATE-----E--VT--G----V-.......-----..N----------M-------------T-E------N..........FTSTWNM-S---YSA 402
B.BR.05.BREPM1081 I----E-------S------KT-V------------S-...HM-W--T-YAT..GDI--DI....------L.---D--S--Q--TA--K---K-........Q--V-..N----------K------------DT-R---..........................-ET 388
B.CA.97.CANB3FULL -----A-----T--------ET--------------S-...HIA-----YAT..GEIT-DI....-K-----.-------A-E--VK--G---K-........---V-..N----------M-------------T--------...............VN--WN-TERS 403
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----K-------I-----KQ-----------------...TM----VLY-T..GQIV-DI....-K----L.--PQ-DD--R-VVG--------........-----..N--A-----V-M-IS----------TSR------Y-NGT..............WNNAS-G 411
B.CO.01.PCM001 I----E--------------V---------------G-...HL---K--YAS..GDIV--I....-----TL.N-T--EK--G-V-N-----YK-........-----..N------L-T-M-------------T--------............NENSTWNGTITENS 402
B.CU.99.Cu19 -----D--------------EP-K------T-----G-...HI-----VYAT..EEI--DI....-------.F-RE-----GK-VA----T-R-........-----..-----------M-----R-------T-K------...............DVNNNI-GQNN 414
B.CY.06.CY165 -I---G---N----------E--V------S----RS-...HI------YAT...DI--DI....------L.--KD------RVFV-------E-.......---V-..NH---------M------------DTAP------..............NNTDISWP---G 406
B.DE.86.D31 -----D-------------KE-----------Y-S---...RI-AR---Y-K..GKI--DI....-------.-G---DS--R--VK----R---........---V-..N-------------------------A-------..................NDTKESNN 401
B.DK.07.PMVL_011 -----E-------N-----KE--P------------GF...RI-----AFAH..GKI--DI....-K-Y-TL.DGT----A-I---K---G---E-.......-----..N----------M-----R-------T-R----MFNG............TLKN-T-----G 432
B.DO.05.05DO_160884 -----E---N----------S---------G-----G-...HI---STWY-T..GEIV-DI....-------.--E--------VVE------N.........---V-..-P---------L-------------A-E------ND.................TTGSV-- 395
B.EC.89.EC003 -----E---N-VN-------E--K-E-I--H----ES-...NI------YAT..KAI--DI....-------.-VGN-T---Q--SR--------........---V-..NRT-------TM-T-----------T-K------HT................NGS--YNT 406
B.ES.07.X2231 --V--E---N----------E-I-------------S-...HI-----LY.A..QDI--DI....-------.-ST------G-VVK--------........-----..N-TT-------M------------D--K------YF............NGTWNNTN--ND 401
B.ES.09.P2149_3 I----E-------------KEQ--------------G-...HI----TLYAT..GEI--DI....-K-----.---------RN-VA---K--K-........---V-..N----------M-----Q-------TSS------GV.............NDTWNNTW-RN 395
B.FR.92.92FR_BX08 -----E---N----------E---------------S-...HI------Y-T..GDI--DI....-------.--TN-T----RV-E----K-N-........T--V-..N----------M-------------T--------NE.................TN-EGNI 394
B.GA.88.OYI -I---S---N---I------K--------------N--...SI------H-T..KQI--DI....------L.---T-EK--E---T---K--R-........---A-..DR---------M-------------TS-------ND..................TTRANS 406
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----E---N-V-N------E--V------------S-...HM---Q-LY-T...NI--D-....XR--*--.--KE--R---L-VK---A-Y-S-.......---V-..TPP----T--------------------------NS...........TEGSIEGSNSTEK 411
B.GE.03.03GEMZ004 I----A--S----V---H--ET-N-T-V--------S-...SI------YAT..GSI--DI....-K-----.------D--RRV-I--GA--K-........-----..N-----------------------DTK-------.............N-NDTWNSNGTRN 408
B.HT.05.05HT_129389 TIL--E-ISN-------H--E-IY----------M-G-...HI------YAT..GAI--DI....-K-----.-GSE-EKM-GKV-T--K---N.........-----..DR-----------------------T-K---N--................NG-DFIYPWN 412
B.IN.x.11807 -----E---N---I-----KEA--------S-----S-...HL---A--YAT..GNI--DI....-------.---------S--VK--K-IV-K-.......Q-VV-..NS---------M------------IT--------W-DTE..............RIN-IE- 407
B.JM.05.05JM_KJ108 -I---E-I-----------KEA---E-V-------TTS..VHI-----IYAT..GDI--DI....-R-Y--L.---N-T-A-N-T-R------N.........-----..NS---------MF------------TA------F..................NGTLSPG- 406
B.JP.05.DR6538 -----E---N---------KDP--------GY--I--VS.-GP-R---I-AT..KKIE-DT....KK-Y-TL.NKTQ--D--R-V-E--------........---V-..N----------M---T------------------..............HGNISNV---IG 417
B.KR.04.04KMH5 I----E-I------------A--Q------------S-...RI---ST-YAT..GDI--DI....-------.-EKE-----Q-LXI----H---........-----..NE---------M-------------T--------...............LLNDT-NESKQ 402
B.MM.99.mSTD101 I----S-------V------E--R-D-I--------S-...NL---Q-WY-T..GDI--DI....------L.TSKN-----I-VTE--------........---D-..-----------M-------------TS-------................YGNNT-TWNN 412
B.NL.00.671_00T36 -----K-----T-------KE---------------S-...HI------YAT..GEI--DI....------L.------D--N--VG----LYK-........---V-..NS---------M-----R-------T--------...............DVNAT-NGT-- 407
B.RU.04.04RU128005 --V--R--S----N-----KDP-Q------S-----S-...SI---X--YAT..GDI--DI....-X----L.-G-D-TK--E--VK--X--YN.........---V-..----------XM-------------T-K------..............ENN--NSTX-ET 403
B.TH.00.00TH_C3198 -M---S--S--T-V------E--Q----------I-G-...HI---Q-WY-T..GQI--DI....-K----L.-STN--------VK------R-........---V-..----------TML------------TSK------................NTNGTW-D-T 399
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----E---N---------KEP-I-----------RSV...HI---SV-Y.T..GEI--DI....-K-Y-TL.NVTE-------VVE--G---E-........---V-..N----------M-------------TS-------K-.........GTWYSN--NTTESSR 410
B.TW.94.TWCYS IL-K-E-I-N------I---K--K--------ISKR-S..MHI-T--V-Y-A...N#---I....------L.-K-E-----P--VK-F------........---V-..N------L---M-------------A-P------...............NATSTLNATN- 399
B.UA.01.01UAKV167 I----E-----V--------E-IT------------G-...HI---GT-FAT..GAI---I....------L.---Q--K--E--VI--GK--NST.......TI-FD..Q-PP------LM-T-----------TSK------...........NNGTWT-NIDEG--T 418
B.US.09.N_2 -----E--S-------I-------------------G-...HI------YAT..GDI--DI....-------.-T----D---H-VG--K---R-A.......TK-V-..NH---------M-------------T-R------N...........VSTWNISQTEGSYN 410
B.UY.01.01UYTRA1179 IK---K-IS---QI-T----ET--------S-----S-...HI-V---LYAT..GDI--DI....------L.-ST------R-V-K--T-L-N-........---V-..NR-----L---M-------------T-E------............PFNSTENKANESGT 421
B.YE.02.02YE507 I----A--SN---I------KT--------------S-...HI------YAT..GDI---I....---Y---.-GE--I---NK-SI---D---E-.......---V-..N------------------------T------S-..............QFN--WNDTQML 413
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----E-I-N---I------E--A-------YIE-R--..PHI------Y-A...HIR-DI....-------.--TE-GKV-TKV-E--------........---V-..-N---------------R--S----T-R---GS-.............DGK--NSSEWSNN 403
C.AR.01.ARG4006 II---K-I---T-----H--E--------------ES-...RI---QT-YAT..GDI--DI....-E-----.-TTA--K--HELSK--KKL-P-........---Q-..TNH----L--T------R-------T-------Y..............X-NG--ITGW-N 407
C.BR.04.04BR013 I----K-IS--V-----H-KEP-------------ES-...RI---QT-YAT..GDI--DI....-------.-K-A--K--QEVST--A-H-P-........---K-..TK-----I--T------M-------TSG---G-Y...............NGTESNNETEN 410
C.BW.00.00BW07621 I----E-I-N-------H--E----V----G----RSV...RI---QT-YAT..GDI---I....-------.-KT---K--SR-GE--K-H-P-........---R-..NS-A---L--T------R-------T-R---G-Y.................NST-NDTNS 395
C.CN.98.YNRL9840 II---E-L-N-V-----H--Q----V---------TS-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-E----E--QRVGE--A-H-P-........---N-..TS-----L--T------R-------TSG---G-Y..................MPNGT-SN 410
C.CY.05.CY040 I----E-L-N---------KNP---V----G-----SV...RI---QT-YAT..GDI--DI....-------.-EE---K--QEVST--K-H-P-........---K-..TSAA------T------R-------TSK---G-YNS..........TSTNNTSNATI#-T 409
C.ES.07.X2118_2 II---E-L-N-------H--E----T----------S-...RI---Q--YAT..GDI---I....-E-----.-EQ---A--Q-VRK--E-H-P-........---G-..QX-----L--T------R-------TSR---G-Y.................NGNYTS-DT 395
C.ET.02.02ET_288 TI---E-L-N---I------EP-------------QS-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-GDR--K--ENVKER-QK--P-........---L-..AP-----L--T------R-------TSK---T-G........................LS 403
C.GE.03.03GEMZ033 II---EDINN---I---H--V---------G----QS-...RI---QT-YAR..GDI--DI....-------.NEN---T--QKV-E--KKY-P-........---A-..NS-----L--T--------------TSK--ENRM...............FND-YRA-Y-- 410
C.IL.98.98IS002 I----E-L-N---I---H-KDP---V----S-----SM...RI---QT-YAT..GAI--DI....-------.-ERV--E--QGVVE--K-H-P-........---R-..AP-----L--T------R-------TSK-----Y................L-NST-Y-ST 396
C.IN.03.D24 II---Q-L-N-------H--E----I----------S-...RI---QT-YAT..GDI---I....-------.-G.---E--YNVSR--A-H-P-........---N-..TSP----L--T--------------TSV-----YN.............H-TKQFS-PYND 418
C.KE.00.KER2010 IM---E-I-N-V-----H--K-I--V-I--G-----SV...RI---QT-YAT..GDI--DI....-K-Y---.-KE------Q-VRK--E-H-P-........N--E-..-PHP-----VA--------------TSG---E-L.................TRLNDTYSS 408
C.MM.99.mIDU101_3 II---E-L--HF--------QP---E----------S-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-KQ---E--QRVGR--A-L-P-........R--V-..NS-P---L--A------R-------TSG---G-Y................ND-YR--D-D 415
C.MW.93.93MW_965 IIV--E-L---V-----H--E----V----------SV...RI---QT-YAT..GAI--DI....-------.-TI---K--QGVEK--K-H-P-........---E-..-P-----L--T------R-------TSN--..-S..................NLFT--LT 399
C.SN.90.90SE_364 II---E-L-N-------H--E-I--V-A--------SM...RI---QT-YAT..GDI--DI....-------..SGN--A--EKVKG--Q-H-PG........-N-S-..EP-----L--T------R------DTSX---G-T........................HT 394
C.SO.89.89SM_145 IM---E-L-N-------H--Q----R---YA-----SV...RI---QT-Y.T..NDI--DI....-------.-GD---R--Q-VGK--A-H-P-........---K-..EP-----L--T------R-------TSG-----Y..................NPNNTGS- 401
C.TZ.02.CO178 II-S-E-I--S--I---H--E--P-V---------TS-...RI---Q--YAT..GDI--DI....-------.-EST--K--QWVGI----YEHF-.......-----..NS-----L--T--------------TSK---G-F..............NGTFNSSYTGKD 416
C.US.98.98US_MSC3018 II---E-L-N-------H--E-I--E-------K--S-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.TEEN-HKAMQRVSE--K-Y-PT........-A-T-..NS-V---L--T------R-------TSG---G-Y....................NDTRG- 390
C.UY.01.TRA3011 II---K-I---T-I---H--E--------------TS-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-KKA-KE--QKVRN--A-H-P-........---N-..TKH----L--T------R-------TSS-----YN...........TTG-E-SN-TESSN 405
C.YE.02.02YE511 I----E-L---V-----H-KNP-D-K----------SM...RI---QT-YAT..GSI--DI....-------.-EK---D--QE-GK--K-H-P-........-S-R-..EPH----L--TM-----R-------TSK---R-Y............MFNSTYMPN-T-ST 408
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 II---E-L---G-----H--ET#K-V----A-----S-...RI---Q--Y.A..HDI--DI....-------.--TE--K--ERVKK--G-H-P-........---K-..-PH----L-VT------R-------T-N---................ENIT-VNITSKND 391
C.ZM.02.02ZM108 I---TE-L---------H-T-P-Q-V---H------SV...RI---Q--YAT..GEV--DI....-A-----.-EGL--Q--HNVSE-F--Y-P-K.......TMNFT..QPAA---L--T------R-------TSK---RAF..............NGTYYWN-TTGN 421
D.CD.83.ELI -I---E-L-N---N--AH--E--K-T-A--YQ---Q-T...PI-L-QSLY-T...RSRSII....G------.---Q-SK--Q-V-R--GTLLNK........TI-K-..-P--------T--------------TSG------............NI-A-NNITES-NS 407
D.CM.01.01CM_0009BBY IM---E-----V-N----F--TIN-T-I--G-----S-...HF---Q-LYAN...DI--DI....-K-----.-GKD-----QEV-R--GNLYN.........---S-..RP--------T--------------TSK---R--S..........IGTWED--GND---A 412
D.CY.06.CY163 II---E-L-N-I-N------KT-----I-------DS-...HI---Q-LYAT..TNI---I....-E-----.-SGD-----Q-V-K--GKLLN.........---V-..-P--------TKL------------TSK---T--............SSE--ENSTG---- 410
D.KE.97.ML415_2 I----E-I-N---I-----KQ--P-T----------SV...HI-----LY--...ELV-DI....-----A-.NGTR--D--Q-V-T--GAFLTK........-E---..-P--------T--------------TSN----I-N...........VTNGT-QLE--S-- 410
D.KR.04.04KBH8 II---E-L-N---N------V--P-K-E-------RG-...HIA--Q-LFAT..TNV--DI....-R-----.-ST---E--Q-L-K--GDL-NK........TE-N-..-P-----L--T----V---------TSG------...............MVNSTVNQTGL 396
D.SN.90.SE365 II---E-L-N--------F-E--M------Y--K-Q-T...PI-L-QVLH-T...RVK-DI....-------.-KER--K--Q-VVK--KDL-N.........-----..EP--------A------R-------TSG------.......................K-K 401
D.TD.99.MN011 I----E-L---T-N------ETIN-T-I-------RSV...HI---Q-LY-T...NV--DI....-------.-G-------QEV-R--GAALNT........TQ---..-P--------T--------------TSK--DREF...............NITGNN-T-NS 399
D.TZ.01.A280 II---E-L-N-V--------ET-K------------G-...RI---QT-F-A...EVT-DI....-K-Y---.-G-E-DK--Q-V-T--GDLLNK........TI-N-..SP--------T--------------TSL---T--................IKGTQN-TET 404
D.UG.99.99UGK09958 II---E-L-N---------KE--N-T----Y----QG-...HI---Q--YAT...RIV-DI....-------.-EGQ--R--Q-V-E---DLLN.........---D-..-PH-------T--------------TSK------................TGGGNIT-IT 395
D.YE.02.02YE516 II---E-I---I--------ETIN-T-I-------QG-...HIA--Q-LY-T...NV--DI....-------.-GTQ-----QK--K--GKLYNK........T--V-..-P--------T--------------TST--TR-I............NTTNDN-VN-TGNN 398
D.ZA.90.R1 II---E-L-N---N------A---------Y----QNT...-I---QT-YAS..RMI--DI....-------.-EE--KR--Q-V-I--GNLLNK........T--N-..RPP-------TS-------------TSG------...............NRTGNN-SS-G 410
F1.AO.06.AO_06_ANG125 II--TQ-IS--T-----H--E--Q------------S-...HI---Q--YAT..GDI--DI....-K-----.-KTQ-----NWVRK--ETY-P-........---A-..N------L-VTM-----R-------TSG---D-L....................FNDTVD 395
F1.AR.02.ARE933 II---H-IS--------H--E--Q------------S-...HL---Q--YAT..GDI---I....-K----V.-GMQ--T--ERVKA--KPL-P-........A--K-..NS-----L--TM-----R-------TSG---..........................D-D 391
F1.BE.93.VI850 I----Q-ISN-------H--E--Q------------G-...HL---QT-YAT..GAI--DI....-K-----.-GTQ-----EYVKAE-KSH-P--.......TA-K-..N------L--TM-----R------DTSG---D-G.........................S 386
F1.BR.07.07BR844 II--CQ-IS--------H--E--Q------------S-...YL---H--HAT..ENI--DI....-K----V.-GEQ--K-VQRVRE--KSY-P-........---V-..N------L--TM-----R-------TSK---D-D.........................P 400
F1.ES.x.P1146 II--FQ-IS--T-----H--E--Q------------S-...RI---Q--YAT..GDI--DI....-K----V.-G-Q--K-VER-SA--KSY-P-........---Q-..NS-----L--TM-----R-------TSK--TNNI.........................S 412
F1.FI.93.FIN9363 II---Q-LS--------H--E--Q------------S-...RI---QS-YAT..GEI--DI....-K-----.-GEQ--K--DRVKAE-KLH-N.........---Q-..NS-----L--TM-----R-------TSL---N-V.........................P 394
F1.FR.96.96FR_MP411 II---Q-IS--------H--E--Q------------S-...HL---Q--YAT..GDI--DI....KK-Y-E-.NGTQ-SK-KT-VQE---AL-N.........---K-..N------L--TM-----R------DTSG---ESE.........................K 394
F1.RO.96.BCI_R07 II---Q-IS--T-----H--E--Q-----------RS-...YL---H--H-T..DRI--DI....-K---IV.NGTQ--T-VQRVQA--KAY-QG........---T-..NP-----L--TM-----R-------TSG----ST.................-P--VF--S 417
F1.RU.08.D88_845 I---PX-IKN--G----H-KEAIQ------------GV...-LA--A-LYAT..GAI--DI....-K-----.-GS--EE---XVSK---DHVVG-.......I----.ASPPP---I--T--M-----------TSK---H-V..............FNDTNNIV-GSS 414
F2.CM.97.CM53657 I----E-IS---------F-R--A------T-I--RSM...RI----V-YAT..GTVL-DI....-K-Y-T-.NGTL--K--EGV-KEVQSHLN.........-S-T-..AP-----L-VT------R-------TVA---A-N...................MTNAMNR 400
G.BE.96.DRCBL II-S-E-IS----V---H--R--------------RSV...AI---Q--Y-T..GEV--DI....-K----V.-WT---E--RDVQA--Q-Y-I-........-S-E-..NS-----L--T--------------TSG---NSI...................LK--IS- 400
G.CM.04.178_15 I---VE-I---T-I----F-E-IG---I-------RS-...RI---QT-YAT..GEI--DI....---Y-KV.NKTN-SEM--KVKVQ-H-VLKKSNISY...EN-T-..SP-A---L--T------R-------TSG---DSI................TKLAKNGTIK 407
G.CN.06.sh52 IR---E-----T-V------DTI--T----------SV...SFA--QVLYAT..GDI--DI....------VSEAKWVGILKQVRERL-NIYRE-TNI.....TN-T-..QPA----L-VT------R-------TSG---....................GSLLDSTSN 402
G.CU.99.Cu74 IM---E-L-N---V------ETI-------------S-...RF---Q--YAT..GDI--DI....-----EV.NGT---E--QKVKE--K-SYNKKNITF...GN-T-..E--T---L--TM---I-R-------TSK----SX.....................MX-ST 410
G.ES.09.X2634_2 IM---E-I-N----------KTID-T----------S-...TL---K--YAT..G-I--DI....-------.-GTD-K-MIGNVTEG-K-I---........-S---..QPPI---L--T--------------TSE---......................SSYL-ST 404
G.GH.03.03GH175G II-Q-E-V---S-V----F-DT--------G----RS-...RF---Q--YAT..GDI---I....-----IV.NGE---QVIQKVKTH-E-IYN.........-----..SS-A---L--T------R-------TSR---.......................NETGNS 406
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B.FR.83.HXB2 VVIRSVNFTDNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIR.IQRGPGRAFVTI...GKIGNM....RQAHCNI.SRAKWNNTLKQIASKLREQFGNN.......KTIIF..KQSSGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWFN............STWSTEGSNNTE 409
G.KE.93.HH8793_12_1 II-K-E-I---T-V------ET---T-V--------S-...HL---Q-LYAT..GDI---I....-----DV.-GRN-S-MIEKVKAQ--KI-N.........---T-..DS-A---L--T------R-------TSG---NET.........................I 394
G.NG.01.01NGPL0669 I---TE-TS--T-I------DTI-------------E-...GI---QM-YAT..GEI---I....------V.-GE--GDMSQKVKT--Q-V-N.........-N-T-..NS-----L--T--I---R-------TSD---N-S.........................- 403
G.PT.x.PT2695 IM---E-I-N---N------ET-P-T-A--S-----S-...RF---Q--YAT..DAI--DI....-------.--IR-E-MKQNVTA--EKI-K.........-N-T-..NPPA---L--T----I-R-G-----TSA----SSLS....................-SNS 427
G.SE.93.SE6165 IKV--E-----T-V------KT------------M----.MGI---QT-YAT..GAI--DI....------V.TKR--KEA-QNV-AE-GKI-NKSS......EN-T-..NS-A---L--T----I-R-------TSG----SL....................LRS-SS 408
H.BE.93.VI991 -I---K-I---T-N------EP-Q-----TG-----S-...RI---Q--YAT..GDI--DI....-R-Y---.-GKQ--E--HKVIT--GSY-D-........----L..QPPA---I--I--------------T-K------T-.........SSYTNDTYNSNSTED 417
H.BE.93.VI997 -I---K-IS--T-N-----DSPI--T----------G-...HF---Q--YAT..GDI---I....------V.-EE---K--Q---TQ-SKY-V-........R-L--..-PH----L-VT------R-------TSG----S-................TGDNINMPND 408
H.CF.90.056 II--TK-IS--T-N-----K-P-N-T---------TS-...HL------YAT..GDI--DI....-------.--TD--K--H-VVTQ-GIHLN-........R--S-..-PN----M-VR------R-------TSG----S-..............EMHTNYT--D-K 401
H.GB.00.00GBAC4001 -I---K-I---T-N----F-E--Q------------G-...HI---Q--YVT..GEV---I....-------.-GTQ--K--YNVVNQ--KH-N.........-----..EP-----I--TS-T-----------TSR------.................NSNDTG-GT 408
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -I-K-K-IS-----------QT--------A-----G-...PI---QVLYAT..GAV---I....-------.-GV------HKV-EE----EHFKNK.....TIVFA..PAN----I--MM-T-----------TSI----S-DEN...................STVT 406
J.CM.04.04CMU11421 II---E-I-N---N-L--F-ET-N-T-F--------G-...HM---QVLFAT..ERVV-DI....-R-Y--V.-SN.--RV-GTV-A---GY-NES.......T--N-..TSP----L--M--T-----------TSS----S-S.................SKNDT-ST 410
J.SE.93.SE9280_7887 II---E-IS----N------KT---V-Y--------G-...HM---QVLYAT..GEI---I....-ET----.-ERD-S---RRV-T----H-N.........---N-..TSP----I-------------L---TSK----S-...............DKNSIEAT-DT 400
K.CD.97.97ZR_EQTB11 II---EDI-K-T-N------EA--------S-----S-...HI------YAT..GDI--DI....-------.-GGQ--K-VN-VKKE-GKH-N.........-----..QP------QVTR-I---R---S--DT-DTVDD-E........................E- 402
K.CM.96.96CM_MP535 II---E-I---T-N------ET-Q------------S-...HM---K--Y-T..GDI--DI....-------.-GE---M--SRVKE--K-H-K-G.......TITFK..PPNP------L--M---A-------T-K---E-G.......................... 396
01_AE.AF.07.569M II-S-K-L-N--N----H--K---------S----TSV...RI---QV-YGT..GDI--DP....-K-Y-Q-.NGTN--KA---VTG--K-H-Q-........---N-..QPH-------T--H---R-------T-R---..................NTCIKNATVRG 405
01_AE.CF.90.90CF11697 II---E-L-N-------H--K---------FK-M-TSA...RI---QV-YKT..GSIT-DI....-K-Y-E-.NGT---E----VTK----H-K-........-----..QP--------TM-H---R-------T-K------..............T-NEIMEEFKGT 411
01_AE.CN.07.07JSWX045 II---E-L-N----------K---------S----EST...RI---QV-YRT..GDI--DI....-K-Y-E-.NGTE--E----V-A--KGH-N-........-P---..RPP----L--TM-H---R-------T-K-----E....................NGTMEG 400
01_AE.HK.04.HK001 II---E---N-------H--E--Q-T----S----ESV...RI---QV-YRT..GEIT-DI....-K-Y-Q-.NAT--EKV---V-K------NK........TN-R-..QPH----L--TM-H---K-------T----D-S-..................NTTTT-R- 402
01_AE.JP.x.DR0492 II---E-L-N-------H--K---------FKS--T-T...SI-Q-QVLYKT..GNIY-DI....-K-Y-E-.NGT---E----VTE--K-H-N-........-----..QPP----L-VTM-H---R-------TSK--..--..................PGNETRKG 411
01_AE.TH.04.BKM I----E-L-N-V-----H--K---------S-----S-...TI---QM-YRT..GEI--DI....-K-Y-E-.NGTE--E--R-V-V--K-H-N.........-----..-PP----L--TM-H---K-------T--------VGNET......KKGDNGTIRNETKKG 415
01_AE.US.00.00US_MSC1164 II---E-L-N-------H--K---------S----TG-...TI---AV-YRT..GDIT-DI....-K-Y-E-.NET---E----V-R--K-H-N.........---N-..QPP----L--TM-H---R-------T-K------...............-GNESRDGCNG 404
01_AE.VN.98.98VNND15 II---E-L-N-------H--K---------S----I-M...TM---HV-YRT..GDI---I....-K-Y-E-.NGTT--KV---VTG--K-H-N-........-----..-PP----L--T--H---R-------T-K---D-C...................IKN-SRG 405
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -M---E-I-N----------KP-K------S----TSV...RI---QT-YGT..GEI--DI....-K-Y-HV.NKTD--E--H-V-TQ--AH-K-........-----..NKP----I--T--------------TSG------.............TWNSDNNTGYSNN 410
02_AG.CY.05.CY048 -R---E-I-N------I--DEP-K-H-I-T-----RSV...RI---QT-YAT..GDI---I....------V.N-T-------KV-EQ--SH-N-........-----..-NH----L--T--------------T-G------............TADNI-SD-NSSS# 405
02_AG.ES.06.P1261 I----E-I-N---------KDP-K------A-----SM...RI---QT-YAT..GDIT--I....-R----V.---E-----QKV-A----H-RD-.......T----..AN-----V--T--------------T-N------............EKNNNTMTSNISS- 406
02_AG.FR.91.DJ263 -----E-I-N---N-----VAP-R---P--------SV...RI---QT-YAT..GDI--DI....------V.--SE--R--Q-V-TQ--KH-N.........-----..AN-----I--T--------------TSE------N...........STWDN-SNHIESNH 415
02_AG.GH.03.03GH181AG IM---E-I---T-N------ET-R---S--G----QSV...RI---QT-YAR..GDI--DI....------V.-KKE--A--RKV-E---QH-S-D.......T--N-..TNH----L--T--T---R------YTSD------............PNN-AESNSTGSIR 409
02_AG.LR.x.POC44951 I----E-I-N---------DKP-R------------SV...RI---QT-YAT..GDI--DI....---Y--V.--TE--T--QKV-TR---SL---.......H----..TNH----L--I--------------TSI------...............DN--VNT-I-- 398
02_AG.NG.01.PL0710 -A---E-I-N----L----VNP-R----------I-GV...RI---QT-YAT..GKI---I....---Y-TV.-ETE-KEA-Q-V-TQ--KN-K-........-----..DKP----V--T--------------TSK-----G...................DTNTTAN 395
02_AG.SE.94.SE7812 I----E---N---I-----HE--K------G-----SV...RI---QT-YAT..GDI--DI....------V.-WQQ--K--HDV-T----Y-N-........T----..DEP----L--T--------------TSN---R--NHNGTWNA...PGPFNDTEDKTI-GT 411
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 I----E-ISN----------KP-W------S-----SV...RI---QT-Y-T..GAV--DI....------V.--E---S--QKVVT--GKH-NS........SK---..TN-----L--T--------------TAE------ASN....T...NGIWASNINA---KD 406
02_AG.US.00.00US_MSC3083 I----E-ISN--------F-ET-R---I--G-----S-...SM---Q-LYAT..GDI--DI....-----KV.NETE-KGV-QKV-TQ-GTY---........-K-K-..TSP----L--T------R-------TSG-----F..............NNTQANS-YTSG 405
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T---E-L-----V------E--A------------GV...HI---Q--YAT..GDI--DI....---Y--V.-G-G--KA-QKVVTQ-QKH-Q-........T----..ANH----L--TS-T-----------TSA----I-................N--WN-TGEN 407
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------T-------KEP--------------G-...HI------YAT..GDIT-DI....-------.-IT---------VI---K----........---V-..N----------M-------------T-K------.................NGTEEL-NT 393
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----K-I---T-N-----AKA-K------G-----SV...HI---LTWYAT..GEI--DI....-------.-GND--D---V-SEE-KRL-P-........---K-..APPV---L--T------K-------T-P-----H..............MQNG-NITSTDS 410
05_DF.BE.x.VI1310 II---Q-IS----N---H--E--H------------S-...HL---Q--YAT..GDI--DI....-K----V.--EQ--K--I-V-KE-QSH-P-........---K-..NS-----L--TM-----R------DTSK---A-V............FND-VFNATMF-ND 411
06_cpx.AU.96.BFP90 IT-KTE-I---T-N------QP---R----G-----S-...SF---Q--IAT..GDI--DI....------V.---N-TDI-GEVKV--E-V-N-........TH-T-..-S-A---L--T--------------TSN---TSD.................LFNT-RGND 413
07_BC.CN.98.98CN009 II---E-L-N-V-----H--Q----V----G-----S-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-ED---K--QGVSE--A-H-Q-........---K-..AS-----L--T------R-------TSG---G-Y..................MPNDTKSN 405
08_BC.CN.06.nx2 II---E-L-N-V-----H--E----V----------S-...RI---QT-YAT..GEI--DI....-------.-GKWREMLHRVSKKLAEHFPN.........---N-..TS-----L--T------R-------TSK---.........STYMSNGTYIFNGTMI-G-K 411
09_cpx.GH.96.96GH2911 II---E-I-N-V-V-----ADP-T-D-V-TG----TSV...RI---QT-YAT..GDI--DI....-KV--Q-.NGT---EI-GKV-E--KGH-N-........-----..RP-----V--T-------------DTSG---N--.................NGTWE--NN 397
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 II---E-L-----N------E--T---V-------RS-...RI---QT-YAT...DI---I....---YY--.-GTE--K--Q-V-K--GDL-NR........P----..-P--------T--T-----------TSE------.................TSNNTSTGV 392
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -R---K-I----------FDSP-H------------S-...RI---Q--YAT..GAI--DI....-----V-.NATI------RVVEQ--QIEIF-K......T----..NS-----L-TT--------------TSK------..............NSNG-V-NSTIG 418
12_BF.AR.99.ARMA159 II---Q-IS--T-----H--E--Q------------S-...-L------YAT..GDI--DI....-K----V.-G-Q-SK-VE-VKA---S--N.........---K-..NS--------TM-----R-------TSG---D-I.......................... 394
13_cpx.CM.96.96CM_1849 IK--AK--S--VGN-----A-P-R------------S-...RI---Q--YAT..GDI--DI....-------.--Q------Q-V-AQ--KYLKD-.......T----..ANP----L-VT--------------TSA------............END-V--Q---D-G 411
14_BG.ES.05.X1870 I----K-----T-------KDP----------------...TM----VLY-T..GXI--DX....-K-----.-KE------G--VE------K-........---V-..NR---------M-------------T-----...............STWSSAWN-TTG-N 409
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -I---S---N---I------E---------------S-...HI----SWY-T..GEI--DI....------L.-ST--G---N--TE--------........---V-..N-P-------IV-------------TS-------..............FQNGNSTW-D-A 396
16_A2D.KR.97.97KR004 TI---A-I---T-N----FTKP-Q------DVGQ-RSV.R-GP-RAFYTRQTYTRQAK-DI....---Q---.-SRQ--D--QKV-EQ--KY-S-........-----..TN-----I--T---V---------DTSG------................PANASRE-E- 408
17_BF.AR.99.ARMA038 II---K-IS--T-----H--E--Q------------S-...-L------YAT..GEI--DI....-K----V.-KTQ--K--E-VRA--ESH-P-........---K-..NS-----L--TM-----R-------TSK---DSR.....................D-D-- 400
18_cpx.CU.99.CU76 -M---E-I---T-N-----T-P-N-T----S----RS-...HI---Q--YAT..GDI--DI....-------.-EKD--D--HEV-TQ-GGHLNK........S--Y-..-P-----I--T--T-----------T-A------N..........KTXG--IKLDNTTNX 409
19_cpx.CU.99.CU7 -T---E-I----------FTXP-K-----------TSV...RI---QV-YAT...-I.-DI....------V.-KKE-KEA-QEV-KQ-TVL-N.........---S-..AN-----L--T--------------T-D----RR.......................... 363
20_BG.CU.99.Cu103 IM---E-L-----V------K-I-------------S-...GF---Q--YAT..GDIT-DI....---F-VV.NKT---EM-QKVKA--A-SYNK-I......TN-K-..SPPT---L--T------R-------TSG----SN.........................N 394
21_A2D.KE.99.KER2003 II---E-L------------E--V------G----QG-...HI---Q-LY-T...KI--DI....-------.-G-E--K--QRV-I---RL-N-........---T-..NH-----------------------T--------.............N--E-STWNSTES 404
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY IM---E---N---I----XVKP-T---S--G----NS-...RI---QV-YAR..GDI--DI....-K-Y-EV.NKTE--E--HGVVKQ--KHWN.........-----..TN-----L--T------R-------TSG------.................HDNTTGLDN 394
23_BG.CU.03.CB118 IM---E-L-N---V------S-IT------------S-...TF---Q--YAT..GDI---I....-E-F-VV.N-TA--E-MQKVKA--A-SYNTST......EN-T-..GPP----L--T----I-R-------TSG----SN.........................N 402
24_BG.ES.08.X2456_2 -M---E--AN---V------E-IV------G----RSX...GI------Y-T..GDI--DI....-----IV.NGT--GEMINKVKAE-SKKYNTTT......AN-T-..SPH----L--T------R-------TSN---..........................SSN 405
25_cpx.CM.02.1918LE I----E-I-N---N-L-H--E--M------------S-...HI---Q--YAT..GDI--DI....-------.--SQ--K--QGVVAQ--KH-K-T.......I--S-..NS-----L-VT--I-----------TSS----S-.................TNSTA-G-D 403
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -KV--E---N---N----FDKA-V---S--------S-...HL---QS-YAT..GDI--DI....---A---.--KD-DKA-SKV-KQ-SDH-P-........-S-A-..N------L--TM-----R-------TSG---R--...............KDGNWTTQENG 404
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS II-K-E-L---T-----H--E--K------F-----SV...SL---SVWYRP..GEV--DI....---Y---.N-KE--G--YKVVAQ-GRHLN-MS......TINFQ..PPP----I--T--T----------DTKE------NKSTNGTW........TKNSTTGE-G 411
28_BF.BR.99.BREPM12609 II---E-L-----I------ET-----------RN---...HL-R--IMYVT.ERIQG-IRQ...AHCNISREKWENTLRQVVTKLEEQFTKL-EQFKDFKN.R--A-..N----------M-T-----------T-L------..............KWNN-WNNTGKG 418
29_BF.BR.01.BREPM16704 I--K-E--------------ETI-------------S-...HI------YAA..GEV--KI....-----SL.-ES--KR--E---T--G---KI-E......TIAFD..QPPP-------M-------------TSR----V-RLD...NN...TSWEQDNNTRNGTNS 421
31_BC.BR.04.04BR142 I----K-LS--V-------Q-P-N-T-M-------ES-...RI---QT-YAT..GDI--DI....-------.-KTA--R--QEVGK--A-H-P-........---N-..TKH----L--T------R-------TSG-----Y..............YSTYNSTVS--T 397
32_06A1.EE.01.EE0369 II---E-I---T--------Q--D-I----Y----RS-...HI---Q--FAT..GDI--DI....-------.-G----EM-HKVIA--K-S-PG........-N-T-..NS-A---L--T--------------TSK----SS.........................R 403
33_01B.ID.07.JKT189_C II---E-L---------H--K--V------S----TS-...PI---QV-YRR..GDI--DI....-K-Y-EV.NETN-YKV---VTE--K-H-N.........N--V-..EP-----L--TM-H---R-------T-R---...................NTCLNETMGN 404
34_01B.TH.99.OUR2478P II---E-I-N-------H--K---------S----TSV...HI---Q--YK-..GDI--DI....---Y-E-.NGT---E----V-G---KH-N.........---S-..-PP----L--TM-H---R-------T-K------PEN..................GTMEG 396
35_AD.AF.07.169H I----E-IS-----------ET-T------------S-...RI---Q--YAT...DI--DI....------V.--SA-KK--E-VKTQ--KHWN.........---L-..ND-----V--T------R-------TSG---...................N-LFN-SGES 400
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 TI---E-I-N------I--VKP-N-T-V--------GT...PI---Q--YAR..NDV--DI....-K---EV.NATE--D--Q-VVQ---KFWN.........T----..TEP----L-VI--------------TSG------G..............YNNSNVTRLNN 402
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -M---E-I-N--------F-ET-------F------SV...RI---QT-FAT..GDI--DI....-K-Q-AV.NKTE--KA-QKVVAQ--NH---........T--M-..AN-----V--T------A-------TSG------N..............-TTSTQIP-RT 402
38_BF1.UY.03.UY03_3389 II---Q-IS--------HF-E--X------------S-...HL---Q--Y-T..GDI--DI....-K-X--V.-GEH-----ERVKE---SY-P-........E--K-..NS-----L--TM-----R-------TSK---.........................DTAS 390
39_BF.BR.04.04BRRJ179 II---Q-IS--------H--E--Q------------S-...HL---H--H-T..GKI--DI....-K--Y--.-GTQ--K--R-VKEE-KSH-P-........G--S-..-PA----L-VTM-----R-------TSN---..........................D-I 395
40_BF.BR.05.05BRRJ055 I----Q-IS----V---H--E--Q-----------TS-...NI------YAT..GDIV-DI....-K----V.--TQ-DK----VGAE-KRL-H-........---K-..NS-----L--TM-----R-------TSG--.......................DNNTG-D 402
42_BF.LU.03.luBF_05_03 II---Q-XS--------H--E--Q------------S-...HIA-----YAT..GDI--DI....---Y--V.--EQ--K--ERVRG---SL-N.........---K-..XS-------VTM-N---R-------T-E---D-E.........................S 394
43_02G.SA.03.J11223 I----K--S---QVL-----X-I-----------X-S-...GF---QT-YAT..GDI--DI....-E----V.--TR--E---NVKAQ-HKI-N.........---L-..NS-I---X--T-----XR-------TSR--........................-LF-XS 392
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 II---Q-I-----I---H--E--Q------------S-...-I------YAT..GDI--DI....-K----V.-G-Q--K--ERVKA--NSY-I-........E--K-..NS-----L--TM-----R-------TSG---.........................DTGS 389
47_BF.ES.08.P1942 II---Q-IS----S------E-IS---I--G-----S-...HM---KV-YAT..GDI---I....-------.-K-------R---R--G---N-........---V-..N----------M-T-----------T-S---..............STWENDTNITEESNS 400
49_cpx.GM.03.N26677 II---E-IS--T-N-----DKP-T-K-I--A-----G-...HL---QVLYAT..GAVV-QI....-------.-ESD-----SKV-I----Y-NET.......T--K-..ESATP--I--T--T-----------T-----...............SSWNKNAN-TTGNT 404
DO.FR.08.RBF208 IM---E-L---V-N----F-K-IS-T-V--G----RS-...HF------Y.A..NDIT-DI....-K----X.-GGNXS---H-V-K---NLYNT........TK---..QP--------X------D------DTSK---G--................NNGTWE-S-W 407
O.BE.87.ANT70 IRMMAKDILEGG-N---T--STLNMT-E--QID.IQEM....-IGPM-WYSM.GI-GTAGNSS..-A-Y-KY.NATD-GKI---T-ERYL-LVN-TGS.....INMT-..NH-----L-VTHLH---H-------TAKM--Y-FSCNGTTCS............V-.-VS 402
O.CM.91.MVP5180 IR-MGK-I-ES--N---T---PINMT-I-EGIAEVQD-....YTGPMRWRSM.TLKRSN-TSPRS-V-Y-TY.NKTV-E-A-Q-T-IRYLNLVNQTEN.....V----..SRT----A-VSHLH---H-------TSGM--Y-FI-CTKSGCQ..........-IKGSN- 412
O.CM.96.96CMA102 IR-MGR-I--S--N-L-T--S--SMT-E--Y-LSVQQ-....-IGPMSWYSV.GI-RDNATDP..-R-F-SF.NTTD-VK----T-ERYL-LVN-SKTXN...IS---..SN-A---L-VAFLH---H-------TSGI--YNFTCLGTTCT.........DNSTN-TNS 415
O.CM.98.98CMA104 IR-MGKDI-AGSRN-L-T--STIN-T-E--F-L-VEQM....KIGPM-WYS-.DI-RGNTSDP..-R-F-KF.EET--KEA-X-T-ERYL-LVN-TIDN....VSV--..NR-ND-----AFLH---H-------TSGM--Y-FTCNKTNCT............NNRT.D 409
O.CM.99.99CMU4122 IR-MGK-I--SG-N---T-DSAIN-T-E--W-QSVQEL....KIGPMSWYSM.GISSPLSNAS..-L-Y-RY.NATE-KKA-----ERYL-LVN-TNNTXDN.VSM--..SK-T---S--AHLH-S-H-------T--M--Y-FSCNGTSCT.........NNQSNSXNK 410
O.FR.92.VAU IT-MGKDIS-SGEN-LIT---DMT-A-E--GSQ-IRK-....MAGPM-WYSM.ALSNTKGDT...-A-Y--Y.-ATD--KA--N-TERYL-LVEY-QTD....V--K-..GNH----A-VTNFF---H-------TN----H-FSCKKNMTY.......NKINCTNISNN 414
O.SN.99.99SE_MP1299 IR-MGK-IS--M-N---T--STINMT-V-QG-QSVQE-....QIGPM-WYSM.SLAQE-KPNNS.-I-Y-KY.NISD-EKA---T-ERYLDLRN-TNT.....VN-T-..ER-I---S-VTHLH---H-------TSKM--Y-FSCIGTNCT............SNQ-SS 414
O.US.97.97US08692A IR-IAK-ISATGNN---T---TINMT-Q--GHQDVQE-....MTGPL-WYSM.ELK-DT-TSKS.-I-Y-EY.NTK--EEA-R-T-ERYL-LVN-TGV.....REM--..NYNT------TQLH---H-------TS-M--YIFNCTGTTCN......Y-KNIQNYTFSQ 428
O.US.99.99USTWLA IR-MAK-ISS-SDN-L-T--STINMT-M--G--SVQEM....-IGPM-WYSM.GL-NGYTNRS..-I-F-TY.NATE-KE--QG--ERYL-LVNYTEK.....IN-T-..-N-TD--I-VTHLH---H-------TN-M--Y-FECNNSNCR..........IQND---Y 412
N.CM.02.DJO0131 I---.N-S...GGNLL--W-EI-TM-----G---GGQV...-I--AMT-YN-..EKIV-DI....------V..SNE-RSMWNKTKE-IKSLL---.......I-FKA..QEKN-----VTHLM-------I---TSR---ESM......................-TNG 388
N.CM.04.04CM_1015_04 I-X-XX.....XDNML--W-XT-S------G--XGGQV...-I--AMT-YN-..EKI--DI....------V..SEE-KSMWDRTKE-IKGLL---.......T-FKS..RVNI-----VRHFM--------L--TSR--.........................DE-GT 383
N.CM.06.U14842 I---NSSDSNTSGDLL--W-KT-S------G---GGQV...-I---MT-YN-..ERI--DI....-----SV.--KD-GAMWNSTKE-I-NLL-SKN......I-FRA..RGKND----VTHLML----------TSK---........................E-E-H 399
N.CM.95.YBF30 I---N.D...SHSNLL--W-ET-P------G---GGQV...-I--AMT-YN-..EKIV-DI....---Y--V.-KEL-EPMWNRTREEIKKIL-K-N......I-FRA..RERNE--L-VTHLM---R-------TSK---EEL.......................LN- 397
N.CM.97.YBF106 I---H.....HGGNLL--W-ET-S------G---GGQV...-I--AMT-YN-..EKIV-DV....---Y--V..SEE-GSMWNKTKK-IKRLL---.......T-FKA..QDKN---L-VTHLM---X-------TSR---ESE........................NK 385
P.CM.06.U14788 PLVITQ-VS-TG-V---K--E--SLT-I--G----GQV....QLGVMTWYNM..KHYV-DI....-A----V.--EN-KR--EWVSEAIWKAYPQHSNHTSKHNHTFVF.-N-T-----VSSLH-S-H-------TSS---FSYTWND............TTWRAAG-HN 420
P.FR.09.RBF168 L--.TQ-VS-TRYV---K--KN-S-T-V--G----GQV....QIGPMTWYNM..KFYT-DI....-K-Y---.-MQN-TE---SVSEAIWKAYPQPPNQN...H-FV-..RN-T-----VSFLHX--H-------TST---YSYTCNTS............GACTGKH-G 416
CPZ.CD.90.ANT --MNGRKNESVLVRFGKEFENL.T-T-I--G-R-VRNL...-I---MT-YNV..EIAT-DT....-K-F-TV.NKTL-EQARNKTEHV-A-HWKKVDNKT...NAKTI..WTFQD----VKV-W---Q------DI-PW--A-Y.....................TG-LI 403
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-A-I.DPS..ENLA-I--KDP-K-T-R--G----GQ-...-I--AMT-YN-..ENVV-DT....-K-Y-E-.NGTQ-AKA-NETKEV--NILR.........-N-S-..MVP------VTN-H-----------TSEII-I-K.......................INK 390
CPZ.GA.88.GAB1 ITV-VE-KSK-TDVW----VEA-SL--H--G----GEV...-I---MT-YN-..ENVV-DT....-S-Y-K-.NGTT--R-VEEVKKA-ATSSNRTA......AN-TL..NRA------VTH-M-----------TS-I-TDNI.......................... 393
CPZ.TZ.00.TAN1 TKAYF.VN-SVNTPLL-KF-V-INLT-E-TG----GQV...-I---MT-YN-..ENVV-DT....-K-Y-SV.NATT-YRN-DWAMAAINTTMRARNET....VQQT-..QWQRD----VTSFW---Q-------L-NWT-....................TWTANRTNN 401
CPZ.US.85.US_Marilyn -TV--K-...F-DI-L--FSEG-NMT-I--G---VGNV...-L---MT-YN-..PKIV-DV....-E-----.-KLT-E....KQRKYTL-IIKKEANL....TKVEL..IPNA-----V-NMML----------TIP---M-Y.......................-NT 378
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B.FR.83.HXB2 GSDTITLPCRIKQII.NMWQ.KVGKAMYAPPISGQIR..CSSNITGLLLTRDGG..........NSNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKR.RVV......QREKRAV..GIG.....ALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQ 551
A1.AU.03.PS1044_Day0 LNE--I-------V-.----.TP-Q-------R-A--..-E------I------N.........DNTSTN-T----------------------R-----I---T---.---......-------..---.....-V-I--------------I---------------- 558
A1.CY.06.CY171 TKGN--------L--.I-NK.R-RL-QS---LP-V-GIE*D-TS-..----A--GS........GN-SNN-T---T--N-KN------------E---I-------R-.---......E-----I..-L-.....-A----------------L---------------- 566
A1.ES.06.X2110 ST-N---Q-------.-L--.RA---I-----Q-A-Q..-I------I------.........N-GT-NT---------------------------------SR---.---......G------..T--.....-V----------------L---------------- 548
A1.GE.99.99GEMZ011 ANE------------.----.R--Q-------K-N--..-E--------I----G.........GT-SSN-T---I--N---------------Q---I---------.---......E-----I..-L-.....-A----------------L---------------- 547
A1.IT.02.60000 AEEN-----------.----.R--Q-I-----A-X-E..-X-------------G.........GNSSIN-T--------------------------I-----R---.---......E-----I..-L-.....-A----------------L---------------- 555
A1.KE.06.06KECst_001 ENG------------.----.RT-Q-------R-V--..-E------I----SV..........-NSKDN-T-----------------------V--------T-R-.---......G------..---.....-V--------------------------------- 566
A1.RU.08.PokA1Ru T-EN----------V.R---.R--Q---------I-K..-E------I------..........DNSSSN-T---E---I-----N--------E---I-----E-R-.---......------I..-L-.....-A-I--------------L-------K-------- 551
A1.RW.93.93RW037A SN-------------.----.RA-Q-I-----E-V--..---------------..........VN-TVN-T------N-------------------------R---.---......E------..-L-.....-V-I--------------I---------------- 544
A1.SE.95.SE8538 SN-----Q---R---.----.RA---I-----P-I-K..-V------I------..........SN-STN-T------------------------------------.---......E-----I..---.....-V-I--------------I-----------X---- 549
A1.TZ.01.A341 SNG------------.R---.R--Q-------E-V--..-E------I------..........-N-SAN-T-------I------------------------R---.---......E------..---.....-V----------------I---------------- 541
A1.UA.01.01UADN139 T-EN-----------.----.R--Q-------R-N-S..-V-------------...........T-SST-T---T------------------E---I---------.---......E-----I.I-L-.....-A-----S----------L---------------- 549
A1.UG.99.99UGA07072 IN-----Q-------.----.R--Q-I-----Q-V-K..-E------I------..........GN--TN-T--------------------------------R---.---......E------..-M-.....-VLI--------------I---------------- 550
A1.ZA.04.04ZASK162B1 SNGS---Q------L.----.R--Q-------P-E--..-E------I------LE........LN-TNN-T---------------------I----------R---.---......E------..-L-.....-V----------------I---------------- 554
A2.CD.97.97CDKTB48 SN-----Q-------.----.R--R-------A-V-K..-T-----MI------...........K-SIN-T----------------------------I---E-R-.---......-------..-L-.....-V----------------I----------T----- 538
A2.CM.01.01CM_1445MV SN-N---Q-K-----.----.R--R-------A-V-K..-I-----MI------.........KRNDSS--T----------------------------I-----R-.---......E------..-L-.....-A----------------I---------------- 550
A2.CY.94.94CY017_41 TNGS-I---------.----.R--R-------A-I-K..-T-----II------...........N-GTN-T-----------------------L--------R---.---......E------..-L-.....-V----------------L---------------- 553
B.AR.04.04AR143170 STEP-----------.-R--.E----------E---S..--------------S..........SN-S--------------------------------I-------.---......-------.GTM-.....-M-----S----------V---------------- 543
B.AU.04.PS1038_Day174 SNG------------.----.-----------R---X..---------------XX........-KT-DT-TX-------------------------------R---.---......-------.GT--.....-M----------------V---------------- 550
B.BO.99.BOL0122 ERNI---S-------.----.E----------R---K..---------------..........DN-RST-T------N-------------------------R-R-.---......-------.GT--.....-M----------------V---------------- 545
B.BR.05.BREPM1081 QN-------K-R---.-R--.E---S------R-E-K..--------I------..........--TSTI-T------N-K-------------------I-----R-.---......-------.GTF-.....-M----------------L-------L-------- 531
B.CA.97.CANB3FULL N-TD-I---------.----.G--N------------..---------------..........IN-STN-T-K--------------------QV------------.---......-------..---.....-V----------------V---------------- 545
B.CN.05.05CNHB_hp3 NDS--I--------V.-R--.E----I-----A-P-N..---K-----------..........INKTDT-T--------------------------------R---.---......-------.GA--.....-M----------------I----------T----- 554
B.CO.01.PCM001 NNTN-----K-----.----.R----------R-V--..-V-------------N.........-DT-NN-T------N-----------------------------.---......-------..TL-.....-M----------------I---------------- 545
B.CU.99.Cu19 TEAN----------V.-L--.E----------K---S..---------------N.........-GT-NT-T------------------------------------.---......-------.GMV-.....-M---------------A------T---------- 558
B.CY.06.CY165 TNEP---T------V.-L--.E----------R-V-S..---------------GNNN....GTDND-GT-T---T--N-K-------------QV-------SL-R-.---......-------..---.....-M----------------VM--------------- 554
B.DE.86.D31 TNG------------.----.E---------------..---------------K.........-KD--T-T------N-----------------------------.---......-------.GLL-.....-V--------------R--A--------------- 545
B.DK.07.PMVL_011 NN---I---------.----.E----------E-L-N..-V------I------..........K-S--N-T---I--N---------------R---------A---.---......-------..---.....-V--------------------------------- 574
B.DO.05.05DO_160884 -N-------------.----.E----------R-Y-N..----------I----..........IN-TGN-T------N-K-------------R-------------.---......-------..---.....-V--------------------------------- 537
B.EC.89.EC003 SGVN-----------.----.E----------R----..-I-------------A.........-QT-GT-----A--------------------------------.---......-------..-L-.....-V-----S--------------------------- 549
B.ES.07.X2231 TH-P----------V.----.E----------K----..--------I------V.........DNSSTN-T----------------------ELK---I---R---.---......-------..---.....-M------------------------L-------- 544
B.ES.09.P2149_3 EN-N---Q-------.----.A----I-----A-S--..---------------.......NGN-T--TI------------------------R-----I-------.---......-------..-L-.....------------------V---------------- 540
B.FR.92.92FR_BX08 T-G------------.----.E----------G---K..-L-------------SD........--SSGK------------------------------I-------.---......-------..---.....-M----------------L---------------- 538
B.GA.88.OYI TEV-----------V.----.E---------------..---K-----------K.........-TT-GI-----A------------------------------R-.---......-------.GML-.....-M--------------R------------------ 550
B.GB.05.MM45d87_GN1 NITL----------V.-L--.G----I-----R-L-S..--------I------.......NGE-IS-NT-T------------------------------------.---......------I..-L-.....-V----------------V---------------- 556
B.GE.03.03GEMZ004 D-EI-------R--V.----.E----------K---K..-V-----II------D.........-ETRGN-T---------N------------R-----I---Q-R-.---......-------.GTL-.....-M------------------------L-------- 552
B.HT.05.05HT_129389 KTEN-----------.----.G------------P--..-E-------------DQ.......NGTDATN-T----------------------R---------E---.---......-------..-L-.....-M----------------IA--A------------ 557
B.IN.x.11807 NTEN-------R--V.-L--.T----------R----..---------------..........-P-TTE-S----------Y-------------------------.---......-------..---.....-V------V-----------------L-------- 549
B.JM.05.05JM_KJ108 NTT------------.-R--.E----------K-L--..-L-------------..........-NSDAN-T---Q--N-K-------------R-----I---R-R-.---......-------.GV--.....-M----------------L---------------- 549
B.JP.05.DR6538 KNSN-------R--V.----.T------------Y-K..-T-------------K.........GN-TDT-V----------------------------I-----R-.---......-------...--.....-M----------------V---------------- 559
B.KR.04.04KMH5 PNE------------.-R--.E---------------..---------------NT.......NETG-GT-T----------------------Q-----I-----R-.---......-------.GV--.....-M----------------V-------L-------- 548
B.MM.99.mSTD101 TAEN----------V.----.E--R-------A---K..---------------..........-KT-PT-----A------------------R---------R---.---......-------.GTL-.....-M----------------I---------------- 555
B.NL.00.671_00T36 PNS------------.-R--.E----------A---S..---------------G.........GE--ST--------------------------------------.---......------I..TL-.....-M-----------------A--------------- 550
B.RU.04.04RU128005 -NX------------.-R--.E----------K---K..---------------..........SNSTNN-T---A---I------------------------M---.---......-------..-L-.....-V--------------------------------- 545
B.TH.00.00TH_C3198 -D------------V.----.E----------A-N-S..--------I--W---NKN.....GNKTT-DT-T------------------------------------.---......-------..---.....----------------------------------- 546
B.TT.01.01TT_CRC50069 NITL-----------.----.A----------R-P-T..-V--------I----RN........END-NT--------N-K-------------------I-------.---......-------.GT--.....-M------------------------L-------- 555
B.TW.94.TWCYS ENEN---L-------.----.R----------E-L-K..--------M------..........TNDS-V-V--------K-I--N---------V----L---R-R-.---......-------..---.....------------------L---------------- 541
B.UA.01.01UAKV167 -P-H-----------.-R--.E----I-------L--..-------I--V----..........-NSSNN-T------N-K---------------------------.---......-----SP..TL-.....------------------I---------------- 560
B.US.09.N_2 TEEN----------V.----.E----------R-I--..-------IM------........KNRTE-TT-T------N-M--------N------------------.*--......------A..-L-.....------------------L---------------- 553
B.UY.01.01UYTRA1179 SERN-----------.-R--.E----------Q-R-S..---K---M-------KG.......NETR-DT-T---A----K-------------------I---R-Q-.---......-------.GM--.....-M----------------V---------------- 567
B.YE.02.02YE507 DNI-L----------.----.E----------A-K-S..-------I-------N.........ENQTTP-V---A------------------RV----I-------.---......------I..-M-.....-V----------------I---------------- 556
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 TEQN-K-------F-.----.E---------VE----..--------I------I.........-NT-DN-T-----------*------------------------.---......-------..---.....----------------------------M------ 545
C.AR.01.ARG4006 D-XP--IS-------.----.E--R-------R-M-T..-R-----I-------T.........-GT-NT--------------------X---E-N---I---X---.---......E-----I.V-L-.....-V----------------I---------------- 551
C.BR.04.04BR013 ANAN-----K----V.R---.E--Q------VK-M-T..-R-------------S.........-TT-NT-T----------------------E-K---I---E---.---......-------..---.....-V----------------I---------------- 553
C.BW.00.00BW07621 TNS----Q-------.----.G----------A-N-I..-K-------------..........EGE-TT-T---A------------------E-K---I---S---.---......E------.V---.....-V----------------I--M------------- 538
C.CN.98.YNRL9840 S-SN-----------.----.E--R-------A-K-T..-K--------V----TEN......NTET-NT-T----------------------E-K-------P---.---......E-----A..---.....-V----------------I---A------------ 556
C.CY.05.CY040 SNA----Q-----F-.----.Q--R-------P-D-T..-K-------------EGG......NETR-DT-T----------------------E-K---I---G---.---......E-----A..---.....------------------L--------V------- 555
C.ES.07.X2118_2 ENI-L----K-----.-L--.E--R-------A-N-T..-K-T------V----..........QG--SN-T-X--------------------E-K-------E---.---......E------..-L-.....-VIF------X-------I---------------- 537
C.ET.02.02ET_288 DNA-L-I--------.----.E--R-------K-I-T..-R-------------M.........-NT-NT-T----------------------E-K-------G---.A--......G-----A...L-.....------------------I---------------- 545
C.GE.03.03GEMZ033 ANSS-----------.----.E--R-------A-Y-T..-N-------------N.........G-S-CT-T----------------------E-K-----------.---......EK-----..---.....-VL---------------I--------V------- 553
C.IL.98.98IS002 SNS--I-Q-------.----.E--R-------E-N-T..-K-D------I----IN........-DT--T-T----------------------E-K---I-------.---......E-----A...L-.....-M----------------I---------------- 539
C.IN.03.D24 TNS---IH-K-----.----.E--R-I-----A-N-T..-K--------V----N.........TES-NT------------------------EVK---I---A---.---......E------LG---.....-V----------------I---------------- 563
C.KE.00.KER2010 NGTN-----------.----.---R-------A-N-T..-T-K------Q----..........--T-KT-T------N-K-------------E-K---I---E---.---......E------..---.....-VL---------------I---------------- 550
C.MM.99.mIDU101_3 SNS------------.----.E--R-------A-N-T..-K--------V----.............-GTQT------N-K-------------E-Q---I---G---.---......E-----A...--.....-M-----------------A--------------- 553
C.MW.93.93MW_965 NTTN-----------.----.G--R-------A-N-T..-K-------------...........E--RT-T--------K-------------E-K-------G---.---......E------..---.....-V----------------I---------------- 540
C.SN.90.90SE_364 ANSS--IQ-------.----.G--R-I-----A-N-T..-K-------------..........TL--DT-K----------------------E-K---I-------.---......E------..---.....-V----------------I---------------- 536
C.SO.89.89SM_145 SNNX---Q-------.----.E--Q-------K-N-T..-T--------L----NDPK....RTEEQ-NT-R----------------------E-K---I---G---.---......E------..---.....-V----------------I---------------- 549
C.TZ.02.CO178 S.NS-I...--R-F-.-T--.---R-------A-N-T..-N-S-------W---SS.......KETS-TT-T---L---------R--------E-K---I---G---.---......E------..-L-.....-M----------------I---A----V------- 557
C.US.98.98US_MSC3018 PNG------------.D---.---R-------E-N-T..-K-------------L.........LD-SST-T---A------------------E-K-------A---.---......E------..---.....-V----------------I------K--------- 533
C.UY.01.TRA3011 ETGS--I------V-.----.G--R-------E-N-T..-R-------------..........DG-GTT-T----------------------E-K---I---T---.---......E-----A...L-.....-M----------------I---------------- 546
C.YE.02.02YE511 SNS------------.----.G--R-------A-N-T..-T-------------..........GKD----T----------------------E-K---I---A---.---......E-----A..-M-.....-------S----------I---------------- 550
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ST-S---Q-------.----.E--R-------A-N-T..-N-T-----------N.........IT--TE--------N-K-------------E-K-----------.---......E------..-L-.....------------------I--------V------- 534
C.ZM.02.02ZM108 SNSN--I--K-----.----.E--R-------A-K-T..-A-------------VSN......KTDA-KT-T---I--N---------------E-Q---L-------.---......E------..---.....-VI---------------L---------------- 567
D.CD.83.ELI TNTN---Q-------KMVAGR-...-I-----ERN-L..---------------..........IN-STN-T----------------------Q---------R---.---......E-----I..-L-.....-M--------------R-V---------M------ 548
D.CM.01.01CM_0009BBY LN-------------.----.E----------A---K..-T-------------NNNS....GN--G-ST--------N-K-----------I-R---------R---.---......E-----I..-L-.....-M------------------------L-------- 560
D.CY.06.CY163 LNG---I--T-----.I-C-.G--V---T--PA-I-Q..-K----ITG------..........-NS-CN-T----------------------R-----I---R---.---......E-----I..-L-.....-M----------------IA--A----V------- 552
D.KE.97.ML415_2 LAGN-----------.----.G--I-------A-I-K..---------------A.........DNSSQN-T----------------------RV----I-------.---......E-----I..-L-.....-M----------------V---------------- 553
D.KR.04.04KBH8 NNS----Q-------.----.E--R-------E-V-K..--------I-----A...........N--TN-T------N-K-------------QV--I-L-------.---......E-----I..-L-.....-M----------------V---------------- 537
D.SN.90.SE365 SG-N-----------.-L--.R----------E-V-S..----------L----IH........-TS--T-T----------------------RL--------T---.---......E-----I..-L-.....VM-----------------A--------------- 545
D.TD.99.MN011 TD----I--------.----.G----------A---K..---------------...........K-ASN-T----------------------R-----------R-.---......E-----I..-L-.....-M----------------V---------------- 540
D.TZ.01.A280 NNS---I--------.----.G----------A-L--..-T-------------N.........VN-SRE------------------------R---I-----R---.---......E-----I..-L-.....-M----------------L---------------- 547
D.UG.99.99UGK09958 SITN-----------.----.G----------E-L-Q..---------------A.........TNDSQ--T---A------------------R-----L-------.-T-......E-----I..-L-.....-M----------------L-------L-------- 538
D.YE.02.02YE516 TN----I--------.----.G--R-------A-I-K..---------------S.........-NT-ST-T----------------------R-------------.---......E-----I..-L-.....-M----------------V---------------- 541
D.ZA.90.R1 SNE--------R---.----.G----------E-L--..--------I------D.........--SSHN-T----------------------R---I-L---R---.---......A-----I..-LA.....SW----------------V---------------- 553
F1.AO.06.AO_06_ANG125 NETI----------V.----.G--Q----A--A-N-T..-N-------------N.........EG-KTT-----E--N-K-------------E-------------.Q--E....RE-K----..---.....--------T---------I---------------- 540
F1.AR.02.ARE933 DNG-----------V.----.E--R-NNH--HA-N-T..-G-------------TGNC...TDGGTG-CT-T------N-K-------------E-----------R-.Q--......K------..-M-.....---I---A---G------I---------------- 540
F1.BE.93.VI850 NNG-----------V.----.G--R---TS--A-N-T..-N-------------...........NESNI-T---E--N-K-------------E-------------.Q--......------A..-L-...A.LFL#----T---#-----I---------------- 526
F1.BR.07.07BR844 FNE--------R---.G-GR.EE-R-T----TD-N-T..---------W--G--N.........GN-SIN-T------N-K-------------E------T------.Q--......K-----I.L-M-.....-V-----S----------I-----T----A----- 544
F1.ES.x.P1146 SNG------------.----.G--Q---TA--A-N-T..-N-------I-----QE........GR-DTE--------N-K-------------E-K---I---E-R-.Q--......K-----A..-L-.....L-----------------I-------H-------- 556
F1.FI.93.FIN9363 NNG----------FV.----.E--R----A--A-N-T..-N-------------Q.........SN-SD--T--------K-------------E---------RP--.P--......R--R---..A--.....-V-----S----------L---------------- 537
F1.FR.96.96FR_MP411 YNG--I---K-----.----.G--Q---SA--A-R-N..-N-T-----------QS........-DT-RT-T---E--N-K----N--------E-----------R-.---......---R---..---.....----R-------NI----I---------------- 538
F1.RO.96.BCI_R07 HKGN---L-------.----.G--Q----A--A-S-T..-N-------------...........Q---T-T------N-K-------------E-----I---R-Q-.Q--......K-----A..-L-.....L-L---------------I---------------- 558
F1.RU.08.D88_845 LNG-----------V.----.G--R----A--A-K-V..-NXX-----------X.........-DTRTN-T---A--N---------------R-------------.H--......E-Q---L..-M-.....------------------I---------------- 557
F2.CM.97.CM53657 SNGI-------R--V.----.R--R----A--A---Q..-N-S----I------..........KN-TNNDTL-----------------------------------.Q--K....RE------..---.....-VL-------------------------------- 544
G.BE.96.DRCBL NN-----N-K----V.R---.R--Q-------A-N-T..-R------I------..........DN-ST-----------KN----------T---KS--I---R-R-.---......E------..-V-.....-I------T---------I-----V---------- 542
G.CM.04.178_15 PNE--Q--------V.R---.-G-Q-------A-N-T..-Q-------------...........---TT-T--------------------I---K---I-----G-.---......E------.V-L-.....-V------T---------I-----V---------- 549
G.CN.06.sh52 TNKN-----------.R---.RTAQ------VA-N-T..--------I--M---..........EN-RTN-T---------N-------N--T---KS------R-R-.---......E------..-L-.....-V----------------I-----V---------- 544
G.CU.99.Cu74 -NGPFK--XK----V.R---.R--Q-------A-N-T..-V-------------T.........-NT-RT-V---A-------------R------K-------X-R-.---......E------..-MR.....-V----------------I-----V---------- 553
G.ES.09.X2634_2 SN------------V.RL--.R-EQ-------E-N-T..-R--------V----.........N-DTK-N-T---A--------------------K---I---R-R-.---......G-----A...L-.....-I----X-----------I-----V---------- 546
G.GH.03.03GH175G TNTN-----K----V.R---.R--Q-------E-E--..-D-T----I------NS........-NT-NT-T--------------------T---KS--I---R-R-.---......E------..-L-.....-V----------------I-----V---------- 550
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B.FR.83.HXB2 GSDTITLPCRIKQII.NMWQ.KVGKAMYAPPISGQIR..CSSNITGLLLTRDGG..........NSNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKR.RVV......QREKRAV..GIG.....ALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQ 551
G.KE.93.HH8793_12_1 SNG------GX---V.RL--.R--Q---S---ARN-T..-K-------------NA........-NAS-T-T---A--N-K----N----------K---------R-.---......G------..-V-.....-V----------------I-----V---------- 538
G.NG.01.01NGPL0669 YKGN----------V.R---.R--Q-------A-D-T..-R--------V----...........I-STN-T--------K-----------T---K-----------.---......-------..-M-.....-VL---------------I-----V---------- 544
G.PT.x.PT2695 SN------------V.R---.R--Q-------E-N-T..-M-------------EN........-GT--T-----V--------------------K----T--R-R-.---......G------..-L-.....-VL-----T---------I-----V---------- 571
G.SE.93.SE6165 ENG------K----V.R---.R--Q-------A-N-E..-N-S----I------NNN......NTNTS------------------------T---KS------R-R-.---......E------..-L-.....-V----------------I-----V---------- 554
H.BE.93.VI991 ITGN---Q-K----V.----.R--Q-------R-N-T..-I------I--F-R............N-TNNVT--------------------------------E-R-.---......E------..-M-.....-F----------------I---------------- 557
H.BE.93.VI997 TGKN----------V.----.R--Q-------K-S-T..-V------I--Y-ED..........KG--DNVT--------------------------------E-R-.---......E------..-M-.....-F----------------I---------------- 550
H.CF.90.056 -NEN----------V.----.R--R-------Q-N-M..-V------I--I-E-..........-ASA-NYT----------------------------I----TR-.---......E------..-M-.....-S----------------I---------------- 543
H.GB.00.00GBAC4001 DNS------K-----.----.R--Q-------Q-N-T..-V------I--L-RY..........VD-GTNVTL---------------------Q-----I-----R-.---......E------..-M-.....-F----X-----------I---------------- 550
J.CD.97.J_97DC_KTB147 INE-V----K-R--V.R---.R--Q-I-----A-N-T..-T-------------NT........KES-S--T---T----K----N------I--V--------R---.---......E-----I.V-M-.....-V------T---------IA--------------- 551
J.CM.04.04CMU11421 .ANYTII--K-R--V.R---.---Q-I-----E-N-T..--------I------DK......NST---ST-----T----K-------------E---------R---.---......E-----L..---.....-V------T---------I-----V---------- 555
J.SE.93.SE9280_7887 SXA---I--K----V.R---.RT-Q-I-----A-N-T..-T-------------NRG......NG-E-GT-T---T--N-K-------------E-------------.---......E------..---.....-V------T---------I-----V---------- 546
K.CD.97.97ZR_EQTB11 EDT---I--------.----.---Q-I----TA-N-T..-R-----MI------ND........-NTRTE-T----------------------Q-----I---R-R-.---......-------..---.....------------------I---------------- 546
K.CM.96.96CM_MP535 ENG------------.----.-----I-----A-S-N..-------MI------...........N-THN-T----------------------Q-----I---R-R-.---......-------..-L-.....-V-F--------------I---------------- 537
01_AE.AF.07.569M CN---I---------.----.EA-Q---------I-N..-V-----I-------...........NSSTN-T---E--NIK-------------Q-----I---R---.---......E-Q----..---.....-MIF--------------I---------------- 546
01_AE.CF.90.90CF11697 N-S----------VV.----.E-----------EAVN..-V-----II------............-ATN-T------N-K-------------Q-----I---R-R-.---......E------..---.....-MIF--------------L---------------- 551
01_AE.CN.07.07JSWX045 LNG--V---------.----.G--Q---------I-N..-I-----I-------...........--TTN--------NIK-------------Q-----I---R---.---......D------..---.....-MIF--------------I---------------- 541
01_AE.HK.04.HK001 NRSNFI---------.----.ET---------R-S-Q..-V-----I-------NN........-GS--T-T-------I--------------Q---------R---.---......E------.V---.....-MIF--------------L---------------- 547
01_AE.JP.x.DR0492 DNG--I---K-----.----.G--Q---------R-N..-V-----I-------..........AN-ATN-T------NIK-------------Q-----I---R---.---......E------..---.....-MIF--------------I---------------- 553
01_AE.TH.04.BKM DNG--I---------.----.ET-Q---------T-N..-V-------------GN........-DSSQN-T------NIK-------------E-----I---R---.---......E------..---.....-MIF--------------I---------------- 559
01_AE.US.00.00US_MSC1164 TTCK-I---KL----.----.EA-Q---------S-N..-V-----I-------A.........A-K-DT--------NIK-------------Q---------R---.---......E------..---.....-MIF--------------I---------------- 547
01_AE.VN.98.98VNND15 CN---I---------.----.R--Q---------R-N..-V-----I-------TNSR...TNETNETNE---------IK-------------Q-----I---R-R-.---......E------.V---.....-MIF--------------I---------------- 555
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T-EL---Q-------.----.R--Q-------R-I-K..-E-------------...........N-STN-T---------------------IQ--------N----.---......E------..---.....-VLF--------------I---------------- 551
02_AG.CY.05.CY048 STAN----------V.R---.R--Q-------Q-I-K..-E-------------..........-N-ASN-T---E----------------------------H-R-.---......T------..-L-.....----------------------------------- 547
02_AG.ES.06.P1261 LN-I---Q-K---F-.----.R--Q-------P-V--..-E-------------...........ND-TN-T----------------------E-K-----------.---......E------.V-V-.....-V----X-----------I---------------- 548
02_AG.FR.91.DJ263 TEGN---Q------V.----.---L---------E--..-K-------------..........SN-STN-T--------------------------------RP--.---......E------..-L-.....-V----------------I---------------- 557
02_AG.GH.03.03GH181AG SNE----K-------.----.R--Q-I-----R-E--..-D------I------NN.......SE-A-GT------------------------------L---R---.---......---R---..-L-.....---I--------------L---------------- 554
02_AG.LR.x.POC44951 SN-----Q-------.----.---Q-------K-I--..-D-------------..........-N-STT-T------------------------D-I-----H---.---......EK-----..-L-.....-V-I--------------I---------------- 540
02_AG.NG.01.PL0710 STG--E-Q------V.----.---Q-I-----Q-I--..-D-------------..........IE-ADN-T------------------------------------.---......E------...V-.....------------------I---------------- 536
02_AG.SE.94.SE7812 EDK----Q------V.R---.---Q-------P-E--..-E-------------..........-D--NT-T-------------------------------SH---.---......E-----L.V-L-.....-F-F--------------I---------------- 554
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AN-----K-K-----.----.---Q-I-----E-V--..-D-----I-------..........DNT-GD-T-------------------------------SH---.---......E------..-L-.....-V----------------I---------------- 548
02_AG.US.00.00US_MSC3083 TN---L-Q---R---.R---.R--Q-------Q-E--..-E-------------D.........T-D-ST-T--------------------------I-I-------.---......-------..---.....-VLF--------------I---------------- 548
02_AG.UZ.02.02UZ0683 IT-P-K--------V.--*-.---Q-------P-V--..-N-----I-------...........I-STN-T--------------------------------G---.---......E------..-L-.....-V------T--------AI---------------- 547
03_AB.RU.97.KAL153_2 EG-IV----------.----.E----R-----A----..---------------..........-QS-VT----T-----------------------------R---.---......-------..---.....-V----------------I---------------- 535
04_cpx.CY.94.94CY032_3 TNS----Q--L--FV.R---.E--Q----S--A-S-N..---D---II------............T-NT----------------------------I----N--R-.---......----*--..---.....-M--------------------------------- 549
05_DF.BE.x.VI1310 SDKN-I---K----V.R---.G--Q----A--A-N-A..-N-T---I--A----NG.......ND-S-DT------------------------E-Q---I---R---.Q--......K-----M..---.....-M-----A----------IA--------------- 556
06_cpx.AU.96.BFP90 TNT------K----V.R---.R--Q-------A-N-T..-V-----II-----...........-NE-V--T------------------------K---I---W-R-.---......G------..-L-.....-M------T---------I-----V---------- 554
07_BC.CN.98.98CN009 S-SI--I--------.----.E--R-------E-N-T..-K--------V----..........TET-DT-T----------------------E-K-------A---.---......E------..---.....-V----------------I---------------- 547
08_BC.CN.06.nx2 DNSS--IQ-------.----.E--R-------A-N-T..-K--------V----..........EGE-ST----------KN------------E-K-------E---.---......E------..-VVGASR#-M----------------I---------------- 557
09_cpx.GH.96.96GH2911 SIENY-IH------V.R---.R--Q-------P-E--..-R------I------............SDDN-T---T--N-K-----------------------R-R-.---......E------..-M-.....------------------I---------------- 537
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 NGS--------R---.----.G----I-----A-L-N..--------V------A.........-N-SQN-T--------------------------I-L---T---.---......E-----I..-L-.....-V----------------L--------V------- 535
11_cpx.CM.95.95CM_1816 PN-N---S-K----V.R---.R--Q-------Q-K-M..-N-T-----------..........KNSSKT-T---I----K-------------E-K-------R---.---......E------..---.....-VL---------------I---------------- 560
12_BF.AR.99.ARMA159 SN---I---K----V.-L--.E--R----A--E-N-T..-N-------------L.........-ET-QT-T------N-K-------------E---------R---.Q--......T------..---.....------------------V---------------- 537
13_cpx.CM.96.96CM_1849 SN-----------FV.----.R--Q-------Q-I--..-E--------S----V.........GN-RTN-T------N-K----------------------SR-R-.---......A------.V-L-.....-V-------------V--L---------------- 555
14_BG.ES.05.X1870 NTGV---------V-.-L--.E---------------..----------V----........RS-DSSKP--------N-K-------------------------R-.---......-------..---.....--LF-------------AV---------------- 553
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -NG--------R--V.----.E--R-------K----..---------------KN.......E-TT-TT-----A----------------I---------------.---......-------.GT--.....-M------T---------I---------------- 542
16_A2D.KR.97.97KR004 KDRNV---------V.----.R--R-------N-T-K..-T-----MI-----NS.........GG-ATN-T-----------------------L--------R-R-.---......E-----AV.-.......LF----------------V---------------- 550
17_BF.AR.99.ARMA038 SN---I--------V.-R--.E--Q----A--A-N-V..-N-------------.........QGNGSGP-----E--N-K-------------E-------------.---......-------GMA.......-V-I--------------I---------------- 543
18_cpx.CU.99.CU76 QNG----Q------V.R---.RT-Q------SR-N-T..--------I--S-LI..........XHXT-NVT----------------------------------R-.---......G------..-L-.....-V----------------I---------------- 551
19_cpx.CU.99.CU7 ..#----Q-----VV.----.#--Q-------P-V-Q..-K-------------..............NN-T---A--G-----------------------------.---......E-----M..-L-.....-V----------------I---------------- 497
20_BG.CU.99.Cu103 N-GN----------V.R---.R--Q-------A-S-T..-I-------I-----N.........--T-RT-----A--------------------K-------R---.---......-------..-L-.....-V----------------I-----V---------- 537
21_A2D.KE.99.KER2003 NNS------------.----.E----------E-H-N..---------------T.........-NTSNM--------N-K-------------R---------R---.---......D-----I..-L-.....-M----------------V---------------- 547
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY TNG--I---------.----.RA-Q-------P-T-T..-X-------------..........DK-SAN-T----------------------------I---R---.---......E-----L..-F-.....-V----------------I---------------- 536
23_BG.CU.03.CB118 N-SN----------V.R---.R--Q-------A-S-T..-V------II-----...........P-SXN-T--LA--------------------K---------R-.---......E-G----..-L-.....-V----------------I-----V---------- 543
24_BG.ES.08.X2456_2 FNSN----------V.R---.---Q-------A-S-I..-V------IIS----.........YENSSGT-T---A-------------R------K-------R-R-.---......G------..-L-.....-V------T---------I-----V---------- 548
25_cpx.CM.02.1918LE -N-N---Q---R---.----.R--Q-------Q-V--..--------I-----AN..........TA-NT---------------N--------R-----------R-.---......E-----I..-L-.....-A------T---------I-----V---------- 545
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 TNEN----------V.R---.E--Q------VA-M-Q..-I------I------..........KDK-DT--------N-K-------------Q-----L-----R-.---......E------..-M-.....------------------I---------------- 546
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS NTAN---Q------V.----.RT-Q-I-----R-I-Q..-E-----I-----R............H-HTN-T------N-K----N--------E-----I---R---.---......E------..---.....--IF--------------I----H----------- 551
28_BF.BR.99.BREPM12609 ADKN---L-------.-R--.E----------E----..---------------SN........-ET-MT-T---A----------------------------M-R-.---......-------.GAL-.....----------------------------M------ 563
29_BF.BR.01.BREPM16704 NN-------------.---L.A----TSP---R----..---T--L--S-N---SN........-TT-RN-T----------------------R-------------.---......-------..---.....-M----------------VA--------------- 565
31_BC.BR.04.04BR142 ADVN--I--------.----.E--R-------K-A-T..-I------------............DK-DT-T----------------------E-K---I-------.---......E------..-L-.....---F--------------I---------------- 537
32_06A1.EE.01.EE0369 SNE------K-R--V.R---.--AR-------A-N-T..-T------------S..........KES--T--S-----N-K---------------K---I--S--R-.---......G------..-L-.....-V------T---------I-----V---------- 545
33_01B.ID.07.JKT189_C CNG--I---K-----.----.RA-Q---------T-N..-V-----I-S-----.........V--SRNN-T------N-K-------------E-----I-------.---......E------..---.....-MIF--------------I---------------- 547
34_01B.TH.99.OUR2478P SNG--I---------.----.G--Q---------T-N..-I-----I-------..........--TTDT-T---E--NIK-------------Q-----I---R---.---......E------..---.....-MIF--------------I---------------- 538
35_AD.AF.07.169H D-TN-----------.----.RT-Q-------R-E--..-V-------------..........ANE----T------------------------------------.---......E------..-L-.....---I--------------V---------------- 542
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 TN---I---K-----.K---.R--Q-------A-R--..-E-------------..........KN-STN-T----------------------Q---------R---.---......E------..-L-.....-V----------------I---------------- 544
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 TDGN----------V.----.R--Q-------P-V--..-E------M------..........INKTDN-T--------------------------I-I-----R-.---......E------..-L-.....-V----------------I---------------- 544
38_BF1.UY.03.UY03_3389 NNG-----------V.----.E--R---TA--A-D-T..-R-------------QKNN...GSCTEATCTQ----Q--N-K-------------E-----I---R---.---......-------..-MA.....-V-I--------------I---------------- 539
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -NG--I---K-R--V.----.E--R----A--A-N-A..-N-T-----------SG.......S-GT-QN-T------N-K-------------E-----I---R-Q-.Q--......K-----...AL-.....VV-----A----------I---------------- 539
40_BF.BR.05.05BRRJ055 TN-------K----V.----.E--R----A--A-N-T..-N-S-----------QN........-ET-NT-T------N-K-----------------------R-R-.---......-------..TL-.....-M---------------AT---------------- 546
42_BF.LU.03.luBF_05_03 NNTI-----------.----.E--R----A--A-N-T..---------------LA.......NQTG-QNDT----------------------E-----I---T---.---......------...V.................--------V---------------- 526
43_02G.SA.03.J11223 ---NL-I-X-----V.R---.R--Q-------E-I-T..-R-------------..........-I-STNDT--------K--------X------K-X-X-----R-.---......-------..-M-.....-V----------------I-----V---------- 534
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 NNE--I-------M-.----.E--R----A-VA-N-T..-N-------------...........PG-KTQ---------K-------------E-----I-------.Q--......T------..-L-.....------------------I----------A----- 530
47_BF.ES.08.P1942 SD-----Q-K-----.-L--.E------------Y-N..--------I-V----.........N-RTS---T---E--N-K-------------------I-------.---......--Q----..-F-.....------------------VA------L-------- 543
49_cpx.GM.03.N26677 TNS----Q------V.R---.RI-Q-I-----A-N-T..-T-------------..........-NT-NT-----T------------------ELK---I---R---.---......E------..-M-.....-V----------------L---------------- 546
DO.FR.08.RBF208 NNTD--I-----X--.----.G----I-----A---N..-T--X---I------XSN......DSHS-KN-T------N-K-------------R---X---------.---......E-----I..-L-.....------------------V---------------- 553
O.BE.87.ANT70 QGNNG----KLR-VV.RS-I.RGQSGL-----K-NLT..-M-----MI-QM-NTW.........--S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS----RIA-.P-IST..RTH------..-L-.....M----V-S---------AT--A--THT--K----- 549
O.CM.91.MVP5180 TNKNG-I--KLR-LV.RS-M.-GESRI-----P-NLT..-H-----MI-QL-QP..........WNSTGENTL--V----K-I--TK--N----Q-K-FS-----MS-.PIINI.HTPH------..-L-.....M----V-S---------ATA---RTHSV-K----- 559
O.CM.96.96CMA102 ING-SMI--KL--VV.RS-I.-G-SGL-----K-NLT..-R-----MI-QI-XPWG........SNITNDTT---V----E-I--TQ-FN----RVK-FS--X--IA-.P-IGT..GIH-DR---..-L-.....M----V-S---------ATA----TQN-MK----- 563
O.CM.98.98CMA104 N-TND-I--KLR-VV.RS-I.QG-SGL-----K-TLT..-M-----MI-EMERSWNGSATKDINATW-INAT---I----K-I--TQ-FN----RVK-FS-----IA-.P-IGMGTGTH------..-L-.....M----V-S---------ATA----THT-IK----- 567
O.CM.99.99CMU4122 NGTLTEI--K---VV.RS-I.RXESGL-----K-PLK..-E-----MI-QK-EPWN........KT--THAT--------K-I--T--------RVK-FS-----IA-.P-IGT..GTH------..-L-.....M----V-S--------TAT--A--THT-MK----- 558
O.FR.92.VAU SNG-QAI---LR-VV.RD-M.RG-SGL-----P-NLV..-R-----MI-QL-TPWN........KTHPN-TTL-------K-I--TQ-F-----RVK-FS-----IA-.PTIGT..STH-----A..-LA.....M----I-S---------ATA---RTQH-IK----- 562
O.SN.99.99SE_MP1299 N-NDTRIY-----VV.RS-I.QG-SGL----RK-NLT..---L---MI-QL-MPWN........ST--SNAT---T----K-I--T--F------VK-FS-----IA-.P-IGT..GT-------..-L-.....M----V-S---------ATA-A--TQS-MK----- 562
O.US.97.97US08692A NTTSTKI---LR-VV.RS-M.RG-SGP-----R-NLT..-G-----MI-EM-EPW.........-ESHRES----T--N-K-I--T--LR----R-K-FS-----IT-.P-IGF..GTR------..-L-.....M----V-S---------ATA----THT-IK----- 575
O.US.99.99USTWLA ENS-R-IY--LR-VV.RS-M.RG-SGL-----K-SLT..--------I----ALIX.......RX-S-PNIT---T----X-I--TQ--N----RVKSFS-----IS-.P-IGT..NH-------..-L-.....M----V-S---------GI--S-RTHS-IR----- 561
N.CM.02.DJO0131 TNG--------R--V.-L-T.R---GI-----R-NLT..-N-T----I-EHS-..............GSNGTVY-T--N-VNL--Q------T-S---I----G----.-T-......S-----A.F-L-.....------------------I-------T-------- 527
N.CM.04.04CM_1015_04 VNG--I--------V.-L-T.R---GI-----R-N-T..-N-S----I-E................VSGNSTVY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......N-----A.F-L-.....------------------I-------N-------- 520
N.CM.06.U14842 SNQ-------VR--V.-L-T.-I--GI-----R-N-T..-N------I-ESS--G..........N-ISNVSVY-T--Y-VNL--Q--H--E--SV--I----G----.-T-......S-----A.F-L-.....------------------I-------T---X-X-- 542
N.CM.95.YBF30 TGEP-------R--V.-L-T.R---GI-----R-VLN..-T------V-EYS--...........PDTKET-VY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......S-----A.F-L-.....------------------I-------T-------- 539
N.CM.97.YBF106 TNK--I--------V.XL-T.R-X-GI-----R-NLS..-X-S----I-EHS-.............E-GNKTVY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......S-----A.F-L-.....------------------I-------T-------- 525
P.CM.06.U14788 T-EN---S--L--VV.-S-M.R--SGLF-T--E-ELK..-Q------M-E-ELP.........Y-DSSKNTTLS-I----TNI------P----QVKA-A-----IS-.PTIMA.HDGH-K---A..-L-.....M------S---------GI------K---H----- 568
P.FR.09.RBF168 ENM-------L--VV.-S-M.---SGLF----E--LQ..-H------I-D-..ASP.......Y-A-SSNTTLS-T--E--NI------P----QVKA-A----RVS-PTIMAH..DAH-K--GA..-L-.....M-----MS---------AV----------H----- 564
CPZ.CD.90.ANT TNGALIAH------V.-H-G.I-S-GI-LA-RR-NVS..-T-S---IM-EGQ.............IY--TVKVS-AA.RVA-Q--A--SR-Q--E-X--S----TX--.PEIK...QHS-Q--GI..---.....LF---L-S----------IA--A-T-N-XH----- 544
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TENMTII----R--V.-S-M.R---GIF----R-N-T..-T-----M--EIHKNREDQ....GEDQDQNNTYVCLT--N-K-I---------I-E-Q--------SR-.YA-EK..QHH-----L..-L-.....------------------VV---------T----- 542
CPZ.GA.88.GAB1 TNGI-I-----R--V.SS-M.R--RGI-----R-N-T..-N---------S-TPV.........TN-SGNLT---T--N-K-I-----------R----S------R-.HT-AR..QKD-Q---AF.-L-.....-----------------AV---------------- 541
CPZ.TZ.00.TAN1 THG-LVA---LR--V.-H-G.I-S-GV-L--RR-TVK..-H------IM-AE.............KD-NNSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR----E-Q--S---RPG--.PEIKA..NHT-SR-D-..---.....L------S----------IA--A---G-------- 544
CPZ.US.85.US_Marilyn DNT----K---R--V.-Q-M.R---GIF----K-VLS..-N-----MI-DISISAV........-NDSRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I----G----.HT-......K-----AF.-L-.....------------------VV--------------- 523
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B.FR.83.HXB2 QNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS..........NKSLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQG 711
A1.AU.03.PS1044_Day0 -S-----------M-K------------V--L-----------------------N----NT--..........--NKSE--DKM--LQ--K--S---QI-YN------T---I------A-----N-----D-SQ------I--------I-----------IS----- 718
A1.CY.06.CY171 -S-------------K------------V--------------------------N----S---..........---QSD--DNM---Q----VI---NI-YG-LA-----------D--A-----N--T--D---------I--------I------T----I------ 726
A1.ES.06.X2110 -S---Q---------K------------V--L------------------I--P------YT--.........N---YDE--KNM--LQ--K-XSS--DQ-YN---K------I---D--A-----D-----D-SK-----RI--------I-----------IK----- 709
A1.GE.99.99GEMZ011 -S----------Q--K------------V--------------------------N----S---..........---YSE--DNM---Q--K-VI---NI-YE--------------D--A-----G-----S-S-------I--------I-----------I------ 707
A1.IT.02.60000 -S----------Q--X------------V--------------------------S---XS---..........---HDD---NL---Q-XK------NI-YN---Q-XS-------D--A-----------D---------I---V----I-----------I------ 715
A1.KE.06.06KECst_001 -S-------------K------------V-------R------------------N----S---..........---Q-E--DNM--LQ--K--D---QF-YD-L------------D--A-----G-----S-S------RI--------I------T--A-I------ 726
A1.RU.08.PokA1Ru -S-------------K------------V--------------------------N----S---..........----RA--DNM------K-VH---NI-YQ-----------------AF----------D-SK-----RI--------I------T----I------ 711
A1.RW.93.93RW037A ---------------K------------V--------------------------N----S---..........---QSK--DNM--LQ--K--S---DI-Y-----A---------D--AF----------D-SK------I--------I-----------I------ 704
A1.SE.95.SE8538 -S-------------K------------V--------------------------N----S---..........---QSE--DNM--LQ--K--S---QT-YR--------------D--A-----------D-SR-----RI--------I----------VI------ 709
A1.TZ.01.A341 -S----------Q--K------------V-------R------------------N----S---..........---YDD--QNM--LQ--K--S---DI-Y---------------D--A-----N-----D-SK------I----I---I----------VI------ 701
A1.UA.01.01UADN139 -S-------------R------------V--------------------------N----SN--..........S--HDE---NM---Q--K-VI---NI-YG---K----------D--A--------S--D-S-------I--------I-----------I------ 709
A1.UG.99.99UGA07072 -S-------------K------------V--------------------------N----S---..........---QSE--DNM--LQ--K--S---QI-YN------I--K----D--A-----N-----D-S-X----RI--------I------T----I------ 710
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -S-------------K------------V---------------------I----T----S---..........---YDD--DNM---Q-EK--G---E--Y--L----V----------A-----------D-SR------I--------I----I-----ML------ 714
A2.CD.97.97CDKTB48 -S---K------QM-R------------V--L----Q----------------A-D-R--S---..........--TQ----KNM--LQ--K--ST--DI-YM-L------------D--A-----N-----D--R------I--------I-----I-II-V-K----- 698
A2.CM.01.01CM_1445MV -S---K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S---..........--NQS---DNM--L---K--S---ET-YK-L-D----------DV-A-----N-----S---------I--------I--K--IVIF-VI------ 710
A2.CY.94.94CY017_41 -S---Q---------K------------V------------------------A-T----T---..........---QDE--DNM--LQ--K--S---NI-YR-L------------D--A-----D--S----SH-----RI--------I-------IITV------- 713
B.AR.04.04AR143170 --------D----M--------------V-------S--RF--M-----------T--------..........----KG--DNM-----E---D---D--YT-L---------------------N-----D--------RI---------------T----------- 703
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------F-------------V-----------------------------------..........--XQXE--ENM---X-E---D---EV-YT-L-X--I-------D-X---X--------S---------I--------------------------- 710
B.BO.99.BOL0122 -------------M--------------L-------R------------------N----S---..........----SK--DNM-----E---D---G--YT-------------------H---------D--K------I--------------------------- 705
B.BR.05.BREPM1081 -------------M--------------V--------------------------N----N---..........-RN-SK--DNM---Q-EK--D---DI-YQ-L-K------------------G------D---------I--------I--------F----K---- 691
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------L------------------T------------T---..........----NE--DNM---Q-E---DS--ND-YR-------------------------------S------R---------I----------V------- 705
B.CN.05.05CNHB_hp3 -R--------------------------V-----------------------------------..........---HDE---NM-----E-Q-D---AE-YT---Q---------L----------------M-Q------I--------I----I------------- 714
B.CO.01.PCM001 ----------------------------V--------------------------T--------..........----DM---NM---D-EK--D---G--YT-------------K------------T--D--------R---I---S------I------------- 705
B.CU.99.Cu19 ----------------------------V--------------------------T--------..........----DK---NM---Q-EK--D----I-YN----------------------SN-----D--K------I---------------S-I-L-K----- 718
B.CY.06.CY165 -------------M-----M--------V-----------------------------------..........---YDA--GNM---Q-EK-------S-YT-L--A---------D--A----D---S--D-SK------I--------------------------- 714
B.DE.86.D31 ----------------------------V-------R---------------------------..........---MDM---NM-----E---D------YT-------------------N--EN--S--D-S-------I----------------------S---- 705
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------L-------R---------------------------..........--N-T---DNM---Q-EK--D------Y--L--------Q-----------D------S--------R---------I------T----------- 734
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------V-------------------------------T---..........-R-RDY--ENM-----EK--D---EI-YQ---I----------------Q--------S--Q------I--------I------------------ 697
B.EC.89.EC003 ----------------------------V-----------------------------------..........---FNE---NM---Q-E---D---G--YT---D-------------------------D--K------I----I--------I------------- 709
B.ES.07.X2231 -S--------------------------L-----------------------------------..........---Y-----NM-----E---D---G--YN---S-------------------------D--K------I--------I------T----------- 704
B.ES.09.P2149_3 ------------------------------------Q-----------------------T---..........-R-QSD---NM-----E---D------YT---K--I----------Q--N--------S--------RI--------I----I------------- 700
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------------------V--L----Q--RF--M--------------------..........--N-S---DNM-----E---S---EI-Y--------------LD--Q---------------------I--------I------T----------- 698
B.GA.88.OYI ----------------------------V--------------------------T--------..........----NE--DNM---Q-E---D---H--YT-----------------------G--S--S--------RI--I------------------------ 710
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----K----------------------V--I-S---------------------T----T---..........----NE--DNM---Q--K-------T-YT---KA------------------------D--------R-------------------XL------- 716
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------V-------R------------------S----S---..........----DM--GNM---Q-EK--D---D--Y--L-D--I--D---K---------N-----D-S-------I----I--------I---F--------- 712
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------V-------Q------L------R----T----T---..........----DY--QNM---Q-E---S---G--Y-------I--D-------Q-----------D-S-------I---------------T----------- 717
B.IN.x.11807 ------------------A---------V-----C------------T------------T---..........----DA--DNM-----E---S----R-YT-----------------------------DVS-------I---V--------VI-T----------- 709
B.JM.05.05JM_KJ108 -----K----------------------V-------R------------------S--------..........---VDR--GNM-----E---D---D--YN-LM----------K---------------D---------I---------------T----------- 709
B.JP.05.DR6538 -----K----------------------V--M----R-----------------------T---..........----GD--DNM---Q-E---D---N--YT-L---------------------------D--R------I--------I------VI---------- 719
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------V--------------------------N----T---..........--T--Y--GNM-------------D--YN-L-K------------------S------D--Q-----RI-------------I-S----------- 708
B.MM.99.mSTD101 -R--------------------------V------------M------------------T---..........----DD---NM-----E---H---AE-YT---Q---------L---K--T-----S--D-S------RI--------I---------------S-- 715
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------V--I----Q------------------T--------..........----D---ENM---Q-E---D------YT---D--K----------A--T--------S---------I---------------I---------K- 710
B.RU.04.04RU128005 -X--------------------------V-----------------------------------..........----NE--DNM---Q-X---D---XT-YN-L---------------------------D---------I--I------------------------ 705
B.TH.00.00TH_C3198 -R---S------R---------------V-------------------------------N---.........N---Y-----NM---Q-ET--D---KE-YT---Q----------------N-----S--D--K-----RI--I---------------AV------- 707
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------V-------R----------------H------G---..........----SN--ENM-------------N--YT-L--------------------S------D--K-----R-----I---I-I----------K-A--- 715
B.TW.94.TWCYS -------------M--------------V-------R----------------N-N----I---..........--TYDE---NM---Q-E---D---DH-YN-L-K----------D--------------D--------RI--------I------------------ 701
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------V-------G----------A-------T-----T--..........--T-K---DNM-----E-------DI-YN---Q-------------------------S---------I--------I----I-T-F--------- 720
B.US.09.N_2 ----------------------------V-------R------------------T--------..........--N-TT---NM---Q-EK--D---EI-YD---Q----------------------S--D---------I--------I----I------------- 713
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------V-----F-------------------------T---..........----N---DNM-----E---D------Y----Q-------------------------S--------RI---------------T--A------K- 727
B.YE.02.02YE507 -S-----V--------------------V-------R------L-----------T----TT--..........-R--DH--QNM---Q-E---D---G--YT-L---------------A--E--------D-SK------I-------------I-T---------K- 716
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------M--------------V-------------------------------S---..........---VND---NM---Q-E---D---KE-Y----------DR------------------D--Q---S--I--------I------T-V--------- 705
C.AR.01.ARG4006 -S-----------M------------T-V--L----R------------------N----S---..........----DN--DNM---Q---------DT-YR-L--------Q--KD--A----QN-------S-------I----I---I----I------------- 711
C.BR.04.04BR013 -S-----------M------------T-V--L----R-----------------------S---..........---K-A--DNM---Q-----D---GT-YM-L------------D--A----QN-----D--S------I--------I----I------------- 713
C.BW.00.00BW07621 -------------M------------T-V--I--------------------------------..........---EGD---NM---Q-----S---NT-YR-L-N--I---Q--KD--A--S-KN--S--D-S-------I--------I----I------------- 698
C.CN.98.YNRL9840 -S---M--------------------T-V--I----------------------------S---..........D--QDD--GNM---Q-----S---DT-YR-L--------E--KD--A--S-KN--S------------I--------I----I-----V------- 716
C.CY.05.CY040 -S-----------M------------T-V--I-----------------------N----S---..........---QTD--DNM---Q--K------DT-YR-L----I------KD--A-GS-DN-----S-S---S---I--------I----I---I-LA------ 715
C.ES.07.X2118_2 -S---K-------M------------T-V--I-----------L----------------S---..........---KTD--DNM---Q---------DX-YQ-L----T---Q--KD--A--S-KN----XD--K------I--------I----I----X--K----- 697
C.ET.02.02ET_288 -S-----------M-----------RT-V--I----Q----------------P-T----S---..........---Q-E--ENM---Q-----S----T-YR-L-V----------D--A----KD--S--S--Q------I--------I----I-----L------- 705
C.GE.03.03GEMZ033 -------------M--------------V--I----Q------L----------SF----ST--..........---QTD--ENM---Q-----S---GT-YQ-L-DA-S------KD--A--S-N------S-S-------I--------I----I------------- 713
C.IL.98.98IS002 -------------M------------T-V--I--------F-------------------S---..........---QAE--DNM---Q-----S---DI-YR-L-V------E--KD--A--N-NI--S------------I--------I----I------------- 699
C.IN.03.D24 -S-----------I------------T-V-SI----R-----------R-----------S---..........----DD--ENM---Q--K------G--Y--L-K--I---Q--KD--A--S-KN--S--D-S------RI--------I----I-----V------- 723
C.KE.00.KER2010 -S-----------M--------------V--I-----------------------N----S---..........---QTD---NL---Q--K------DT-YR-L----S---R--KD--A--S-NN-----D--R---------I--VS-I----I-V-F--------- 710
C.MM.99.mIDU101_3 -S-----------M--------------V--I----------------------------S---..........---Q-E---NM------K------DT-YR-L-D------R--KD--A--S-KN---------------I--------I----I-----V------- 713
C.MW.93.93MW_965 -S-----------M--------------V--I----R------M----------------S---..........--TYND--DNM---Q-----S---DT-YR-L-D------R--KD--A--S-NN---------------I--------I----I------------- 700
C.SN.90.90SE_364 -S-----------M------------T-V--I------------------I---------T---..........-----D--DNM---Q----------I-Y--L-----------KD--A--S-NN--------K------I--------I----I------------- 696
C.SO.89.89SM_145 -S-----------M-----------R--V--I----E-----------------------S---..........-XTQ-E--ENL---Q--K--S---DT-YR-L-V---------KD--A--S-G------D--K------I--I-----I----I-V----------- 709
C.TZ.02.CO178 -S--------------------------V--I----------------------------S---..........---QTE--GNM---Q-----S----A-YR-L-D--I---E--KD--A--S-NT-----D-SS-----RI--I-----I----I------------- 717
C.US.98.98US_MSC3018 -S-----------M------------T-V--I----------------------------S---..........-R-Q-D--GNM---Q---------GT-YR-L-----------KD--A--S-KN-----D---------IV-L-----I----I------------- 693
C.UY.01.TRA3011 -S---K-------M------------T-V--I----------------------------S---..........---E-D---NL---Q--K--S----T-YR-L-D---------KD--A----QN--T--D--K------I--------I----I------------- 706
C.YE.02.02YE511 -S------------------------T-V--I--------------------------------..........---QGD--DNM---Q-----S---GI-YK-L--------E--KD--AS-S-NN---------------I--------I-V--I-T----I------ 710
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -S-----------M--------------V--I----Q------M----------------S---..........--NQTE--DNM---Q--K--S---YT-YR-L-D--I------KD--A--S-NN-----S--K------I--------I----I-----L------- 694
C.ZM.02.02ZM108 -S-----------M--------------V--I----------------------------S---..........-R-Q-E--DNM---Q--K-VS--SDT-YK-L-A------Q--KD--A--S-----S------------I--------IS----------------- 727
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------H----N----S---..........-R--NE--QNM-----E---D---G--Y-------T------K---------------S--Q------I----I---I----------L------- 708
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------------------------------H----N----S---..........----DD--ENM---Q-EK--E---GV-YN------I------K---------------S--------RI--------I----------M------- 720
D.CY.06.CY163 --------------------------------------------------H----N-A--ST--.........R----NE--DNM---Q-E---E---GV-YT-L----L---R--KD----------R---D-SK------I--------IR-K-------PIH----R 713
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------V----S---------L-----------T----S---..........---Q-E---NM---Q-E---D---D--YT---K------Q--H---K-----------S--Q------I--------I----------L------- 713
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------V--L-----------------------T----S---..........-R-VDT--DNM---Q-E---D---GI-YD-L-----------KD--------------S--R------I--I-----I----I-----L------- 697
D.SN.90.SE365 ------------------------------------R------------RH----N----S---..........----TE--QNM-----E---D---G--Y-------T----------A-----------D---------I---V----I----I-----L------- 705
D.TD.99.MN011 ----------------------------L---------------------H----T----S---..........-R--ND--QNM---Q-EK--E---GV-YN------I------K-----------------SQ------I--------I----------M------- 700
D.TZ.01.A280 ----------------------------V----S----------------H---------S---..........----DD---NM-----EK--D---GV-Y-------V------K---------------S--K---------------I--K---T-F-L------- 707
D.UG.99.99UGK09958 ----------------------------V---------------------H----N----S---..........-----E---NM-----E---D---GF-Y--L----T----------Q--N--------S--K------I--------I----------V------- 698
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------Q----------------H----S----S---..........-R--DA--QNM-----EK--D---G--YA-L----I--D---K---------------S-SQ------I------S-I----------M------- 701
D.ZA.90.R1 ----------------------------V-------R-------------H----T---DPE--..........--TYDE--GNM-----E---D---GY-YT------V------K-------------------------I--------I----------V------- 713
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------------------V--------------------------N----S---..........---Q-E--GNM-----EK--S--S-T-YR---Q------I--K---A-----------D-SH-----R---------I-----------I----K- 700
F1.AR.02.ARE933 -------------M--------------L-------R------L-----------T----S---..........--TQKE--ENM-----EK--S--SNE-YR----A------------A-----------S------------I----FI----------------K- 700
F1.BE.93.VI850 ----------------------------V--------------------------N----S---..........---Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK-----------------A-----------D-S-------I--------I----------------K- 686
F1.BR.07.07BR844 -S--------------------------V-------Q---F--L------R----N----S---..........---Y-T--DNM-----E---S--SGE-YR--A--------------A----TN---------------I--------I--------I-------K- 704
F1.ES.x.P1146 -----K-------M--------------V--L--------------Y--------N----S---..........--TYD---DNM-----EK--G--SNT-YR-L-Q------I------S--------S--D--------RI--------I--------F--L----K- 716
F1.FI.93.FIN9363 -----Q-------M--------------V--------------L-----------N----S---..........---QDE---NM---Q-EK--S--SKT-YM---K--S---R-----------D---S--D---------I--------I----------------K- 697
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------------V--------------------------N----T---..........---HDE---NM---Q-EK-----SNT-YR-----------------A--------S--D-S-------I-------MI----------------K- 698
F1.RO.96.BCI_R07 -----K----------------------V--------------------------N----S---..........---QD---DNM------K--S--SNI-YN-L-Q--I----------A--------T--D--K-----RI--------I----------------K- 718
F1.RU.08.D88_845 -------------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S---..........--TYDE---NM---Q-EK--S-HSET-YR-L----S--DR--K------------S--D-S------RI--I-----I--------F---S---K- 717
F2.CM.97.CM53657 -----K-------------------------------------------------N----S---..........---QNE--ENM---Q-EK--S---GT-YK---NA---------D--A----DN--S--T------------------I---------AVI------ 704
G.BE.96.DRCBL -S-----------------------R--V--L-----------------------N----T---..........---YNE--ENM--I--E---D---YH-Y----Q--I-------D--A--Q-----S--S-S------RI-V------I------------------ 702
G.CM.04.178_15 -S-----X--------------------V--------------M-----------N----T---..........-R-Y-E--DNM--I--E--VS---QQ-YT---K----------D--A-----------T-S-------I--------I----I------------- 709
G.CN.06.sh52 -G-----------------#--------V-----F-R------------------N----T---..........---Y-E--GNM--I--E---D---ED-YRV--K------R------A--Q--------D-S------RI--I-----I--------------I--- 703
G.CU.99.Cu74 -S--------------------------V--------------L-----------N--------..........---VDE--GNM--I--E-------AQ-Y---------------D--A--------T--D-S-------I--------I------T---LI----K- 713
G.ES.09.X2634_2 -S-----------M--------------V--L----R------------------N----T---..........---YDD--DNM--VQ-E-------QQ-YT-L------------D--A--T--------Q-SQ------I--------I-----------I----K- 706
G.GH.03.03GH175G -S-----------M--------------V-------R------------------N----T---..........--TYNE--DNM--IQ-EK------KQ-Y------------------A--------S--D--K------I--------I------T----------- 710
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B.FR.83.HXB2 QNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS..........NKSLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQG 711
G.KE.93.HH8793_12_1 -S--------------------------V--L----R------------------N--------..........--TYND--DNM--IQ-----S---QQ-Y---------------D--A--N-----T--D--K------I--------IS-K-I-----------K- 698
G.NG.01.01NGPL0669 -S--------------------------V-------Q------------------T----T---..........---Y-D--GNM--IQ-E---S---GQ-YY---Q-------------S--Q--N-----D-S-------I--------I------------------ 704
G.PT.x.PT2695 -S--------------------------V--------------------R-----N--------..........---YN---DNL--VQ-E---S---QQ-YT-L------------D--A-----D-----D-SR------I--------I-----------I----K- 731
G.SE.93.SE6165 -G--------------------------L--------------------------N----V---..........---YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D--A--Q--------G--R------I--------I------------------ 714
H.BE.93.VI991 -S------Q----M--------------V--------------------------N----S---..........----DE--DNM------KQ-----DE-YR-L-V----------D--A-----N-----S--------RI-------II------------------ 717
H.BE.93.VI997 -S------Q----M-------V------V--------------------------N----ST--..........----AE--DNM-------Q-D---EV-YR-L-L--T---Q---D--A----D------S---------I--I---A-I----I-------G----- 710
H.CF.90.056 -S------Q-R--M--------------V-------R------------------N----S---..........---QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D--A--------T--D-SH------I--------I----I------------- 703
H.GB.00.00GBAC4001 -S------Q----M-------X------V-------------X------------N----S---..........---YXX--XNM-----E-Q-D---XX-YX-L-I----------D--SX---S------D-SX------I---VI--XI------T----I-S---- 710
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -S---K---------R---------------------------------------N----S---..........---HDE---NM--V--E---D---RI-YN---V----------D--A----T---S--K-S------RI--------I----I----A-------- 711
J.CM.04.04CMU11421 -S---K---------K------------V--------------------------T----TT--..........-R-HDD--GNM--IQ-E-------GI-YT----A------------A--Q-GN-----D-SK-----RI--------I----I---FA-------- 715
J.SE.93.SE9280_7887 -S---K---------K------------V--------------------------N--------..........---Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD--A----TN-------S-------I----I---I----I----A-------- 706
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------QM-----------R--V-------R------------------N----S---..........---QSE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I-------D--A-----------D-S-------I--------I------T---V------- 706
K.CM.96.96CM_MP535 -S-----------------------R-----------------------------N----S---..........---W-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D--A-----------D--K------I----I---I----A-----V------- 697
01_AE.AF.07.569M -S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--..........---Y-D---NL--T--E---S---NQ-YA-LT---D--DR--MD--K--Q--------D---------I--------I----I------------- 706
01_AE.CF.90.90CF11697 -S--------------------------V----------KF--L------I----N----T---..........---YAE--DNM--I---K------NQ-YE-LTK----------D--A-----N-----S---------I---V----I------------------ 711
01_AE.CN.07.07JSWX045 -S-----------M--------------V-----------F--L------I----N----ST--..........---YKE--DNM--V--E---S----R-YE-LT------DR--KD--------------D---------I--------I----I-----------E- 701
01_AE.HK.04.HK001 -S-----------M--------------V----------RF--L------I---------NT--..........---Y-E---NM--TQ-E---S---DQ-YAILT------D---KD-----Q--------S--K------T--------I----I------------- 707
01_AE.JP.x.DR0492 -S--------------------------V-------N--KF--L------I---------ST--..........---Y-E---NM--V--E---S---NQ-YDILT------D---K---------N-----G--K------I--------I------------------ 713
01_AE.TH.04.BKM -S--------------------------V----------K---L------I---------ST--..........---Y-E--ENM--I--E---S---KQ-YEILT------D---KD-----------T--D--H-----RI--------I----I----A--H----- 719
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -S--------------------------V----------KF--L------I----N----ST--..........---Y-E--DNM--I--E---S---NQ-YEILTK-----DR--KD------------------------I--------I----I------------- 707
01_AE.VN.98.98VNND15 -S--------------------------V----------TF--L------I----N----S---..........---F-E--DNM--I--E---S---NQ-YAILT------D---KD------------------------I--I---S-I----IC--HT-------D 715
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -S--------------------------V--L-----------------------T----ST--..........---FNE--DNM--LQ---------QT-YR-L------------D--A--N--------S--------RI--------I----I----N-I------ 711
02_AG.CY.05.CY048 -S-------------K------------V--L-G--R------------------N-R--S---..........---YKD--ENM---Q--K--S---NI-YD--------------D--A-----------D-S-------I--I-----I---------N-I------ 707
02_AG.ES.06.P1261 -S-------------K------------V--L----R------------------T----S---..........-RTYGD---NM--LQ--K-VS---DI-YD---K---------KD--A-----------D---------I--------I---------A-I------ 708
02_AG.FR.91.DJ263 -S-------------K------------V--L-S--R------------------N----S---..........--TYND--DNM--LQ--K-VS---DI-YN--------------D--A--Q--N-----G--K------I--------I---------T-I------ 717
02_AG.GH.03.03GH181AG -S-------------K------------V--L-G--R------------------T----S---..........---YNN---NM--L---K--D---DI-YN-L--A-----N---D--A-----------D-SR------I--------I----I----A-I------ 714
02_AG.LR.x.POC44951 -S---K---------R------------V--L----R------------------N----T---..........--TYHD--DNM--L---K--S---NK-YE--------------D--A-----------D--K------I--------I---------T-I------ 700
02_AG.NG.01.PL0710 -S-------------K------------V--L----R------------------T----S---..........--TY-D--ENM--LQ--K--S---QI-YQ-------------KD--A-----------D---------I-------FI------T-FN-I------ 696
02_AG.SE.94.SE7812 -S---K---------R------------V--L-A---------------------T----S---..........--TYDH--GNM--LQ--K--S---HI-YD--------------D--A--------D--S-SS-----RI--I-----I---------A-I------ 714
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----K---------K------------V--L-----------------------T----S---.........N--TFKD--DNM--LQ--K--S---EK-YT----A---------D--A-----------D--------LI-L-V----I---------A-I------ 709
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -S---K---------R------------V--L----R------------------T----S---..........--TYND--DNM--LQ--K--S----I-Y---------------D--A----EG--S--S--------RI--------I---------T-I------ 708
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------M-K------------V--------------------------N----S---..........---QDD--KNM--LQ-----S---DI-YG-L---------------A----TN-----D-S------RI--------I-----------I------ 707
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------V-------------------------------T---..........--P-DE-*-NM-----E-------G--YN---------------I-A-----------D-SK------I-------------I---------G--- 694
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -S-------------R------------V--L-S---------------------N----S---..........---YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L------------D--A-----------S--K------I--------I----I------------- 709
05_DF.BE.x.VI1310 -----Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S---..........---EGE--DNM-----EK--S--S-T-YR---Q--I----------S--Q--------D--K------I--------I------T---------K- 716
06_cpx.AU.96.BFP90 -S---------------------------------------------------P-N-L--T---..........--TYDE--GNM--I----------QQ-Y----L--T-------D--A-----N--S--D---------I--------I--------I--------- 714
07_BC.CN.98.98CN009 -S------------------------T-V--I----------------------------S---..........---QGE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L--------R--KD--A--S-KN--S--D---------I--I-----I----I------------- 707
08_BC.CN.06.nx2 -S-----------M------------T-V--I----------------------------S---..........---Q-E---NM---Q--K-----SNT-YW-L-----------KD--A--S-NN-----G--K------I--------I----I------------- 717
09_cpx.GH.96.96GH2911 -S-------------K------------V--------------------------N----S---..........---QHE--ENM--L------S---Q--YR--------------D--A--S-----S--D--------R---------I----I-----V------- 697
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------V----S---------------RH----N----S---..........----GE--DNM-----E---D---G--YN------I----------Q--------S--S---------I--------I-----C----L------- 695
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -S---K---------K------------V--I-----------------------N----V---..........---YNE--DNM--I--E-------QT-YN-L------------D--A--------T--D---------I--------I--------------C--- 720
12_BF.AR.99.ARMA159 -----Q----------------------V--------------L---------A-N----S---..........---Q-E---NM---Q-EK--S--SHA-YR---D-------------A-----------D-SK-----RI--------I----------------K- 697
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----M---------K---------------I-----------------------N----S---..........---QSE--DNM--LQ--K-VS---EM-YR-L------------D--A--Q--------S-SK------I--------I------------KS---- 715
14_BG.ES.05.X1870 -------------M--------------V--M----Q--R---------------N--------..........-----D---NM-----E---D---G--YT---Q------R---------------S--D---------I----I---I-----------I----K- 713
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -R--------------------------V-----------------------------------..........----NE--DNM-----E---S---KE-YT---Q-------------A-----------D---------I--------I------------------ 702
16_A2D.KR.97.97KR004 -S---K-------M-R------------V-------Q------------------F----S---..........-RTQDD---NM--LQ-E---D---GT-YR-L-----------KD--A-----------D-S-------I--------I-----M-II-V------- 710
17_BF.AR.99.ARMA038 -S-----------M--------------V------------M------------------T---..........---Q-E---NM-----EK--S--SEE-YR--G--------------A-ET--------D-S-------I------------V--T---------K- 703
18_cpx.CU.99.CU76 -S-----------M-K------------V------------------------P------S---..........--TYND---NM--LQ--K--S---Q--YT--------------D--A--------T--D-X------RI--------I------------K----- 711
19_cpx.CU.99.CU7 -S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---..........-T-YXD---NM--L---K-----PQI-YN-----------------A----GK-----D---------I--------I------------------ 657
20_BG.CU.99.Cu103 -S--------------------------V--------------L-----------N----T---..........---YNE--DNM--I--E-------QQ-YT--------------D--A-------------S----------------I------T----I------ 697
21_A2D.KE.99.KER2003 -----M----------------------V--------------M------H----D----S---..........----DD--QNM---Q-E---D---GK-Y--L----I--D---K------Q----------SQ-----RI---V----I----------L------- 707
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -S-----------M-K------------V--------------------------T----S---..........---Q-E---NM--LQ--K--S---DI-Y---------------D--A----SN--T--D-S-------I--------I-----------I------ 696
23_BG.CU.03.CB118 -S--------------------------V--L-----------L-----------N--------..........--T--E--DNM--IQ-E-------HQ-YN------Q------RD--A-----------D-S-------I--I-----I-----M-----I------ 703
24_BG.ES.08.X2456_2 -S--------------------------V--------------L-----------N----S---..........---FNA--DNM--I--E-------QH-Y---------------D--A--------T--D-S------RI--------I------T-I-LI------ 708
25_cpx.CM.02.1918LE -G--------------------------V--------------------------N----T---..........---FNE--DNM--I--E---D---QQ-YN---L----------D--A--------S--S-S------RI--------I------T-I--------- 705
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -S-----------M-K------------V---------------------I----N----T---..........---WNE--DNM--LQ--K------NT-YN-L-VA---------D--A--E--------S-SK------I--------I----AL--IT-------- 706
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -S-----------M--------------V-----------F---------I---------S---..........---Y-A---KM--I------S---KQ-YE-LT---D------KD--A-----------D-S-------I--------I------T-F--I------ 711
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------------------N----S---..........--------DNM---Q-EK--D---DM-YT---KA---------D--Q--T--------D---------I--------------C------------ 723
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------V----S--R---------------------------..........---QSE--DNM-----E---G-H-RF-Y--L----H----------Q-----N--S--D--K-----R---------------------------- 725
31_BC.BR.04.04BR142 -S-----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S---..........---QAD--DNM---Q--K--S---GI-YRML-D----------D--A----QN--S--D--K------I--------I----I------------- 697
32_06A1.EE.01.EE0369 -S--------------------------V--LX--V-----------T-----P-N----D---..........--TF-E---NM--I--E--------H-YT-----------------A--------S--D-S-------I--------I------------------ 705
33_01B.ID.07.JKT189_C -S-----------M--------------V----------KF--L------T---------ST--..........-R-Y-E---NM--T--E---S---NQ-YEILT------D---KD-------T---S----S-------I------X-I----I------------- 707
34_01B.TH.99.OUR2478P -S--------------------------------------F--L------I---------ST--..........-R-Y-E---NM--IK-E---S-H-GQ-YQILT------D---RD-------T------D-S-------I--------I----I------------- 698
35_AD.AF.07.169H -S---K-------M-R------------V--L----R------------------T----S---..........--TQNE---NM--LQ--K--SS--NT-YT-L------------D--T-----N-----S-S------RI--------I---------A-I------ 702
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -S-------------K------------V--L----R------------------N----S---..........--TYDS--ENM--LQ-----S---QI-YE----------R---D--A--Q--------D--K------I--------I---------NVI------ 704
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -S-------------K------------V--L---------------------H-T----S---..........----ND--ENM--LQ--K--E---QI-YN-----------------A----TN--S--S--------RI--------I------------------ 704
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------M------------X-V--------------------------T----T---..........---HDE--DNM--RQ-EK--S--SEG-YR----A--------K---------------D-SK------I--------I----I------------- 699
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S---..........---Q-E--GNM-----EK--S--SDQ-YR---Q-------------A--Q------------------I--------I---------A------K- 699
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -S-----------M--------------V--------------L-----------N----I---..........----DD--KNM---Q-EK--D---GI-YG--------------------------S--S---------I---------------T----------- 706
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----K----------------------V-------Q------L-----------N----S---..........--TYQE--GNM-----EK-----SQE-YR---D-------------A-----------D-S-------I---------------S----------- 686
43_02G.SA.03.J11223 -S--------------------------V--------------------------N----T---..........---YDX--GNM--IQ-E--VG---QH-YDX---X---------X--A-----X-----D-S------RI--------I------------X----- 694
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------------------------------L-----------N----S---..........--TQD---QNM-----EK-VSS-SNE-YR--T---S-------D--AF----------D-S------RI--------I----I-----------K- 690
47_BF.ES.08.P1942 -------------M--------------V-----------IM--------Y---------T---..........---YD---KNM---Q-EK--D----E-Y---AL--D----------------------D-S-------I----------------I---------- 703
49_cpx.GM.03.N26677 -S---Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S---..........---Y-E--ENM--R--EK--D---G--YT--G-A----D----D--S----TN--S--D-S------RI--------I----I----A-I------ 706
DO.FR.08.RBF208 -------------------------K---------X--------------H----N----S---..........-R--DD--QNM---Q-E---X---GV-YN---D--I--D---K---------------D-SK------I--I---A-I-V---MI--NL-RNI--- 713
O.BE.87.ANT70 -D------Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-I...........G.N-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI--- 707
O.CM.91.MVP5180 -D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---.........GRYNDDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA-----E--------D--K------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI--- 720
O.CM.96.96CMA102 -D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--DT-KG.......SN-I-M-K--ENL--Q---QQ---VS-I-YDE-QKA-V---Q--KK----SE---I---LD--K------IA-I--AA---V--IMI--NL-RNI--- 726
O.CM.98.98CMA104 -D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT-G.........GDRD-GN--DNM--Q---QQ-S-IS-T-YEE-QKA-V---H--KK----SE---I----D--K------IA-I---A---V---MI--NL-RNI--- 728
O.CM.99.99CMU4122 -D------Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--NT-A.........NGTN-NT--DNL--QQ--XQ-D-ISDV-YGE-QKA-D---Q--KK----NE-----D-LD--K------IA-I---A-I-I---MI--NL-RNI--- 719
O.FR.92.VAU -D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-G...........GDN-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E------K------E---I---LD--K------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI--- 721
O.SN.99.99SE_MP1299 -D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-TN......CTNTNK-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---Q--KK-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI--- 726
O.US.97.97US08692A -D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-EW...........-GN-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-I---T--KK-----E--XI---LD--K------TA-I---A-I-I---MVI-NL-RNI--- 734
O.US.99.99USTWLA -D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-G............GNLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK-Q-A-E---E--RA-----E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI--- 719
N.CM.02.DJO0131 ----V------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.........N-T-YDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--NT--KS-----Q--------S---------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----- 688
N.CM.04.04CM_1015_04 ------------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.........NHT-YDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD---QA-E--NT--KS-----Q-T------D-S-------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----- 681
N.CM.06.U14842 -----------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET--.........S-T-YDT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E--NT--KS--X-XH--------D--K------IA----A-II-I--IS-IIT-IA----- 703
N.CM.95.YBF30 --I--------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET--.........N-T-YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS-----Q-D---S--G--K------IA----A-I--I--ISI-IT-IA----- 700
N.CM.97.YBF106 -----------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX--.........S-T-YDT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--NT--KA-----Q--------D--K------IA--V-A-II-I--IS-IIT-IA----- 686
P.CM.06.U14788 ---M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T.......NKNETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--KE--RK--------Q--S-MD--K------I-------II--K-LM-IGNV-RK---- 731
P.FR.09.RBF168 ---M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R--TN......KSETE.-DG--TNL--Q---KXVD---DT-YLE-QRA-DX-KA--KK-----Q--Q----LD--Q------I-------II----LL-IINV-R-I--- 727
CPZ.CD.90.ANT -A---Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--VNFTQ.TCAKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE---R-KK--Y-----S------D--Q------I------AI-----LLVLV-CLRK---- 713
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT-G.........NISDYQV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT------K------S--N--S--D---------M-LIV---II----C--IG-LI----K- 703
CPZ.GA.88.GAB1 -----K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N--P.........GSN-TDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD-----Q--------D--K------I-L-A---II----IMT-F-V-R----- 702
CPZ.TZ.00.TAN1 -Q---Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AEDSTKCNHSDA-YYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L-KA-T-----K---------S---D--D--Q------IA-I--A-------LMFIVNV-KQ---- 714
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT--.........N-L-YDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS-----Q-S------D---------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---- 684
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*B.FR.83.HXB2 YSPLSFQTHLPT....PRG.PDRPEGIEEEG.GERD...RDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVT......RIVELLGR.......RGWEALKYWW.NLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERI.... 854

A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------T-N....-E-.L---GRT----.--QG...--------S-F---A-------------------S---......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---V-------I---N-YDTI-----GW------IG--I----LN-----------A.... 868
A1.CY.06.CY171 -----L--LP-N....-E-.L---R-T----.--QG...-T--T---S-F---A---------------I-FIS-A-......-T------SSLKGLRLV--G---LG.---G--G----S--IN-IDTI--V--GW---I--LG-RF----IN--------A--A.... 876
A1.ES.06.X2110 --------LT-N....--E.L---RR-----.--QG...-G------S-F---A-------------Q---FV----......-A-----HSSLKGLRL---G---LG.---I--IR---I--I---DT---VI-GW---I--IG--IG---LNV----------S.... 859
A1.GE.99.99GEMZ011 -----L--LA-H....-E-.----GR-K---.--QG...--------S-F---A-----------------FIS-AA......-T------SSLKGLRL---G---LG.---G--G----S--IN-IDTI-----GW------IGR-F-----N--------A-KA.... 857
A1.IT.02.60000 --------LT-N....-E-.----GR-----.--QG...--------S-F---A---------------K-FVS-AA......-T------SSLKGLRL---G---L-.---V--GR---------IDTI-----GW------IG-RV----L---------F--A.... 865
A1.KE.06.06KECst_001 --------PT-N....QQD.L---R----G-.--QG...-G------S-F---A-----------------FI--AA......-T-----HSSLKGLRL---GI--L-.---I--GR---I--IN-VDTI--V--GW---A--I--RIG---L---------F--A.... 876
A1.RU.08.PokA1Ru -----L--LT-H....-E-.---LG--K---.--QG...-------AS-F---A-E---------------FIS-AA......-T------SSLKGLRLV--G---LG.---G--G-------IN-IDTI--V--GW------IG-RF-----N--------A--A.... 861
A1.RW.93.93RW037A -------I-T-D....---.L----R---G-.--QG...--------S-F---A-------------L--NFI--AA......-T-----HSSLKGLRQ---G---LG.-T-L--G--------N-FDTI---I-GW---I--LG-RI----L---------F--A.... 854
A1.SE.95.SE8538 -------I-T-N....-GD.L---GR-----.--Q-...-G------S-F---A-----------------FI--AA......-T-----Q.......----G---L-.---V--IR---I--I---DTI-----GW------LG-RL----L---V-----F--A.... 852
A1.TZ.01.A341 ---------T-N....-GE.L---RR-----.--QG...--------S-F---A-----------------FI--AA......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---L--GR---I--I--VDTI--V--GW------IGLRIG--LL---------F--A.... 851
A1.UA.01.01UADN139 -----L--LT-H....-E-.----GR-----.--QG...----T---S-F---A-----------------FIS-AA......-T------SSLKGLRL---S---LG.---G--G----G--IN--DTI-----GW-------G-RF----CN--------A-KA.... 859
A1.UG.99.99UGA07072 ---------T-N....---.L---GR-----.--Q-...--------S-F---A-----------------FI---A......-T-----HSSLKGLRL---G---LG.---I--G----IN-IN--DTI---T--W------IG-RL----L--------A---A.... 860
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------I-N....-E-.L---GR-----.--QG...--------S-F---A-----N-----------FI---A......-T--.--......LRL--KGIQ-L-.---L------R---I---DTI--T--GW-G----IG-RIV---L------------A.... 857
A2.CD.97.97CDKTB48 -------IPT-N....-E-.L---GR-----.--QG...--------S-F---A-----------------CI--AA......-----V-HSSLKGLRL---G--HL-.---V--G----T--IR--DTI-V----W------IG-R------N-----------A.... 848
A2.CM.01.01CM_1445MV -----L-IPT-R....-E-.L----R-K-G-.--Q-...--T-V---S-F---A-----------------CIS-AA......-T-T---HSSLKGLRL---GI--L-.---L--GR-------N-VD-I-VT----------LG-RI----LN--T-----F--A.... 860
A2.CY.94.94CY017_41 ---V---IPT-S....-E-.----R-T--G-.--QG...----------FF--A-----------------CI--AA......-T-----HCSLKGLRL---G--NL-.---L--GR------I--FDTI-V----W------IG-R-F---LN-----------A.... 863
B.AR.04.04AR143170 -----------A....E--.--K---T----.--GG...-N--R---H-F---V-------V-------T---S-AA......--------.......----------.-I----RX--H------------T----------X--RLG---IN-----------A.... 846
B.AU.04.PS1038_Day174 ---XXL-----X....R--.X----------.-DN-...----TL-AG-F-X-X-----------------------......-------L.......----X-----.X-XX------R--XX--X--I---------XX--A--R-X-.......--------L.... 846
B.BO.99.BOL0122 --------R---....---.-----------.----...--T-RP--H-L---------------------------......--------.......----I-----.------G----------------T-------I--I--R-Y---L---T--------A.... 848
B.BR.05.BREPM1081 --------L--V....---.-----------.-D--...NG------D-F---------------------------......-TLG----.......----------.--------------IN---TI----------I---G-RIG---I---------A--A.... 834
B.CA.97.CANB3FULL ---I----L--A....---.-----------.----...----G-----F-----------F---------------......--------.......----------.-----------------I--I----------I-----R-F--VL-V----------L.... 848
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----L---F--....Q--.-G---------.----...-G--E-----F-T---E--------------------A......--------.......---------G.------I-------I----------G-----I---A-R-W---LN--T--------A.... 857
B.CO.01.PCM001 -----------A....A--.--------G--.----...----G---H-F-GV--------------L---SI---A......--------.......------R---.S------------------V-----------I--G--R------NV----------A.... 848
B.CU.99.Cu19 -----L-----A....T--.-----------.---G...----V-----F-E------------------------A......--------.......----L-----.-----------------F----------------I--RGF--FL------------A.... 861
B.CY.06.CY165 -----------A....---.--------KRAV-IGAIR#*TNKYP----F-P-------N-F--------------A......--------.......----I-----.S----R-------------------------I---L-R-G---L------------A.... 859
B.DE.86.D31 --------R--A....---.-----------.-D--...----N---K-F--------S-----L----------AA......--------.......----V-----.-------------------------------------R-W---L---V--------A.... 848
B.DK.07.PMVL_011 -----L-----A....---.------T----.----...-GT-G-----F---F-------F----RH---------......--------R.......---------.S----------K-------V-----------I--ALLRTF---L------------A.... 877
B.DO.05.05DO_160884 ---I-L--R--A....Q--.-----------.-D--...KG--S---H-F---V---------------S-----AA......--------.......----------.-------K--R--------T-----------I--G-RVIV--FL---------F--A.... 840
B.EC.89.EC003 ---I----R---....---.-----------.--KG...----GV--T-F-----------F--------------A......----I--H.......----L-----.-------------------------------I-----R-G---L------------S.... 852
B.ES.07.X2231 --------RF-A....---.------T----.----...----RT--D-F--I--V-----F-----------S--I......-T------.......--------L-.-I-----------------TV-------------AL-RIF---T---T--------A.... 847
B.ES.09.P2149_3 --------L--N....---.----G------.----...----D---T-F--IF-------F-----H---------......---G----R.......---------.---H------------------------------A--RL----L---------F--A.... 843
B.FR.92.92FR_BX08 --------R--V....---.-----------.----...----T---T-F-P---------F--------------A......--------.......----I-----.-------------------------------------RIW-G-L---T-----F--A...# 841
B.GA.88.OYI --------R---....Q--.-----------.----...----G---D-F----------------------I---A......--------.......----V-----.-------------VI-------------------I--R-Y--FLN-----------A.... 853
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----L------....---.--------G--.---X...----GG----F-T---VXXQN-------L------T--......--------R.......----I----.------I----K--I----------------A-DXI-R-F---L------------S.... 859
B.GE.03.03GEMZ004 -----L--LF-A....---.-----------.---N...--------D-F---F-------------------F-AA......---G----.......----L---L-.-----------------------I-------I---A--IF---I------------A.... 855
B.HT.05.05HT_129389 --------RF-A....---.-E----T----.----...----T-----F-P---------------H---F---AA......-V--I---.......----------.------------------D---V--G-----I--I-RRVV---L-V-T--------A.... 860
B.IN.x.11807 --------RF-G....---.--------G--.----...----SP--H-FF-I--V---------------------......--------.......----------.--------------I--------V-------A--IL-R-F-.........#-----A.... 842
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------S-A....---.-----------.----...----V-----L-E--------------------T--AA......----T---.......-----V----.-----------------F-------------A--I-LRIF---L---T--------A.... 852
B.JP.05.DR6538 -----L--LI-V....S--P----D------.---G...----GV----FF----N----------RH---F---AA......--------.......----------.-----------S--IN---T-----------------R-G---L-------------.... 863
B.KR.04.04KMH5 ---------F-S....---.----G---G--.--G-...--G-G-----F-T-V-V----------R---------A......-G-----L.......----I-----.S----------K----------RV----------IL-R-Y---I------------A.... 851
B.MM.99.mSTD101 -----VTDP-SQA...Q--.-G------G--.--Q-...-G--D-F---F-T---E-----------------W-..........-G----.......------R---.------I------------TI----------I--I--R-Y---L---T--------A.... 855
B.NL.00.671_00T36 -----------A....---.-----------.----...--G-GP----F--I--V--------------------V......--------.......----------.------I---RG-----F--I-------------TI-R-F---L-------------.... 853
B.RU.04.04RU128005 -----------A....R--.------T----.----...--K-G---D-F--I--V--X------------------......--------.......----I-----.--------------I----------------I--LL-R-G---I---T--------A.... 848
B.TH.00.00TH_C3198 -----L---F-A....Q--.-G---------.-G--...-G--E-------T---E-------------S-----A-......--------.......--------C-.------I---------------V----R---I---GLR-Y---L---T--------L.... 850
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----L--L--A....---.----D-T-G--.----...----V---H-F---A-------------H--------A......--L-I---.......----------.--------------I-----I----------------R-A---LN-----------A.... 858
B.TW.94.TWCYS ------------....---.-------D---.----...----E-S-D-F--I--V---------------------......--------.......--------L-.------I----------F--I----------------RVF---L---T--------A.... 844
B.UA.01.01UAKV167 --------R---....Q--.--------G--.--Q-...----GP--T-F--I--V--------------------A......--------.......----------.-----------S--I--F--I---------KI--IA-TIG---L------------F.... 863
B.US.09.N_2 -----------A....R--.-----------.----...----GP----F-----V------------------LAA......--------R.......---I---C-.------------------D---VT--G----IL--L-RIW--FL------------A.... 856
B.UY.01.01UYTRA1179 --------R--A....---.----G------.-GN-...S---V---D-F--------------------------A......--------.......----------.--------------------A----------------RL----L---T--------A.... 870
B.YE.02.02YE507 --------RP-A....---.-----------.----...--T-GL----F--I--I-------W--RH---------......--------.......-A------G-.------G------------------------I--AI-RTF---LN----V------A.... 859
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---I-L--R--A....R--.-----------.----...----SP--D-F--IF-I---N-F-------------AA......--L-----.......----L-----.------I----------F-FI----------------R-F---L------------A.... 848
C.AR.01.ARG4006 --------LI-N....---.-GGLG------.--Q-...K-------S-F-S-A------------RQ----I--AA......-AA-R---.......S---I---LG.S-V---GL---K--I---DTI----------I---I-RIWEI-CN--------F-AA.... 854
C.BR.04.04BR013 -----L--LT--....---.---LG------.--Q-...--------S-F-P-A------------------I--AA......-A------SSLRGLQ----I---LG.S-V---GL---K--I---DTI----------I--LI--IW---LS------H-F-AA.... 863
C.BW.00.00BW07621 --------LT-N....Q--.---LG------.--Q-...--------S-F---F-----------------FI-VAA......-A------SSLKGLQ----I---LG.I-V---GL---K--I--FDTI----------I--AI-RI----CN--------F-AA.... 848
C.CN.98.YNRL9840 --------LT-N....-G-.---LGR-----.--Q-...KNG-------F---A-----N--I--------FI-VTA......-V------NSLRGLQK--Q----LG.S-V---GL---K--I---DTI--V-------I-KL-YSI--------------F-LA.... 866
C.CY.05.CY040 --------LI-N....--E.----R------.--QG...S---T-----F---A----------I------FI-V-A......-A------SSLKGIQ----T---LG.S-V---GL---R--I--Y-TI--T-------IV-LI-RI----CN----L---F-AA.... 865
C.ES.07.X2118_2 --------LI-N....---.---L-R---X-.--Q-...X-X-V-----F-XIA----X------------FI---A......-A------SSLRGLQ--------LG.S-V---XL---K--I---DTL----------I--L--RL----CN--T-------TA.... 847
C.ET.02.02ET_288 --------LT-N....--E.---LR------.--Q-...----------F--IA---I--------------I--AA......-A------SSLKGLQ----I---LG.SIV---GL---K--I----T---V-------I--L--RFW---CNA-------F-AA.... 855
C.GE.03.03GEMZ033 --------LT-N....--E.L--LR------.--Q-...--------S-F---A-----------------FI--AA......-AA-----SSLKGLQ--------LG.S-V---GL---K--IN--DTI----------I--LI-RI--G-YNV-------F-AA.... 863
C.IL.98.98IS002 --------LI-N....---.---LG------.--Q-...----V---S-F-S-A-----------------FI-VAA......-A--I---SSLRGIQ--------LG.S-V---GL---K--I--FDTI----------I-QL--NIW-T-CN--------F-AA.... 849
C.IN.03.D24 --------LT--....-G-.L--LGR-----.--Q-...----V-----F--IA----------L----T--ISVTA......-A------SSLRGLQ--------LG.S-V---GL---K--I--FDFI--T-------I--L-LRI----LN--------F-AA.... 873
C.KE.00.KER2010 --------LT-N....---.---LGR-----.--Q-...K-G-------F---A-----------------CI---A......-V------SSLRGLQK-------LG.-CV---G----R--I---DTI----------I--LI-RI----LN--T-------AA.... 860
C.MM.99.mIDU101_3 --------LT-N....-E-.---LRR-----.--Q-...KS--------F---A-----N----C----T-FISVTA......-V------SSLRGLQG-------LG.G-V---GL---K--I---DSI--T-------I-A--HRI-----N--------F-AA.... 863
C.MW.93.93MW_965 --------LT-N....---.L--LG------.--Q-...--------S-F-P-A-------------Q---FI---A......-A------SSLRGLQ--------LG.S-V---GL---R--I---DTI--T-------L-----RIR---CN--------F-TA.... 850
C.SN.90.90SE_364 --------LI-N....---.---LGR-----.--Q-...----------F--IA------------R----FI---A......-A----IQ.......----T---LG.S-X---GL---K--I---DTI--T-------I--L--RI----SN--------F-AA.... 839
C.SO.89.89SM_145 --------LT-N....---.---LGR-----.--Q-...K---------F---A-----------------FI-VAA......-A------SSLRGLQ--------LG.--G---GL---K--I---DTI--T-------I--LA-RI--GV-N--T-----F-AA.... 859
C.TZ.02.CO178 -------ILT-N....---.---LG------.--Q-...----------F---A-N---------------FI--AA......-A------SSLRGLQ----T---LG.GCG---GL---K--I--FDTI----------I--L--RIG--.......----F-TA...# 860
C.US.98.98US_MSC3018 --------LTQN....---.---LGR---G-.--Q-...-N------Q-F---A----------L-------I-VTV......-A------SSLRGLQ----T---LG.G-G---GL---R--I---DTI----------I--FI-RI----VN--T-----F-AA.... 843
C.UY.01.TRA3011 --------LT-S....---.---LGE-----.--Q-...--------S-F-P-A------------------I--AV......-A------SSLRGLQ----I---LG.S-V---GL---K--I--FD------------I---L-RIW---CN--------F-AA.... 856
C.YE.02.02YE511 ----L---LT-N....S--.---LG------.--Q-...-N---Q-A--F--VV-N---------------FT---A......-A------SSLKGIQ--------LG.S-V---GL---K-----VDTI----------I--I--RS---LCN--------F-AA.... 860
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----L--LI--P...T--.---LG------.--Q-...K-------S-F-S-------N-----------FI--AV......-A-----HSSLKGLQ----I---LG.S-V---GL---K---N--DT-----------L--LI-SF--G--N--------W-AA.... 845
C.ZM.02.02ZM108 --------LI-N....---.---L-R-----.--Q-...-G------S-F---A-E---N----G------FI----......-A-----HSSLKGLQ----I---LG.S-V---GL---K------DTI----------IL-LL-RI-----NT-------F-AA.... 877
D.CD.83.ELI --------L--A....---.------T----.---G...----V--L--FS---------------------I--AV......--------.......---DI---L-.----------R---S--FD-I-------------II-R----VLN-----------S.... 851
D.CM.01.01CM_0009BBY --------L--A....---.-----------.--Q-...-GT-------FS--------N------------I---A......-T------.......--------L-.------G-------I--Y----V-----------LG-R-F--AL---T--------A.... 863
D.CY.06.CY163 ---P--H-L--A....S-P.-A---P---G-.--Q-...-G--------FS--------N------------I--AA......-T-G----.......--------L-.------R-------IN--D--------------T---RT---VLR--------F--A.... 856
D.KE.97.ML415_2 --------L--V....--E.-----------.--QG...-S------H-FS--------N-----------F---A-......--------.......--------L-.------I-------I----T---V-------A--II-R-F--FLN--T--------A.... 856
D.KR.04.04KBH8 --------PF-A....---.------T--G-.--Q-...-GK-----S-LS--------N---------------A-......--------.......-----V--LG.------I-------IR-FD-----------------RR-F--VL---------F--A.... 840
D.SN.90.SE365 --------L--A....---.-----------.--QG...----------FS--------N------------I--AA......--------.......----V---L-.S-----I-------I---DTI----------I-D---R-----L---T-------GA.... 848
D.TD.99.MN011 -----L--L--A....---.-----------.--Q-...-G--------FS--------N-------Q----I--AA......-T-N----.......--------L-.-------R------I---D------------I--I--R-A---LN-----------A.... 843
D.TZ.01.A280 -----L--L--A....S--.-----------.--QG...-G--------FS--------N------RH----I--A-......---G---H.......-----I--L-.------I-------I----V-----------I--II-R-F--VL-----V------A.... 850
D.UG.99.99UGK09958 --------LF-A....---.------T----.--QG...-G--------FS--------N-------Q--N-IS-AA......--------.......-----I--L-.---L--I-------I---DIV----------I-A--LR-F---LN-----------F...# 841
D.YE.02.02YE516 -----L--L--A....---.-----------.--PG...KGT-------FS--F-E---N---Y---Q----I---A......-T-D----.......--------L-.-------R---I--I--F-------------I--I--R-G---LN-----------A.... 844
D.ZA.90.R1 --------L--A....Q--.-----------.---G...--K-------FYS-------N------R--------AA......--------.......--------L-.--------------I---DTI---T------------R----VLNV-V--------L.... 856
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----L--LI-S....Q--.---------G-.--Q-...----V---S-F---V-----N------RH---FI--AA......-T-N.......RGLR--------L-.--V----R------I---DT---T-------I--AL-R-G--VLNV-T--------A.... 843
F1.AR.02.ARE933 -----L--LI-S....--E.---------G-.--QG...K---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA......-T-D.......RGLR-------LLG.--TL------RI--I--F-T---V----------A--R-V--VCN-----------A.... 843
F1.BE.93.VI850 -----L--LI-S....---.---------G-.--QG...K---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA......---D.......RGLR--------LG.--TR----------I--F-T---V-------I---L-R-G--VLN--------A--A.... 829
F1.BR.07.07BR844 -----L---I-S....--E.---------G-.--QG...----G-----F-S-------N------RH---FI---A......---N.......RILT----V---LG.--A-----------I--F-T--VV-------IL-AL-R-G--VLN-----------A.... 847
F1.ES.x.P1146 -----L--LI-S....---.---------G-.--Q-...K---------FF--V-E--WN---C-CRL---FI--AA......-T-D.......RGLK--------L-.--T---GR------I--F-TI--V-----------L-RIG---INV-------F--S.... 859
F1.FI.93.FIN9363 -----L--LI-A....-TE.---------G-.--QG...K---V-----F---V-----N------RH---FI--AA......---D.......RGLR--------LG.-II-----------I--F-T---V----------AL-R-V--VLN-------RV--A.... 840
F1.FR.96.96FR_MP411 -----L--LI-S....---.---------G-.--Q-...-N--V-----F-S-V-----N------RH---FI--AA......-T-D.......RGLT----T---L-.--A-----------I----T---V-----------L-R-G--VLNV----------S.... 841
F1.RO.96.BCI_R07 -----L--LI-S....--E.---------G-.--Q-...-G--V-----F---V-----N------RH---FI--AA......-T-N.......RGLRG-------L-.--T-----------I----TI--V----------AL--VLT--LN-----------A.... 861
F1.RU.08.D88_845 -----L--L---....Q--.-----------.--QG...----V---S-F-TIV-----N----N-RLW--FI--AA......-V-D.......RGLK--------L-.--A---G-------I----T---V---W----L-AL-R-G--VL------------LL..# 861
F2.CM.97.CM53657 -----L--LT-S....R-E.-E--G------.--Q-...KT--V---S-F---A------------RH---FI--AA......-T-N.......KGLI----I---LG.--A---GR-I----ID---T---V-------I---L-R-G---L---------A--A.... 847
G.BE.96.DRCBL --------L-HH....Q-E.----A----G-.--Q-...--------S-F---A-----------------FI--AA......-T------NSLKGLRL-------L-.---L--AR------IN--DTI-----NW-------A-R-G--VLN-----------A.... 852
G.CM.04.178_15 --------LTHH....Q-E.-----R---G-.--Q-...K---V---S-F-P-V-------------H---FIS-AA......-TA-----NSLQGLRL---G-R-VG.---L--G-------IN-FDTL-----NW-------T-R-----LN--------F--A.... 859
G.CN.06.sh52 --------LTHQ....Q-EQ---L-R-----..GEQ...DRNRSVRLATGFLALAW-DLRSLCLCSYH-LRDFVLIV.....A-TAD----SSLKGLRL---G--FLG.---I----------IN--DTV-----NW-------A-R-----LN-----------A.... 854
G.CU.99.Cu74 --------PTHH....Q-E.-----R---G-.--Q-...-N------S-F---A---X--------------V--AA......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---V--G-------IN-VDTV-V---NW------I--RT---FLN--------F--A.... 863
G.ES.09.X2634_2 --------LTHH....Q-E.----GR-----.--Q-...--K-----S-F---V-------------H---FI--A-......-T------NSLKGLRL---G---L-.---L--GR---S--IN--DTV-----NW------I--RVG---LN-----------A.... 856
G.GH.03.03GH175G --------LTHQ....Q-E.---L-RT--G-.--Q-...----V---S-F---A-----------------FA--AA......-T------SSLKGLRL---G---L-.---L--V-------I---DTV-----NW-------I-R-G---LN--T-----F--A.... 860
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*B.FR.83.HXB2 YSPLSFQTHLPT....PRG.PDRPEGIEEEG.GERD...RDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVT......RIVELLGR.......RGWEALKYWW.NLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERI.... 854

G.KE.93.HH8793_12_1 --------LTHH....Q-E.-----R-----.--Q-...K-------S-F---A-----------------FI--AA......-T-----HNSLKGLRL---G---L-.---L--GR------IN--DTI-----NW------I--R-F--FLN--T--------A.... 848
G.NG.01.01NGPL0669 --------LTHH....Q-E.---------R-.--QG...----------F--IA---V-------------FIW--A......-T------SSLQGLRL---G--HL-.---L--G----I--I---DTV-----NW------LA-R-G---LN--------A--A.... 854
G.PT.x.PT2695 --------LTHH....Q-E.----GR---GD.--Q-...--K-----S-F---A-------------H---FI--AA......-T------SSLKGLSL---G---L-.---L--GR------IN-IDTV-----NW---A-----RVG---LN--V--------L.... 881
G.SE.93.SE6165 --------LTHH....Q-E.---------G-.--QG...-G--V---S-F-P-------------------SI---A......-T------SSLKGLRL---G---L-.---L--GR------I---DTV-----NW-------A-R-----LN--T--------A.... 864
H.BE.93.VI991 -----L--LI-N....Q--.----RE-----.--Q-...----------F-P-V-E---N------R------S--A......-T----.......GR-------LLG.---L--G-------I----T-----------I--L--R-W---L---------F--A.... 860
H.BE.93.VI997 --------LI-N....---.-----------.--Q-...-G--V-----F-PIV------------RL---S----I......-T----.......GR--R-----L-.------G-------IN---T---V-------I--I--R-W--VL-------------.... 853
H.CF.90.056 --------LV-N....---.------T--G-.--Q-...----V-----F-PVV-------S----RL--------V......-T----.......GR--R-----L-.------G-------ID---T----------GI-VI--R-W---L---------F--S.... 846
H.GB.00.00GBAC4001 --------LT-N....A-R.-----------.--QG...----TP--S-FFI-V-Q--WN------R---------A......-T----.......GR--------L-.------G--------N---T---V-------IX-L--R-G---I---------F--A.... 853
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----L--LI-N....-T-.V---GE---G-.--QG...-T------S-F---A-----------------FV---A......-T--T-.......GR----I---LG.--VC--G-------I-----------A----I--I---IF---L--------X........ 850
J.CM.04.04CMU11421 --------LT-H....LAE.A-----T--G-.--QG...-TX-------FF--A-E---N-----------FI---A......-T--T-.......GR----I---LG.--AW--G-------I---DT---VX------I--IXRR-F--VL---------F--A.... 858
J.SE.93.SE9280_7887 --------LI-N....-TE.A---G----G-.--QG...-T--------F---A-----N-----------FV--AA......-T-GT-.......GL----I---LV.--VW--G-------I----T-----------I--IA-R-F---L------------A.... 849
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------LT-S....---.---------G-.--Q-...K---V---S-F---A-----N------RH----V--A-......--LD.......RGLKGS------L-.--IL--G--I----IN---T-----------I--I-YR-F--LL---------F--L.... 849
K.CM.96.96CM_MP535 --------LI--....S--.A----------.--Q-...KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I----......--L-.......RGLRG-------L-.--V-----------I----T------G----I--IG-R-F--LL------------A.... 840
01_AE.AF.07.569M --------PSHH....Q-E.---------G-.--QG...----V---S-F---A-----------------FI--A-......-T-----HSSLKGLR----G---LG.---L--G---RI--I---D-I-----GW------I----W--FI-------------.... 856
01_AE.CF.90.90CF11697 --------LTHH....Q-E.-----R---G-.--EG...K-------S-F-S-A-----------------FI--AA......-T-----HSSLKGLR----G---LG.---S--G----T--IT-FD-I-V---GW---------R-W--LI------------A.... 861
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------PSHH....Q-E.---------G-.--QG...----V--A--F-TI------------------FIS-A-......-T------SSLKGLR----G---LG.---L--G----T--I--FD-----I-GW------AA-R-G---L------------A.... 851
01_AE.HK.04.HK001 -------IP-HQ....Q-E.----GR-----.-GQ-...----V---S-F---L-----N-----------FI----......-T-----HSSLKGLRL---G---LG.---L--G----I--I----T-------W-------A-R-W---L------------T.... 857
01_AE.JP.x.DR0492 --------PSHH....Q-E.-----------.--QG...----V---S-F---V-----------------FI--AA......-TL----HSSLKGLR----V---LG.---S--G----T--I---D-------GW-------A-R-W--FL---------F--A.... 863
01_AE.TH.04.BKM --------PSHH....Q-E.L----R---G-.--QG...-S--V---S-FFT-A-----------------FI---A......-A-----HSSLKGLR----S---LG.---I--G----T--I--FD-S-----GW-------A--VW---L-----L------A.... 869
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------LSHH....Q-E.---------G-.--QG...----V---S-F---A-----------------FIS-AA......-T-----HSSLKGLR----G---LG.---L--G----I--I---D-I---I-GW-------A-R-W-------T--------A.... 857
01_AE.VN.98.98VNND15 ---S-L--PTHH....Q-E.-----R---GR.C-QG...----V---S-F---A-------------L---FI--AA......-T-----HSSLKGLR----G---LG.---L-------I--I--IDTA-----GW-------A-R-W--FL------------A.... 865
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---V----LTQ-LTHQR-E.----GE-----.--Q-...----V---S-FF--A------------R-----V--AA......-G-----HSSLKGLRL------VLG.---S--GR--R---IN--DTI-----NW--S---IG-R-G---LN--------A--A.... 865
02_AG.CY.05.CY048 --------LPHH....Q-E.---V-R---G-.--Q-...-G*-V---S-F---V-----------------FA--AA......-T--I--HSSLKGLRL-------L-.---S--G-------IN-FDT------NW---I--LGLRVG---LNV-T-----F--A.... 856
02_AG.ES.06.P1261 --------LTHH....Q-E.-----R---G-.--Q-...----V---S-FF--A-----------------FA--AA......-T-----HSSLQGLRL--K---HL-.---S--G-------I---DT------NW---I--IG-A-G----N-----------A.... 858
02_AG.FR.91.DJ263 --------LTHH....Q--.-----R---G-.--Q-...----G---S-F---A-----------------FV--AV......-A-----HSSLKGLRL-----Q-LG.---L--G-------IN--DTI-L---NW------IG-RVG---LN-----------A.... 867
02_AG.GH.03.03GH181AG --------LPHL....Q-E.-----R---G-.--Q-...-E--V-----F---A-----N-----------FI--AA......-------HSILKGLRL-------L-.---A--G----I--I---DTI-----NW------LG-RFG---LN-----------A.... 864
02_AG.LR.x.POC44951 --------LTHR....Q-E.-----R---G-.--Q-...--K-V--LS-F---A-----------------FA--AA......-T-----HSSLKGLRL-------L-.---S--G-------IN--DTI-----NW------IG-R-G----N--T-------KT.... 850
02_AG.NG.01.PL0710 --------LTHH....QGE.---R-R---G-.--Q-...----V---S-F---A-----N---------K--V--AA......-T------SSLKGLRL-------L-.-I-S--G-------IN--DT------NW------IG-R-GG---N-----------T.... 846
02_AG.SE.94.SE7812 --------LTHH....Q-E.-G---R---G-.-GQ-...----V---S-F---A-----------------FVS--A......-T-----H.......--------L-.---S--G-------I---DTI--V--NW------L--R-G---LN--------F--A.... 857
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------LTHH....Q--.A--------G-.--Q-...----V---S-F---A----------L------FV--AA......-T-----HSSLKGLRL------HL-.---S--G-------IN--DT--V---NW------I--RTG---CN-----------A.... 859
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------LTHH....Q-E.-----RT--G-.--Q-...----V---S-F---A---------------K--V--.............--HSSLKGLRL-------LG.-I-A--G-------IN--DTV-----NW------IG-RVG----N--V--------A.... 851
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------LTHR....Q-E.---------G-.--Q-...----V-----F---V-----------------FA--AA......-T-----HSSLKGLRL-------L-.---T--G-------IN--DT------NW------IG-R-G--LL------------A.... 857
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------R--A....Q--.----------D.----...--T------RF------------F-I--H-------AA......--------.......----------.------I----S--IN-IGTI-----GW------IG-RF---M-N--------A-KA.... 837
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----L--LI--T...Q--.L---G-T----.--Q-...-S--------F-P-------N------RH--N-----A......-T-----.......I--------L-.-F-L--G-------IN-F-T-----------I--A--R-----CN-----------A.... 853
05_DF.BE.x.VI1310 --------PF-A....---.-----ET--G-.--Q-...-G--------FS--------N-------H----T---V......--------.......--------L-.S-P----R------I----T--VV----------AL-R-G---LN-----------A.... 859
06_cpx.AU.96.BFP90 -----L--LI-N....-T-.A---GE---G-.--QG...-T--------F---A-----------------FG--AA......-T--I---.......----I---LG.--IC--G---Q---I--FD-A-----NW----A----RIF--FLNV-------F--A.... 857
07_BC.CN.98.98CN009 --------LT-N....-G-.---LGR-----.--Q-...K---------F---A-----N-----------FI-VAA......-V------NSLRGLQ--------LG.S-V---G----K-TI--VDTI----------I--L---L----YN--------F-AA.... 857
08_BC.CN.06.nx2 --------LTRN....-G-.-G-LGR---I-.--Q-...KTS----A--F---A-----N----L-----HFI-MTG......-G--F---NSLRRLQ----G---LG.S-V---RL---K-TI--VH-I-L--P-----L-NR--EI---FLNV--S-S--FGAA.... 867
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------LT-N....--E.---------G-.--Q-...KV------S-FF--A-----N-----------FI--AA......-T--I--H.......-V-QI---LG.--A---G-------I----T---V-----------L-R-G---L---------F--A.... 840
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----LH-L--A....---.-----------.---G...-G------D-F-T-------N------------I--A-......--------.......M----I--L-.------I-------I---DTI--E--GW------I--R-V---LN--T--------A.... 838
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---V-L--LI-S....HKE.A-S-G----G-.--Q-...-T------S-F---A-----N---Y---X----I----......--LGT---.......----X---LG.--T-----------I----T---V-------I---IHRXL--VL------------A.... 863
12_BF.AR.99.ARMA159 -----L---I-S....--E.---------G-.--QG...KV--V-----L-T----------------------V--......--------.......----------.-------R------I----T---V--G----IL-AL-RIG--VLNA---V------A.... 840
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------LTHP....K-E.-----R---G-.--Q-...--------S-F---A-----------------FI--A-......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---V--GR---I--IT--DS-------W---I--TG-RIG-G-L---------F--A.... 865
14_BG.ES.05.X1870 --------PTHH....Q-E.----G------.--Q-...K-------S-F---A-------------X---FI-VAA......-T------NSLKGLRL---G---L-.---L--GR------I---DTI-----NW---A-X----VG---LNV-V--------F.... 863
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----L--PIHQ....Q-E.A----E---G-.--QG...-NG-V---S-F---A---------------K--VS-A-......-T------SSLKGLRL---G---LG.---L--G----I--I---DT------GW-------A-R-W---LR--------F--A.... 852
16_A2D.KR.97.97KR004 ---V---IPP--....-ED.---HGR--DG-.--QG...----V---S-F---V-E---------------CIS-AA......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---L--GR------I--F---------W------I--R-----IN-----------A.... 860
17_BF.AR.99.ARMA038 ---V-L--RP-S....--E.---------G-.--QG...K---------F-P------------C--------W--A......--------.......--R---R---.--------------I----T---V----------AL-R-G--VLN--------F--A.... 846
18_cpx.CU.99.CU76 --------LI-N....QL-.------T-G--.--QG...-G--V---S-F-T-A-E-----------------W-AA......-T------SSLKGLRL-------L-.---V--G--I-S--IN--DTV---T-NW------I--RTG---LN--------A--A.... 861
19_cpx.CU.99.CU7 --------LTRH....RG..---H-R---G-.--Q-...K---------F---A-----------------FIS-AA......-T-----H.......S---G---L-.---L--G----T--I----T---V--GW---A--II-R-W--VL------------A.... 799
20_BG.CU.99.Cu103 ---------THH....Q-E.--------GG-.--Q-...N---V---S-F-P-A---------------------AA......-T------SSLKGLRL---G---L-.---G--G-------IN--DTV-----NW---I--I--RGF--FL---------F--A.... 847
21_A2D.KE.99.KER2003 --------L--A....---.-----------.---G...-------L--LS-I------N------------I--AG......--------.......--E-G---L-.------GR--R---N--Y----------------I-RR-----LN--------F--A.... 850
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------LT-N....QE-.L---GR---G-.--Q-...-NK-----S-F---A-----------------FI--AA......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---I--G-------IT--D----T--GW------IT-R-W--FL---T--------A.... 846
23_BG.CU.03.CB118 --------LTHH....Q-E.---------G-.--Q-...-G-----AS-F-PIV---------------------AA......-TL-----SSLKGLRL---G---L-.---L--G-------IN--DTV-----N----I--I--RGF--FL---------F--A.... 853
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------THH....Q-E.----GE--GG-.--Q-...KG------S-F-T-A---------------------AA.................RGLRL---G---L-.---L--GR------IN-YDTV-----N----I--I--RGF--FL---------F--A.... 847
25_cpx.CM.02.1918LE ---------PHH....Q-E.----G------.--Q-...----------F-P-V-E---N-----------FI--AA......-T-----HSCLKGLRL---G---L-.------GR------IN--DTI---T-DW------IA-R-G---LNV-V--------A.... 855
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------LF-S....-E-.VA--G------.--Q-...-T--------F---A-E---N---C---H---F---AA......-TL-I--HSSLKGLR----G---L-.---A--G-------IN---TI-V----C------IA-RGG---L------------A.... 856
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------I-T-N....-E-.L--LGR-----.--QG...KS------S-F---A-----N----L----K-CA--AA......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.------G-------IN--DTV---T-NW-------A-R-G---IN--------A--A.... 861
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------R--V....Q-E.----G------.----...N------AD-F--I--E---------------------......--------.......----------.------G---------------------------IL-RI-----N--T--------A.... 866
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------R--V....---.---------D-.---G...--------D-F--I-----------------------A......--------.......----------.-------L-----------------------------RIW---L---T--------A.... 868
31_BC.BR.04.04BR142 --------RT-I....---.---LGE-----.--Q-...----V---S-F---A----------C-------T--AA......-A------SILRGLQ----I---LK.S-V---GL---K--I---DTI----------I---I--IG---YN--------F-AA.... 847
32_06A1.EE.01.EE0369 ---V-L--RI-N....-T-.A---GE---G-.--QG...NTK----AT-F---V-----------------FG---A......-T--T--H.......----I---LK.--VC--G-------IN-IDTI-----DW-------G-RVF--FLN----------IA.... 848
33_01B.ID.07.JKT189_C --------PIHQ....Q-E.----GR-----.--Q-...----V---S-F---A------------------V--AA......-T-----HSSLKGLRL---G---LG.---S--I----I--I-----------GW-------I-IVW---L---------F--S.... 857
34_01B.TH.99.OUR2478P --------PTHH....Q-E.-----R---G-.--QG...-N--V---T-F-S-A----------------------A......-------H.......------R---.------I------------------------I-----R-Y---L------------A.... 841
35_AD.AF.07.169H --------LT-S....QGD.LG--GR-----.--Q-...-T------S-F---A-----------------FS---R......-T-----HSSLKGLRL---G---L-.---L--G----T--TN-IDTI-----GW-----DIG-RFG---L-----------GA.... 852
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----P---LTRH....Q-EE-----R-K-G-.--Q-...--K-V-----F---A-----------------FI--AA......-T-----HNSLKGLRL---G---L-.---V--G----T--IT--D---VT--GW-------A-RTG---LNV-T--------A.... 855
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------LTHH....Q-E.-----R---G-.--QG...----V---S-F---A-----------------FI--AA......-T--I--HSSLKGLRL---G---L-.---V--G----I--IN--DT---V--GW------IA-R-----L---------FGKG...# 854
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------RF-S....--E.---------G-.--Q-...K---V---S-F---A-----N------RH---FT--AA......---G.......RGLN----I-Q---.------I-------I--F-T---V-------I--AL-R-G--VLN-----------A.... 842
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------I-S....-PE.---------G-.--QG...K---V---S-F---V---V-N------RH---FI-VAA......---N.......RGLR-------LLG.---L----------I----T---V-------IL-AL-TIG-G-L------------S.... 842
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------IRP-A....A--.----G------.----...----G-----L--I----------------------AA......--------.......----------.---K---------------TL----------I--A--RIG-G-L------------S.... 849
42_BF.LU.03.luBF_05_03 X-------RH-A....Q--.------X----.----...----RX--D-F-T---V--------I----------AA......--------.......----------.------R-------I-------------------XL-RXG--XL---T--------A.... 829
43_02G.SA.03.J11223 --------LTHH....Q-E.---------G-.--Q-...----------F---A-E-V-N-----------FI--AA......-T------SSLQGLRL---G---L-.---L---R------IN-VDTI-----GW-------A-R-----IN--------F--A.... 844
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----L---I-S....-EE.----R----G-.--QG...----VG----FF--V-----N------RH---FI--AA......---DRGLKR.......------LLG.--AW--G-------I----T---V-------I--AL-R-G--VLN-----------A.... 833
47_BF.ES.08.P1942 ---------H-A....---.----G------.----...----G-SAS-F-T---I-----------H-------AA......--------R.......---L-----.--------------I----T---V-------I--AL-S-G--VL------------A.... 846
49_cpx.GM.03.N26677 ---V-L--LI-N....-TE.A---G----G-.--QG...-T--------F-SIV---------C--RH---FV--AA......-T--T--HR.......---I---LG.--VL--GK------I--FD-I----------I---ARR-F--LLN----T------A.... 849
DO.FR.08.RBF208 -Q------LNRH....QP-.AEA-G-TG-G-.--E-...-P-LTPSPX-F-P-FYT---TII-WI--L-SN-XSGIQ......TVISH--LXLWILGQKIIN-CRICA.AVG---L---Q---TN-VDXI-V---NW--GI-AGI-RIG-G-LN----------QS.... 863
O.BE.87.ANT70 -Q---L-IPNHH....QEE.AGT-GRTGGG-.--EG...-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQ......KVISY-RLGLWILGQKIINVCRICA.AVT---L---Q---T---DTL-V---NW--GI-AGI-RIGTG--N-----------S.... 857
O.CM.91.MVP5180 -Q---L-IPV-H....RQE.AET-GRTG---.--G-...-PKWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR......-LIDY--LGLWILGQKTI--CRLCG.AVM---L-------TN--DTI-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL---------A---.... 870
O.CM.96.96CMA102 -Q---X-IPIHH....XAE.VGT-G-TG-G-.--GG...-P-W-P-QQ-F-Q-LYTX--TII-WI-RL-SN-ASGTQ......SVTSH-RIGLWILGQ-IID-C-LCN.AVI---X-------TN--DTF-V--GKW--NI-LGI-RIG-G-LN-----XX----S.... 876
O.CM.98.98CMA104 -Q-----IPIHH....QSE.VGV-G-TG-G-.--G-...-P-L-P-QQ-F-Q-LYT---TII-WT--L-SN-ASGTQ......-VISH--IGLWILGQKIIDGC-LCK.AVI---L---Q---T---DTI-V--GKW--DI-LGI-RIG-G-LN-------X---S.... 878
O.CM.99.99CMU4122 -Q-----IPNHH....QSE.AGA-G-TG---.--G-...-P-L-P-PP-F-H-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQ......TVISH--LGLWILGQKIIN-CRICA.AVV---L---Q---TN-XDTL-V---NR--SIFLGI-RIG-G-LN----------QA.... 869
O.FR.92.VAU -Q---L-IPIQQ....QAE.VGT-G-TG-G-.-DE-...-R-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQ......KLIRH--LGLWIIGQ-TI--CRLFK.AII---L---QT--TN--DTV-V---NW--SI-LGI-SIG-G-LN-----------L.... 871
O.SN.99.99SE_MP1299 -Q----K--IHH....QPE.AEA-G-TG-G-.---G...MPTL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQ......TVISH--LGLWTLGQKIIS-CRLCI.AVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI-RIG-G-LN-----------S.... 876
O.US.97.97US08692A -Q-----IPIHH....QSE.AET-GRTG-G-.--EG...-P-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQ......KLSSH-RVGLWTLGQKIIN-CRICA.AVI---L---Q---TN-VDTI-V---NW--SI-LGI-RIG-G-WNV-------F--S.... 884
O.US.99.99USTWLA -Q---L-IPNHH....QQE.VGT--RTG-G-.--EG...-R-W-ASPP-F-Q-LYT---TII-W--QI-SS-TSGIQ......KLIS---LGLCTLWQ-IT--CRLCA.AVT---L----I--T---DTV-V--GSW--NI-SG--RIG-G-LN--------A---.... 869
N.CM.02.DJO0131 -----L--LI--TT..T--.-----ET--GV.-GQG...----V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ......-TL-----SLIRGLQLLN-LRTRL-.GIIA--GK---D--I----TI--V-------L--LA-RIG-G-L------------A.... 840
N.CM.04.04CM_1015_04 -----L--LI--....T--.------T--GV.--Q-...-G--V-----F---V-E-C-N-VTLL----------TQ......-TL-I--QSLNRGLQLLN-LR-RL-.GI-A--GK---D--I----T------GX---L--LA-RIG-G-L------------T.... 831
N.CM.06.U14842 -----L--LI--....T--.-----ETG-G-.--Q-...----V-----F---V-E---N-LT-L----T-S---LR......-TL----QSLSKGLQLLN-LRIHL-.GIIA--XK--XD--I----T---V-------L--LA-RIG-G-L-------------.... 853
N.CM.95.YBF30 -----L--LI--....A--.-----ET-GGV.--Q-...-G--V---S-FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR......-TL----QSLSRGLQLLN-LRTHL-.GI-A--GK--RD--I----T---V-------I--LA-RIG-G-L------------A.... 850
N.CM.97.YBF106 -----L--LI--A...A--.-----ET--GV.-GQ-...-G--V---S-F-----E---N-LI-L----A-S---IR......-TL-I--QSLSRGLQLLN-LRIRL-.GIIA--GK---D--I----T---V-------F--LA-RIG-G-L------------A.... 837
P.CM.06.U14788 X--X-L--LRLH....GGP.AGIAP-TD---.--AG...NG-----LE-L-P-------N-VVQI-QI-VSCI-RIK......DLLTI-W..IHLGQLLNSNC-RDCF.AACG--T----X--T-X--TV--S--NW--Q--A-G-QIG-GFLN----L------S.... 879
P.FR.09.RBF168 ---V-L--LGLNG...DPA.GIA-.-TN---.--AG...NG-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIK......DLLTI-WIHLGQLLT--LNC-RDCF.AACG--T----Q--T---DTV--S--GW--Q--I-G-QIG-GFLN--------I--S.... 877
CPZ.CD.90.ANT -H-----IPTQN....QQD.-EQ--E-R---.-RK-...-I-WRA-QH-FF--L-V--T-IIQWI-QIC-TC--NLW......AVLQH-C-ITFRLCNHLENN-STL-.TII.......RTEIIKNIDRL--W-G-K--SILLAL-TIV-I--EV---------IA...# 856
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----L--LI-A....NQ-.--GLGET-KG-.--NV...-G------S-F-P-V-E---N-LS-L--Q---CASLIW......-LL-I--QYSLRGVQQIGTL-HQLR.GT----TT-I----I---DT-----G-----IL-AITRLG-G-L------------A.... 853
CPZ.GA.88.GAB1 -----L--LI-V....Q-E.QG-LGE-D-G-.--Q-...-S--V---E-C-P-------N-GIW--QS-TS-ACN-W......-QLKT--HLILHSLRLLR-R-CLLG.GII---GK---I--I---D------------I--AF-VTL-I--N-----------ALL*A 855
CPZ.TZ.00.TAN1 -T--FS-IPTQA....EQD.-EQ-G--AGG-.-G--...NI-WTPSPA-FFSIV-E---N-LIWI-QTFQNFIW-LWISLQALKQGIISLAHSLVIVH-TIIVGVRQIIEWSSNTYAS-RVLLIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-VYIA-G--N----------LA.... 871
CPZ.US.85.US_Marilyn -----L--LF--....T-E.------T--GA.-KT-...NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR......-T-QI--QNINKGLQLLN-LRARC-.GVIA--AR---V--T---DT-----------I--LTRRLFLG-I------------S.... 834
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HIV-1/SIVcpz
Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

E
nv

Env end
gp41 end

B.FR.83.HXB2 LL* 856
A1.AU.03.PS1044_Day0 --- 871
A1.CY.06.CY171 -Q- 879
A1.ES.06.X2110 --- 862
A1.GE.99.99GEMZ011 -Q- 860
A1.IT.02.60000 --- 868
A1.KE.06.06KECst_001 --- 879
A1.RU.08.PokA1Ru -Q- 864
A1.RW.93.93RW037A --- 857
A1.SE.95.SE8538 --- 855
A1.TZ.01.A341 --- 854
A1.UA.01.01UADN139 -Q- 862
A1.UG.99.99UGA07072 --- 863
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -Q- 860
A2.CD.97.97CDKTB48 --- 851
A2.CM.01.01CM_1445MV --- 863
A2.CY.94.94CY017_41 --- 866
B.AR.04.04AR143170 -Q- 849
B.AU.04.PS1038_Day174 XX- 849
B.BO.99.BOL0122 --- 851
B.BR.05.BREPM1081 -Q- 837
B.CA.97.CANB3FULL --- 851
B.CN.05.05CNHB_hp3 --- 860
B.CO.01.PCM001 --- 851
B.CU.99.Cu19 --- 864
B.CY.06.CY165 --- 862
B.DE.86.D31 --- 851
B.DK.07.PMVL_011 --- 880
B.DO.05.05DO_160884 --- 843
B.EC.89.EC003 --- 855
B.ES.07.X2231 --- 850
B.ES.09.P2149_3 --- 846
B.FR.92.92FR_BX08 CYK 844
B.GA.88.OYI --- 856
B.GB.05.MM45d87_GN1 -V- 862
B.GE.03.03GEMZ004 --- 858
B.HT.05.05HT_129389 --- 863
B.IN.x.11807 --- 845
B.JM.05.05JM_KJ108 --- 855
B.JP.05.DR6538 --- 866
B.KR.04.04KMH5 --- 854
B.MM.99.mSTD101 --- 858
B.NL.00.671_00T36 --- 856
B.RU.04.04RU128005 --- 851
B.TH.00.00TH_C3198 -V- 853
B.TT.01.01TT_CRC50069 --- 861
B.TW.94.TWCYS --- 847
B.UA.01.01UAKV167 --- 866
B.US.09.N_2 --- 859
B.UY.01.01UYTRA1179 --- 873
B.YE.02.02YE507 --- 862
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -Q- 851
C.AR.01.ARG4006 -Q- 857
C.BR.04.04BR013 -Q- 866
C.BW.00.00BW07621 -Q- 851
C.CN.98.YNRL9840 -Q- 869
C.CY.05.CY040 --- 868
C.ES.07.X2118_2 --- 850
C.ET.02.02ET_288 --- 858
C.GE.03.03GEMZ033 -Q- 866
C.IL.98.98IS002 -Q- 852
C.IN.03.D24 --- 876
C.KE.00.KER2010 --- 863
C.MM.99.mIDU101_3 -Q- 866
C.MW.93.93MW_965 --- 853
C.SN.90.90SE_364 -Q- 842
C.SO.89.89SM_145 --- 862
C.TZ.02.CO178 -Q- 863
C.US.98.98US_MSC3018 -Q- 846
C.UY.01.TRA3011 -Q- 859
C.YE.02.02YE511 -Q- 863
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --- 848
C.ZM.02.02ZM108 --- 880
D.CD.83.ELI --- 854
D.CM.01.01CM_0009BBY --- 866
D.CY.06.CY163 --- 859
D.KE.97.ML415_2 --- 859
D.KR.04.04KBH8 -I- 843
D.SN.90.SE365 --- 851
D.TD.99.MN011 --- 846
D.TZ.01.A280 --- 853
D.UG.99.99UGK09958 YYK 844
D.YE.02.02YE516 --- 847
D.ZA.90.R1 --- 859
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --- 846
F1.AR.02.ARE933 F-- 846
F1.BE.93.VI850 --- 832
F1.BR.07.07BR844 --- 850
F1.ES.x.P1146 --- 862
F1.FI.93.FIN9363 -I- 843
F1.FR.96.96FR_MP411 --- 844
F1.RO.96.BCI_R07 --- 864
F1.RU.08.D88_845 IK- 864
F2.CM.97.CM53657 --- 850
G.BE.96.DRCBL --- 855
G.CM.04.178_15 --- 862
G.CN.06.sh52 --- 857
G.CU.99.Cu74 -Q- 866
G.ES.09.X2634_2 --- 859
G.GH.03.03GH175G --- 863
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Proteins

Env end
gp41 end

B.FR.83.HXB2 LL* 856
G.KE.93.HH8793_12_1 --- 851
G.NG.01.01NGPL0669 --- 857
G.PT.x.PT2695 --- 884
G.SE.93.SE6165 --- 867
H.BE.93.VI991 --- 863
H.BE.93.VI997 --- 856
H.CF.90.056 --- 849
H.GB.00.00GBAC4001 --- 856
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ... 850
J.CM.04.04CMU11421 --- 861
J.SE.93.SE9280_7887 --- 852
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --- 852
K.CM.96.96CM_MP535 --- 843
01_AE.AF.07.569M --- 859
01_AE.CF.90.90CF11697 --- 864
01_AE.CN.07.07JSWX045 --- 854
01_AE.HK.04.HK001 -V- 860
01_AE.JP.x.DR0492 --- 866
01_AE.TH.04.BKM --- 872
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -V- 860
01_AE.VN.98.98VNND15 -Q- 868
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -Q- 868
02_AG.CY.05.CY048 --- 859
02_AG.ES.06.P1261 --- 861
02_AG.FR.91.DJ263 --- 870
02_AG.GH.03.03GH181AG --- 867
02_AG.LR.x.POC44951 --- 853
02_AG.NG.01.PL0710 --- 849
02_AG.SE.94.SE7812 --- 860
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -Q- 862
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --- 854
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --- 860
03_AB.RU.97.KAL153_2 -Q- 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --- 856
05_DF.BE.x.VI1310 --- 862
06_cpx.AU.96.BFP90 --- 860
07_BC.CN.98.98CN009 -Q- 860
08_BC.CN.06.nx2 SQ- 870
09_cpx.GH.96.96GH2911 --- 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --- 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --- 866
12_BF.AR.99.ARMA159 --- 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -Q- 868
14_BG.ES.05.X1870 --- 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --- 855
16_A2D.KR.97.97KR004 --- 863
17_BF.AR.99.ARMA038 --- 849
18_cpx.CU.99.CU76 -Q- 864
19_cpx.CU.99.CU7 --- 802
20_BG.CU.99.Cu103 --- 850
21_A2D.KE.99.KER2003 --- 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --- 849
23_BG.CU.03.CB118 --- 856
24_BG.ES.08.X2456_2 --- 850
25_cpx.CM.02.1918LE --- 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -Q- 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -Q- 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 --- 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 --- 871
31_BC.BR.04.04BR142 -Q- 850
32_06A1.EE.01.EE0369 --- 851
33_01B.ID.07.JKT189_C --- 860
34_01B.TH.99.OUR2478P -I- 844
35_AD.AF.07.169H --- 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --- 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -Q- 857
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -I- 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --- 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --- 852
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --- 832
43_02G.SA.03.J11223 --- 847
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --- 836
47_BF.ES.08.P1942 --- 849
49_cpx.GM.03.N26677 --- 852
DO.FR.08.RBF208 --- 866
O.BE.87.ANT70 --- 860
O.CM.91.MVP5180 -V- 873
O.CM.96.96CMA102 --- 879
O.CM.98.98CMA104 --- 881
O.CM.99.99CMU4122 -V- 872
O.FR.92.VAU --- 874
O.SN.99.99SE_MP1299 --- 879
O.US.97.97US08692A --- 887
O.US.99.99USTWLA -X- 872
N.CM.02.DJO0131 --- 843
N.CM.04.04CM_1015_04 --- 834
N.CM.06.U14842 -V- 856
N.CM.95.YBF30 -I- 853
N.CM.97.YBF106 --- 840
P.CM.06.U14788 --- 882
P.FR.09.RBF168 --X 880
CPZ.CD.90.ANT *IK 858
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --- 856
CPZ.GA.88.GAB1 -H- 858
CPZ.TZ.00.TAN1 -N- 874
CPZ.US.85.US_Marilyn --X 837
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HIV-1/SIVcpz
Proteins

H
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Proteins

N
ef

Nef start acidic cluster poly-P helix phos HXB2 premature Nef end
myristoylation phos

B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR.................RAEPAADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEAQEEEE....VGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRR.QDILDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPGVRYPL.TFGWCYKLVP 146
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------R-SK--SEI--KI-.................QTPT--EG---V-K--D----V----VNHPS..-T-------G-....-----R---------F-G-F---F--------D---Y-XK-.-E-----V-N-------W--------I----.-----F---- 145
A1.CY.06.CY171 -------GIK.---Q------................QAPA---RG--PV-Q--D----V-X............................................................................................................ 45
A1.ES.06.X2110 G-KWSKRRREVE-TE-----Q.................QTPA--SG---V-Q--D----V----INHPS..--------D--....-----R-----------G-F---F--------D-----KK-.-E-----V---------W--------I----.---------- 145
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------IV---Q----L-................RAPA---PG--PV-Q--D-Y--V----------D-----------....-----K-----------G-F------------D---Y-KK-.-E-----V---------W--------I-F--.---------- 148
A1.IT.02.60000 ---------IV---E----I-..............RAPAPA---RG--PV-Q--D-Y--V--R--ST---T--------D--....-----R-----------G--------------D---Y-RK-.-E-----V---------W-K------I----.---------- 150
A1.KE.06.06KECst_001 --S---R--KV---E------.................N-PS--PG---V-Q--D----V--T-VNNPS..-V--------G....-----R-----------G-L------------D---Y-R--.-E-----V-----F---WH-------T-F--.-----F---- 145
A1.RU.08.PokA1Ru ----L---LR.E--Q------................RAPA---PG--PV-Q--D----V----------D------H-D--....-----K---------F---F------------D---Y--K-.KE-----V---------W--------I---I.---------- 147
A1.RW.93.93RW037A -------R-IV---E----I-............QTPPGQTPT--KG---V-Q--D--------TANHPS..-----------....-----R-----------G-L------------D---Y-RK-.-E-----V---------W--------I----.-----F---- 150
A1.SE.95.SE8538 -------R-KE--SE---KI-.................QTP---KG---V-Q--DR--------INHPS..-T------D--....-----K-----------G-F------------D---Y-RK-.-E-----V-N--X----W-------------.-----F---- 145
A1.TZ.01.A341 ---------IV---E------.................--PA--PG---V----D-------N-VNHPS..-V------D--....-----R--------------------------D--T---K-.-------V-----F---W--------I----.-----F---- 145
A1.UA.01.01UADN139 ---------IV---QI---I-...........RAPAPAAPA---TG--PV-Q--D----V-------N--D-----------....-----K-----------G-F------R-----D---Y-RK-.-E-----V---------W--------I----.---------- 153
A1.UG.99.99UGA07072 ---------IV---EI---I-.................-TPA--KG---V-QG-DQY-------INHPS..--------D--....-----R--I--------G-F------------D---Y-RK-.-E-----V-----F---W--------T----.-----F---- 145
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------IV---QI---I-...............QTPTAA--EG---V-----R---------E-N-ESL--VR------E...-----R-----------G-F------------D---W-RK-.-E-----V-N-------W-------------.---------- 150
A2.CD.97.97CDKTB48 -------RTIV---EI-----.......RTPPAAEGVRPTP---EG---V-Q--AR---V-------N-PD-----------....-----R------A----G--------------D---Y----.-------V-N-------W--------A-F--.-----F---- 157
A2.CM.01.01CM_1445MV --S-L--....---A------.................-TP---EG---V-Q--GTR--V-IR------SD---------SDE...-----R-----------G-F------------D---Y--K-.-E-----V---------W----------F--.-----F---- 144
A2.CY.94.94CY017_41 -------R-IP---AI-----.......RTPPTAQRTEAVS---PG---V-Q--AT---V---------PD---V------SE...-----R---------F-G-F---F--------D---Y--K-.-----M-V---------W--------I----.-----F---- 158
B.AR.04.04AR143170 ---------MV---AI-DK--.................-T----EG---V----AER--V--N---TN-----------D--....-----R---------HR--I------RKE-------W--K-.-------V---------W--------T----.-----F---- 147
B.AU.04.PS1038_Day174 -------X-XVX--A---X-X.................-------G--PV--X--R--------------D--------X-X....-----R---------F-G-L----------------Y-E--.KE-----M---------W--------E----.C----F---- 147
B.BO.99.BOL0122 --------K..--AA------.................K------G--------------------E---DV----------....-----R-------------I------R--------VY----.V---N--V-----F---WH-------T-W--.-----F---- 145
B.BR.05.BREPM1081 ---------LV---A------.................KS-----G-------------L-T-------TDV----------....-----R------------SL-I----------D-M-Y--K-.-------V---------W-------------.-----F---- 147
B.CA.97.CANB3FULL ----L--RMR.E-A------L.................-------G---V------R-------------D--------D--....-----K-----------------------------VY--K-.K------V---------W--------T-F--.-----F---- 146
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------GCMA---S-----E.................-------G---V----GR----------NDA..-V---------....-----R-----------G-L------R---------Y--K-.-E-----V-----F---WH-------I----.-----F---- 145
B.CO.01.PCM001 -------RKAAE-AD-----E.................------EG------------------------D--X---H-D--....-----R---------R---I-M--------------Y--K-.K------V---E-----W-C-----------.-----F---- 147
B.CU.99.Cu19 --R----L-RE---A------.................------EG---V-----R-------------DD-----------....-----R------------------------------Y--K-.RE-----VX--------W--------I----.-----F---- 147
B.CY.06.CY165 ---------RA--A-I-----..........RTEPAERERTEP-IG---V----GR-----X............................................................................................................ 52
B.DE.86.D31 ----------V---AI----K.................------EG---V---------------P----------------....-----K-----------------------------V---K-.-------V---------W--------T-F--.-----F---- 147
B.DK.07.PMVL_011 -------R-MG---AI-----.................K-----EG--------AR--------------D-----------....-----R---------F-G-L------R-------M-Y--K-.-------V---------WD-------T----.-----F---- 147
B.DO.05.05DO_160884 ---------IV---AI-D---...........RAEPARP-SG--SG---V----D---------VNNPD..-V------D--....-----R------------------------------Y--K-.-------V------............................ 124
B.EC.89.EC003 --------RRGQ-SQ---K-E.................KT-----G--------------------TN----------DD--....-----R-----------G-L----------------Y--K-.-E-----V---------WH------X................ 132
B.ES.07.X2231 ---------GV--S-I--K--.................------EG---------R----------TN--------------....-----R-----------G-L-------------------K-.-------V---------W--------I----.C----F---- 147
B.ES.09.P2149_3 ----L--RVR.E-TV------............RAGPPQ------G-------------L------TN----------Q---E...-----R-------------L-M--------------Y--Q-.---------N-------W--------I----.-----F---- 152
B.FR.92.92FR_BX08 -------.M-.--S------K.................------EG---V-----------X---SHS-----------X--....-----R-------------L-I------------M----K-.-------V---------W-------------.-----F---- 145
B.GA.88.OYI -------C-MK----I----K............RAELQPP----EG------------------------D--------D--....-----R-----------G-L----------------Y--K-.-------V---------W--------I----.C----F---- 152
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------V---A------...............RA-------G---V-Q--GR-----------N------V---T-G-E...-----R-------------F----------------W--Q-.-------V-N---F---W--------T-F--.-----F---- 150
B.GE.03.03GEMZ004 ----L--RTR.E-FN-----E.................-T----VG-----Q---RY--L--R--P-N----------Q---E...-----R------------------------------Y--K-.-------VHN---F---W-S------I----.-----F---- 147
B.HT.05.05HT_129389 --A------R----AI-----.............RAEPA------G-------------L-T---SEN--D-------K-DDEE..-----R-----X-----------------------VY--K-.-------V-N----............................ 126
B.IN.x.11807 ----L--C-IV---A----I-.................-------G---V----AQRR--------TN--D--------D-D....-----R---------F---L----------------Y--K-.-------V---------W--------T-F--.-----F---- 147
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------KL---AI-----..............QAEP------G---V--------------INSAA..GV--------G....-----R-----------G-----------------VY--K-.-------V------............................ 121
B.JP.05.DR6538 --------KLG----I-----.................-T-----G---V------Y----------N--D-----------....-----R---------F-E-F----------------Y--K-.-E-----V-----I---WH-------I-F--.-----F---- 147
B.KR.04.04KMH5 ----C--H-FP--D-I-X---..........RTGPRER-NX---EG---V-----QR----T----SN--------------....-----R-----------G-L------R------------K-.-----------------W--------T-F--.-----F---- 154
B.MM.99.mSTD101 -------C-LG---R------.................-------G---V---------------S----D-----------....-----R-------------L-------------------K-.-----M-----------W-S--------F--.-----F---- 147
B.NL.00.671_00T36 -------HKGG---A-----Q.................-------G--PV---------------NNAA..-V---------....-----R-----------G-L---------------VY--K-.-------V---------WD-------I----.I----F---- 145
B.RU.04.04RU128005 -X-----RX-.E--A-----E.................KV-----G-------------------P----D----A------E...-----R---------------------------------K-.-------V-N-------W--------T----.-----F---- 147
B.TH.00.00TH_C3198 -------C--V--QR-----K.................-------G---V-------------------D------------E...-----R---------------I---I------D---Y----.-E-----V---------W-------X................ 133
B.TT.01.01TT_CRC50069 --N----IKTGE--A------.................------EG---------R---F----------DR--V-----DSE...-----R-----------G-I----------------Y--Q-.K------V-N----............................ 121
B.TW.94.TWCYS -------R-IP--SNI---I-................QAEPA---G---V--------------------D-----------....-----R--------D--G-I------RKE------VY--KK#K------------F---W-------------.-----F---- 148
B.UA.01.01UAKV167 -------R-TG---A-----E.................------EG---V-----R--------VNSAA..-T---------....-----R-------------L--------------I------.-------V-N-------W--------I----.-----F---- 145
B.US.09.N_2 -------R--P---AI-----......RAEPAADGVGR------AG---V-----------------N-PD---------GDE...-----R-----------G-L---------------V---Q-.-----------------W--------IGF--.C----F---- 159
B.UY.01.01UYTRA1179 -------HKMG---A------.............RTRPTN----EG---V----D--------------SD-----------....-----R-----------G-L----------------Y--K-.-------V---------W----K---T-F--.C----F---- 151
B.YE.02.02YE507 ----------V---AI-----.................KT-----G--------D-R-------------D---------Q-D...-----R------------------------------Y--K-.-E-----V-N---F---W--------I----.-----F---- 148
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------R-K.E-A--QK--E.................QTN----G---V---------------P-----------Y-D--....-----R---------F---L-I-------------------.-------------F---W-G------T----.-----F---- 146
C.AR.01.ARG4006 --N----.L..---A------.....RAPP.GVGDXRRQDA---EG--P--Q--DRY--L-----P-N--D-------Q---E...-----R---------F-G-F---F------------Y--Q-.K------V-N-------W-------------.-----F---- 156
C.BR.04.04BR013 --N----C-PV--SAI---I-.................------EG--P-----DR---L-----P-N--D--------D-D....-----R---------F---F---F------------Y-KK-.-------V-----F---W-------------.-----F---- 147
C.BW.00.00BW07621 ---------IV---A----I-.................-TD---EG-----Q--DR---------PT-------------D-....-----R-----------G-L--GF------------Y-TK-.KE-----V---------W--------T--S-.----PF---- 147
C.CN.98.YNRL9840 -------N-KVE--AI-----.................-T----EG-----Q--D-Y--L-X............................................................................................................ 45
C.CY.05.CY040 --N-----....--A--D-IK.............RTDP-TDS--EG-----Q--D----L-X............................................................................................................ 45
C.ES.07.X2118_2 --S------IV---A----L-.................KT----VG-----Q-------L-----VTN--D----Q-----GE...-----R-----------G----GF------XXXXXXXXXXX.XXXXXXXXXXXXXXXXXX-#-----------.-----F--X- 147
C.ET.02.02ET_288 --SA---C-PR--S-I-----.................QTP---EG---------Q---L-T---PEN-------Q------E...-----R-------------F--GF------------Y--K-.KE-----V-N---F---W-------------.-----F---- 148
C.GE.03.03GEMZ033 -------N-IV---A----I-.................-T----EG--------D----L-T----EN--D----K------E...-----R----V------G-F---F--------D---Y-KQ-.-------V-N---F---W-------------.---------- 148
C.IL.98.98IS002 --ST---C-PV---A----I-.................Q-R---EG-----Q---E-R-L----A-----D--R--E-----E...-----R-----------G-F---F------------Y-KK-.KE-----V-N-------W-C-----------.-----F---- 148
C.IN.03.D24 --S----CG..--SE------.................-T----EG-----Q--AR---L----------D----------GE...-----K-----------F-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-----F---W--------I-L--.-----F---- 146
C.KE.00.KER2010 ---------IV---A------.................------EG-----Q--D-Y--L------GN--D----Q------E...-----R---------R-G-I---F--------D---Y-KK-.-------V-N---F---W-------------.-----F---- 148
C.MM.99.mIDU101_3 -------R-IV---AI-----.................-T----EG-----Q--D-Y--L-----DTS--D----R------E...----IR---------F-G-F---F------------Y-KK-.-E-----V---------W-------------.-----F---- 148
C.MW.93.93MW_965 ---------I----D----I-.................QTS---EG-----Q--D----L-T---VSN------------DGD...-----R-------------F---F--------D---Y-KK-.-------V-N---F---W-------------.---------- 148
C.SN.90.90SE_364 -------C-IV---E----I-.................-TN---TG-----Q--D-Y--L---------E---Q-----Q--E...-----R-----------G-F----------------Y-KK-.-E-----V-N-------W-C-----------.-----F---- 148
C.SO.89.89SM_145 --------RIV--ANI---I-.................-T----EG-----K--D-Y--L-N---PTN--D----Q------E...-----K-------------F---F------------Y-KK-.-E-----V---------W-------------.-----F---- 148
C.TZ.02.CO178 -------R-IV---EI---I-...........RTRPAAEGV---EG-----Q--D----------G----DS--------S-E...-----R----V------S-----F------------Y-KK-.-------V-N---F---W-C-----------.-----F---- 154
C.US.98.98US_MSC3018 -------C-IV---A-----K.................-T----EG-----Q--D-Y--L-----DTN--D----K-----GE...-----R-------------F---S------------Y-KK-.-E-----V-----F---W-------X................ 133
C.UY.01.TRA3011 --N----C-PV---DI---I-.................-TD---EG--P--Q--D-Y--L-----P-N--D-------Q-A-E...-----R---------F-G-F---F------------Y--K-.-------V-N-------W----------F--.-----F---- 148
C.YE.02.02YE511 ---------IV---V--D-I-.....RTNPAAAGVGAASQDS--AG-----Q--A----L-----PTN-----------QD-E...-----R-----------G-----W------------Y-KK-.-E-----M-N-------W--------T----.-----F---- 160
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------K..R--EI-----...............QT-P-A---G-----Q--D----F-T----SN--DR---Q------D...-----R----V------G-F--GF--------D---W-KK-.-------V-N-------W-------------.----PF---- 148
C.ZM.02.02ZM108 --N-----....--A----I-...........RTRTGAAT----EG-----Q--D-----------T---D-----------....-----R-------------F---F------------W-KKG.-E-----V-----F---W----S--------.-----F---- 149
D.CD.83.ELI ---------IV---AI---I-.................-TN----G---V----------------S---D---------SDE...-----R-----------E-L----------------W-KK-.-E-----V-N---I---W--------I----.------E--- 148
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------IV---AI--KI-...............RTNPI----G---V-K--------------D---------------....-----R-----------G-L---------------VY----.-E-----V---------W-------X................ 134
D.CY.06.CY163 ---------IV---AI---IK.................-TD----G---V-----------X............................................................................................................ 45
D.KE.97.ML415_2 ---------IV---AI-D-I-..........RTAPAAEGERA--EG------------------A-Q--PD-----------E...-----R-------------F---F------------W--K-.-E-----V-N---F---W--------I----.-----FE--- 155
D.KR.04.04KBH8 -------.....--AI-----.................-T-----G---------R------R-------D-----------E...-----R----T--------L-------D-------VW--K-.-------V-N---F---WH-------I----.-----FE--- 143
D.SN.90.SE365 ---------IVE--AI---I-.................-T-----G---V---------V-----KD---D---------DGK...-----R-----------------------------VW-KK-.-E-----V-----F---WH-------T----.C----FQ--- 148
D.TD.99.MN011 ---------IV---AI---I-.................-TD---EG---V-----R----------T------------G--....-----R---------F-------------------VW--K-.-------V---------W--------T----.-----FE--- 147
D.TZ.01.A280 ---------IV---AI---I-.................K-D----G---V-----R----------H---D---------ADE...-----R--A----------L-------D-------VW----.-------V-----F---WH-------T----.-----FE--- 148
D.UG.99.99UGK09958 ---------LV---A----I-.................-TD---EG---V-----N----------Q--PD--------D--....-----R---------F-G--------------DR--Y-PK-.-E-----V---------W--------T----.-----FE--- 147
D.YE.02.02YE516 ---------IV----I--KI-.................KTD----G---V---------------NNPA..--------D--....-----R-----------------------------V-----.-------V---------W--------I-H--.-----FE--- 145
D.ZA.90.R1 ---------IV---AI---I-.................-TD----G---V----------------S---D---------S-E...-----K---------F-E------------------W-KK-.-E-----V-N---I---W--------I----.-----F---- 148
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------I----A------.................-TP----G---V-Q--DRR--------GV--SDL-------D--....-----K-----------G-------------..................................................... 96
F1.AR.02.ARE933 ---------IV---EI-----.................-TP---EG---V-Q--DRR--------KNN-PDL----------....-----R---------F-G-#------.......................................................... 90
F1.BE.93.VI850 ---------IV---A-G----.................QTPT--EG---V----DRR--------RT--PDL----------....-----R----V-------------------------Y-KK-.G-T----V---------W--------I----.-L---F---- 147
F1.BR.07.07BR844 ---------IV--SAI-----.......RAPPAEGVGAVSQDP-KG---V-Q--GQR--------S-N-PDL----------....-----R-------------F--GF--------D---Y-KK-.-E-----V---------W-------------.-----F---- 157
F1.ES.x.P1146 ------R-LA.---A----I-.....RTPPTAERVERRQNP---EG--------ASR--------G---PDV-------D-D....-----R----V---------------R------------K-.-------V-----F---W--------T-W--.-----F---- 158
F1.FI.93.FIN9363 ---------IV---AI-----................RPPPA--EG---V-Q---RR--------G---PDL-------D--....-----R-----------G-F---Q-XX--------XY-KK-#KRS-ICGFTTHKATS--W-------#GVRYPL-----F---- 148
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------IV---A------.................-TP---EG---V-Q--DRR--V---------PDL-------D--....-----R---------F--------------------Y-KK-.-E-----V-----F---W--------I-F--.-----F---- 147
F1.RO.96.BCI_R07 ---------LA---A----I-............RTPPAAERG--EG---V----DRR--------G---PDL--V-----DGE...-----R----P------G-L------R---------Y--K-.RE-----V-N-------W--------T----.--E--F---- 153
F1.RU.08.D88_845 --A------IV---AI-D---.......RAP.PAAPPAAEGX--EG---V----DQR--------R---PDL------X---....-----R-------------F-X--------------Y-KK-.-E-----V---------W----------L--.-----F---- 156
F2.CM.97.CM53657 ---------KV----I---I-.................QTPA--PG---V-Q--D--------Q-RD--SDL-------D--....-----R-----------G-F---F------------Y-K--.-E-----V---------W--------T----.-----F---- 147
G.BE.96.DRCBL --N----RK-A---E----L-.................QHPA--EG---V-Q--DR------R---G--PD---------DSE...-----R-------------F---F--------D--VY-KK-.-E-----V-----F---W--------T-V--.-----F---- 148
G.CM.04.178_15 ---------IV---A----I-.................QTPT--EG-----Q--A----V------EH-PDV------QD-PE...-----R-----------G-F---F--------D--V---K-.-------V-N-------W--------T----.-----F---- 148
G.CN.06.sh52 ---------IV---KI---I-.............QTPIAT-E--AGA-PV-Q--A-----------SN-PD---------N-EE..-----R-------.X..................................................................... 85
G.CU.99.Cu74 ---------IV---A----I-.................QTP---AG---V-Q--AR-----------N-PD----Q----DSE...-----R-------------F---F--------D---Y-KK-.-------V-N---F---W--------T----.-----F---- 148
G.ES.09.X2634_2 -------R-IV---EI---L-................RTPSA--EG---V-Q--AR-----------N-PDR--------DSE...-----R-----------G-F---F--------D---Y-KQ-.-------V-N-------W--------T-F--.-----F--E- 149
G.GH.03.03GH175G I------R-IKE--K-K-QI-.................Q-PA--EG-----Q--D----L-------N-PD---------DSE...-----K-------------F---F--------D---W-KK-.-E-----V-N---F---W--------T-L--.-----F---- 148
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR.................RAEPAADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEAQEEEE....VGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRR.QDILDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPGVRYPL.TFGWCYKLVP 146
G.KE.93.HH8793_12_1 -------R...---A----I-............QTPIRQTP---EG---V-Q--AR----------TN-PD---------DSE...-----R----V--------F---F--------D---Y-KK-.-------V-N---F---W--------T-L--.-----L---- 150
G.NG.01.01NGPL0669 --S-C--.L..---A----I-..........QTPPTEE--GA--EG-----Q--AR-------------PD---V---Q-DSE...-----R-----------G-F---F--------D--------.-------V-N-------W--------T-F--.-----F---- 152
G.PT.x.PT2695 -------C-IV---E----I-.................--PS--VG---V-Q--AR-----------N-PD-------N-DSE...-----R-----------S-L---F------------Y-KQ-.-------V-N---F---W--------T-F--.-----F---- 148
G.SE.93.SE6165 ---------IV---E----I-.................NTPT--EG---V-Q--DR-----------N-PD---------DSE...-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N-------W--------T-F--.-----F---- 148
H.BE.93.VI991 -------GCIS---A----I-.................QT----EG---V-Q--DRR--V-IN-I-SN--DS----------E...-----R-----------G-F----------------Y-KK-.-E-----V-N-------WH-------E----.-----F---- 148
H.BE.93.VI997 ---------IV---A----I-.................--Q----G---V----DRR--V-IN------PDV--------A-E...-----R-------------L------------D---Y-KK-.-E-----V-N-------W--------EG---.-----F--I- 148
H.CF.90.056 --------RMG--S-I-----.................----V-EG---V----DRR--V-IN---S--RDA-------DG-E...-----R-----------G-F------------D---Y-KQ-.-------V-N-------W--------E-F--.-----F---- 148
H.GB.00.00GBAC4001 ---R-----IV---XI---I-.................------XG--PV----DXX--V-IN---DR-PDS----------E...-----R-----------G-L---------------VY-KK-.-E-----V-N-------WH------------.C----F---- 148
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ........TA.--SEI-----..............RATPDA---EG-----Q--DR---------VE--S--------T---E...-----R-----------G-F--GF--------D---Y-KK-.-E-----V-N-------W--------I----.---------- 142
J.CM.04.04CMU11421 ---------IV---Q------..............RAAAPV----G---V-Q--AT----------T---D-------T---....-----------------G-F--GF--------D---Y-KK-.XE---X-V-----F---W--------XX--X.---------- 150
J.SE.93.SE9280_7887 --N-----....--Q------................RAPA----G---V-Q--A---------------D-------T---....-----K--I--------G-----F--------D---Y-KK-.-E-----VHN-------W--------I----.---------- 144
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------IV--S-------.................KTP----G---V-Q--D----V------FN-PD--------D-D....-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-K--.-E-----V-----F---W--------I----.---------- 147
K.CM.96.96CM_MP535 ---------IV---AI-----.......RAR.PAADRVGTQ----G---V-Q--AR---V-----SHN-PD-----------....-----R-------------F--GF--------D---Y-KK-.-E-----V-----F---W--------I----.---------- 156
01_AE.AF.07.569M --S------IV---Q---KIK.KTPPAAEGVGAVSQDLDKHG--EG---V----D----V----MNNAD..NV--R-----GDDEG-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-----F---W--------T-F--.C----F---- 165
01_AE.CF.90.90CF11697 -------NRIV---Q----I-.................-TPA--EG-----Q--D---------MNNAD..-----------....-----R-----------G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V---------W--------I----.C--------- 145
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------RNKEE--Q--D--K.................QTPV-TEG---I-Q--D---------MNNAD..AV--R-----GEEE.-----R---------F-G-F---F--------D---Y--K-.KE-----V-N---F---WH---X................... 130
01_AE.HK.04.HK001 ---------IV---Q----I-.................QTP--TEG---V-Q--D----V--N-MNNDD..SV--R----D-EG..-----R-----------D-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N---F---W--------I----.C----F---- 147
01_AE.JP.x.DR0492 -------R-RE---Q---KIK................QTPPA--EG---V-Q--D---------MNNAD..-V------D--....-----Q---------F-G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N---F---W--------P-F--.C----F---- 146
01_AE.TH.04.BKM ---------IV---QI--KIK.................QTP---EG---V-Q--D----V----MNNAD..WD--K------....-----R---------F-G-F---F------------Y-K--.-E-----V-----F---WH-------I----.C----F---- 145
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------....--Q---KI-.................-TP---EG---V-Q--D----V----MNNAD..S---G----N-EG..-----R-----------G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N---F---WH------X................ 128
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------IV---QI---I-.................-TP--TEG---V-Q--D----V----MNNAD..SV--R-H---DEG..-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK-.-------V-N---F---WH-------I----.C----F---- 147
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------KG---Q------.................QTP---PG-----Q--DRR---------TN-----------D--....-----R-----------G--------------D-M-W--K-.-------VH--------W-------X................ 132
02_AG.CY.05.CY048 ---------LV---R----I-..................QT-P-EG-----Q--GR-----X............................................................................................................ 44
02_AG.ES.06.P1261 ---------IV---Q--D-I-.................QTP---IG-----Q--D-----X--------PD--------D--....-----R---------F---F--GF----N-------Y-KK-.-E-----V-----F---W--------T----.-----F---- 147
02_AG.FR.91.DJ263 ---------IV---K----I-.................QTP---TG-----Q--DR----------D---D-----------....-----R-------------F--GF--------D--VY-KK-.-E-----V-----F---W--------T----.-----FN-E- 147
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------IV---K----L-...............QTPPA---PG-----Q--AR---------SH---D--------D-D....-----R------------------------------Y-KK-.-E-----V---------W--------P-F--.-----F---- 149
02_AG.LR.x.POC44951 ---------LV---K----I-..............QTPVS-R--KG---V-Q--DRR--------GS---D-----------....-----R-------------F------------D------K-.-------V-----F---W--------T-F--.-----F---- 150
02_AG.NG.01.PL0710 ---------IV---KI-D-I-.............QTPPEP----KG-----Q--DR---L-T---SQN-PD---------GGE...-----R-----------G-L----------------Y--K-.-E-----V---------W--------I----.-L---F---- 152
02_AG.SE.94.SE7812 ---------IV---QI-D-I-.................QTP---RG-----Q--DR--------------------------....-----R------------------------------Y-KK-.-E-----V-----F---W--------T-F--.-----F---- 147
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------LV---Q----I-..............RTQPTPS--IG---V-Q--DR------R---H---D-----------....-----R----------------------Q-------Y-KK-.-E-----V-----F---W--------I----.---------- 150
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------N-IV---KI-----............RTPVAETVE--KG-----Q--A---------------D--------DD-....-----R---------F--------------------Y-KK-.-E-----V-----F---W-------X................ 137
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------IV---Q-----H.................QTP---IG-----Q--DR----------Q--PD--------D--....-----R---------F-G--------------D--V--K--.-----------------W--------T-F--.-----F---- 147
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------IV---Q----I-................RAPA---RG--PV-Q--D-Y--V-------N--D-----------....-----R-----------G-F------------D---Y-KK-.-E-----V---------W-.....--I-F--.---------- 143
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------IV---EI-----.....RARAEPERMRRAQ-----AG---V-Q--D------IN------PDKT---------E...-----R---------F-G-L------------D---Y-KK-.-E-----V-----F---WD-------E-F--.C----F---- 160
05_DF.BE.x.VI1310 ----------V---AI--K--.................-TP---EG---VFQ--DNR--V-IR--V---PDM--V-------E...-----K------------------------------Y-KK-.-------V-N----S--W--------I----.-L---F---- 148
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----....--SQ------..............RTPPT-R--EG---V-Q--D-----------T-------V---T---....-----R----V--------F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N---F---W--------T-F--.---------- 146
07_BC.CN.98.98CN009 ---------IV---DI-----.................TEQ----G---V---------------P---DD---------K-....-----R-----------G-L---F------------Y-RK-.-E-----V---------WH---------F--.-----F---- 147
08_BC.CN.06.nx2 I---G----IV---AI-D-I-.................-T---P-G---V-*----Q--N------D---D-----T-----....-----R---------F*G-F---F------------Y-KK-.-E-----V---------WH-------T-F--.-----F---- 145
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------XIV---EI---I-................RTSXSP-EG-----Q--GX---L------S--HD--------D-D....-----R-----------G-----F--------D---Y-KK-.-E-----V---------W----------F--.-----F---- 148
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------IV---Q------.................-TS---EG-----Q--A-F--L-----PGN--D--------A--E...-----R---------F-G-F--GF--------D---Y--K-.K------V-N---F---W--------T----.-----F---- 148
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------RIV---EI---I-...............RTSPTA--PG---V-K---X---V-----GE---------------E...-----R-----------G-F--GF--------D---Y-KK-.-E-----V---------W--------I----.C----F---- 150
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------IV---EI---L-.................--P---EG---V-Q---NR--------R-N-P-L----------....-----R---------F-G-F----------------Y-KK-.-E---------------W----------L--.-----F---- 147
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------R-TV---A----I......................--TG---V-Q--DR---V----L-NKD..YV-------G-....-----K-----------G-F--GF--------D-----KK-.-------V---------W-------------.C-E--F---- 140
14_BG.ES.05.X1870 -------R-IV---EI---L-.................-SP---EG-X-V-Q--AR---V-------N-PD-------Q-DSE...-----R-----------G-F---F--------D---Y-KQ-.-------V-N---F---W--------I----.-----F--E- 148
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S-----....--Q---KIK.................QTP---EG---V-Q--DN---V----MNNAD..SV--R-E-D--....-----R---------F-E-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N---F---W--------I----.C----F---- 141
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-LP---AI-----........RTPPAAERTPPAA--EG---V-Q--ATR--V-IN-------DS----------E...-----R-----------G-F------R-----D------K-.-------V-----F---W-G------I----.-----F---- 157
17_BF.AR.99.ARMA038 -------....---A------...............RAEP----EG---V-----RR--V-----S-N-PDL----------....-----R-----------G-L----------------Y-K--.-E-----V-N-------W--------I----.-L-------- 145
18_cpx.CU.99.CU76 ---------LV---EI---I-......RTQELPRTPPAESQEER...........---SG-N-S-----PTHGR--EE----....-----R-----------G-F---F--------D---FF-K-.PE-----VFN---FL--W----------F--.-----F---- 147
19_cpx.CU.99.CU7 ---------I----A-----Q.................-------G---V---------------R----D---------ADE...-----X-----------G-L--------------IVW--K-.-------V---------WH-------I----.-----FE--- 148
20_BG.CU.99.Cu103 --N-----....--A----L-.................-TP---AG---V-Q--A------------N-PD---------DSE...-----R---------F---F---F--------D---Y-KQ-.-------V-N-------W--------T-F--.-----F---- 144
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------IV----I---I-.................-TD----G--P------R----------T--PD---------D-G...-----R----I------G-F------------D---Y--K-.-E-----V-----F---W--------T-F--.-----F---- 148
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------IV---Q----I-.................QTPA--EG---V-Q--D----V----MNHAS..-V------DN-....-----R-----------G-F---F--------D---Y-KK-.-E-----V-N-------W-------X................ 130
23_BG.CU.03.CB118 --N-----....-AA------............RAPPAXNP---AG---V-Q--AR--------------DR--V-----DSE...-----R-------------F---F--------D---W-KQ-.-------V-N---F---W--------I----.-----F---- 149
24_BG.ES.08.X2456_2 --N-----VS.E--R----I-RTPLTTTRGGASQNSARQES---VG-----Q--AR-----------N-PD-------Q-DSE...-----R-------------F---F--------D---Y-KQ-.-------V-N-------W--------T-F--.-----F---- 164
25_cpx.CM.02.1918LE -------NR-.---EI---I-............RTPPAE-AA--EG-----Q--A-----------S--PD---------S-E...-----R-----------G-F---F-----------VW--K-.-E---------------W-------X................ 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------V---E------.................-TP---TG---V----D----V-----SF--PD----------GE...-----R-------------F--GF--------D---Y--Q-.K------V-N---F---W--------I----.-----F---- 148
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q--PV---A---K--.................--P----G---V-Q--A------NN----N-PD---V-----DSE...-----R--------------------------D---W-KK-.-E-----V-N-------W--------E-F--.-L---F---- 148
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------RGTG--EA------.............RTRPA------G---V-----R----------HN--D-----------....-----R-----------G-L------R-----------PK-.-E-----V---------W--------T-F--.-----F---- 151
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-MS--AA------............RTEPGP-----EG----------Y-------------------------....-----R-------------I-I-----------------K-.-E-----V---------W-------------.---------- 152
31_BC.BR.04.04BR142 --N----CIPV---AI---L-.RAHPAA.ERIGSERVRG-----EG--P--Q--DR---L-----RDN--D-------Q---E...-----R-------------F---F------------Y-KQ-.-------V-N-------W--------T-F--.-----F---- 163
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------IV---EI---L-.................-TP---EG---V-Q--D--------H-PT------------D--....-----R-----------G-F--GF--------D---Y-KK-.-E-----V---------W--------I----.---------- 147
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E-CIV---Q----I-.................QTP---EG---V-Q--D----V--T-MNNAD..SV---------....-----R---------F-G-F---F--R-----D---Y-KK-.-------V-N---F---W-------------.C----F---- 145
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------IV---Q----I-.................-TP---EG---V-Q--D----V----MNNAD..-V--R----N-EE..-----R---------F---F---F------------Y-K--.-E-----V-N---F---W--------T-F--.C----F---- 147
35_AD.AF.07.169H ---------KKE--E-K-K--.................QTPA--EG-X-V-Q------------INHPS..-T---T-Q-D-E...-----R---------F-G-L--------Q---D---Y-RK-.-E-----V-N-------W--------I----.---------- 146
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------I----QI-D---.................QTP---IG---V----DR---------TS---DY--------G-....-----R-----------G-F---F--------D------K-.-------V-----F---W-------................. 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------LV---Q----IK.................QTP---EG---V-Q--A-------R--ST--PD-------G-DPD...-----R-------------F---F--------D------K-.---------N-------W-------................. 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------RRIV--ADI-----.................------EG-----Q--DRR--------KDN-PDV----------....-----R-----------G------------------Y-K--.-E-----V---------W--------I----.-M---F---- 147
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------K----AI-D---.........RTPPTAERG-AK--EG---------SR--L-----KDN-PDV----------E...-----R-------------L---------------VW--K-.-------V---------W----------V--.-----F---- 156
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------R-P---EI-----...........RAEPAADG-R---G-----Q--A----L-----VSN--D--------N--....-----R---------HR--I------RKE---------K--.-------V-----F---W--------I----.-----F---- 153
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---X-----LV---A------.................KT----VG--P----------L-T----TK---V----------....--X--R-----------G-L---------------VY----.-----------------W--------I----.-----F---- 147
43_02G.SA.03.J11223 -------R-MG--SEI---I-.........RTPPTAAEG-GT--EG-----Q--AR---------PQ---D--------D--....-----R-R-----------F--GF-----------VY-KK-.-E-----V-----F---WH-------I----.-----F---- 155
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R-RIV---A----L-.................-TP---EG-----Q---RR----N---RDN-PDV-------D--....-----R-------------L---------------TY-KK-.HE-----V---------W--------I----.-----F---- 147
47_BF.ES.08.P1942 --N------IV----I---I-.................-TP-I-EG---V----G------------N-PDL-------G--....-----R-----------G-F---F------------Y-RK-.-E-----V---------W-------------.-----F---- 147
49_cpx.GM.03.N26677 --SS----RIV---EI-----..........RARATPTAPA---EG---V-Q--D----------P----------E-T---....-----R-------------F--G---X......................................................... 99
DO.FR.08.RBF208 --NALRR-PFP--AAI-X-I-............RXPXPEP--C-PG--PV--E-AAR-G-P--F-PQX---L-F--SHQ---....-----R-----X-----L-F--X............................................................. 93
O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA------...........RTRTFPES--C-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PQN---L-F--SHQ---....-----A-----------G-F---F------------Y-HK-.AE-----V-N---F---W--------T-F--.----LF---- 153
O.CM.91.MVP5180 --NA----KFA--SE--D---............RSSSDPQQ-C-PG---V--E-ATR-G-S--H-PQN---L-F-DSHKD-D....-----R---------F---F---F--------D---Y-HK-.AE-----------F---W-C------P-F--.----LF---- 152
O.CM.96.96CMA102 --NVLG-GKFA--SA--D---..........KAPAAEPEP--C-PG--EL--AVAAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--....-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-PE-.AE-----V-N---FL--W--------T----.----PF---- 154
O.CM.98.98CMA104 --NVLG--KFA--S-------............RAPXPEP--C-PG--XL--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD-DE...-----R----V----F-G-F---F--------D---Y-DA-.AE-----VHN---FX--W--------T-F--.----MF---- 153
O.CM.99.99CMU4122 --NALX--RFP--SAI-X---.............KTSPEP--C-XG--PV--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHSD--....-----R----V----F---F---V----N-------Y-HG-.AE-------N---F---W--------T-F--.----LF---- 151
O.FR.92.VAU --NVLG--KWA--SE--R---.........QTSPDPQSSDTQP-PG-R-V--A-ADRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GSHQGKG....I----R-----------G-F---F--------D---Y-HK-.AE-----VH----F---W--------T-F--.----LF---- 155
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DIFK--SA------.............GTSPDP--C-PG--QI--E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD--....-----R-----------G-F---F--------D---Y-HK-.AE-----V-----F---W-G------P-F--.----LF---- 151
O.US.97.97US08692A --NALR--KFA---A------.............RASPKP-DC-PG--EV--E-ASR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQD-D....---------------X-G-F---F--------D---Y--Q-.AE-----------F---W--------T-F--.----LF---- 151
O.US.99.99USTWLA --NILT--KFE---A--R---.............QTSPDPQ-C-PG--EV--A-AGR-G-PN-Y-PQN---L-F---YQD-D....-----R-----Q---F---H--------N---D---Y-HK-.AE-----V-----F---W--------P----.----LF---- 151
N.CM.02.DJO0131 --KI-----IV---EI-----...........RQRPHEP-VEP-VG-----Q--ANR--L-T---RTN-PTV--V------GE...-----R-----------------F------------W-RK-.--V----V-----F---W--------T-F--.-----F---- 154
N.CM.04.04CM_1015_04 --KS------V---EI-----............RQRQTQ-AA--VG-----Q--ANR----T---RDN-ETV--V-------E...-----R---------F---F---F-----------VW-RK-.-E-------N-------W-------------.-----F---- 153
N.CM.06.U14842 --KS-----IV---EI-----...............RQTQ----XG-----Q--ANR--L-T---KDN-E-V----------....-----R-------------F---F---D---R---VW-RK-.-E-----X.................................. 116
N.CM.95.YBF30 --KI-----LV---EI-----............RQTQEP-VEP-VGA----Q--ANR----IR--RDN-ESI----------E...-----R-------I---Q-F---F---D-------VW-RK-.-------M-----IL--WH-------I---V.-----F---- 153
N.CM.97.YBF106 --KI-----LV---EI---I-................RQTPEP-VG---V-Q--ANR----T---KDN-QTV--------X-....-----R-------------F---F-----------VW-RK-.-E-----V-----F---W------------X.C----F---- 148
P.CM.06.U14788 --NA-K---LV---A---KIK.......QTTPTTPDPTTPVTP-PG--EI-KE-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-H----....-X---R------C------F---F--------D--VY-PE-.AE-----------F---W--------E----.----LF---- 157
P.FR.09.RBF168 --NA-K---LV---A-----N...............QTAP-TP-SG--EI-KE-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---H-D--....-----R----V--------F---F------------Y-PG-.AE-----V-----F---W-H------E-F--.----LF---- 149
CPZ.CD.90.ANT --SA---IKWV-ARQAIRKI...................H-TNP-DI-PCGNE-ASR--L---TIGTEKDVITYS-DHT--G....T----R----M----E-L-----X--------DX--XXLK-.AA---M-MFN---I---W----EE-------.CR---F---- 145
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A------LV---EI---IK.................--PT---G--EV-Q-IASR--V-IR--PQ--ETL----EMQD--....-----K---------F-G-F----------------W-RK-.-E-----V---------W-------------.-----F---- 147
CPZ.GA.88.GAB1 --T------LV---E--R-I-.................E-PT--EG--EV-K---R------R--PE--QTL----EMDN--....-----R----T--------F---------------VY-R--.-E-----V-----F---W----T---T-F--.C----F---- 147
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIF..GRWP-ARKAI-DL...................HNTSSEP--Q--Q--QNK-GL-TNTLGTSADVLEYSADHT---....-----R-A--M----E-L-I---W--------D--FF-PK-.AA---T-M-N---V---W--------I----.CR--LF---- 143
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------IV---E--N-L-...............QTQTTA--EG--PV-Q--AE-----TR--PQN-QTL---DEMTNH-SE..-----R-----------Q-F--GF-----------VY-R--.-E-----V-----I---W-------------.-Y---F---- 151
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B.FR.83.HXB2 VEPDKIEEA.NKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF....KNC* 205
A1.AU.03.PS1044_Day0 -D--EV-K-.TEA--N-----ICQ-----DD--T-M-K---K--LK---------FY....-D-. 204
A1.CY.06.CY171 ................................................................. 45
A1.ES.06.X2110 -D-EEV-KT.TE---NC------Q-----D---T-M-K---K--LK-L---K---FY....-D*R 204
A1.GE.99.99GEMZ011 -D-SEV---.TE---N-----ICQ-----E-----M-K------LT-R--------Y....-D-- 208
A1.IT.02.60000 -D---V---.TG---N-----ICQX----D-K---M-K------LK-R-Q-M---FY....---- 210
A1.KE.06.06KECst_001 -D--EV-K-.-E---N-----ICQ-----E-K---M--------LK-R-Q-----FY....-D-- 205
A1.RU.08.PokA1Ru -D-EDV---.TE---N-----ICQ-----E-K---R-Q------LK-R------DFY....-D-- 207
A1.RW.93.93RW037A -D-GEV-R-.TE---N-----ICQ-----DD----Q---------K-M-H--Y--FY....-D-- 210
A1.SE.95.SE8538 ---EEV-K-.-E---N-----ICQ-----E---T-M-K---K--LK-R-H-------....---- 205
A1.TZ.01.A341 -D--EV-K-.TE---N-----ICQ-----D-K---Q--------LK-R-Q-----FY....--*- 204
A1.UA.01.01UADN139 -D-AEV---.TE---N-----ICQ--V--E-K---M-K------LT-I---K---FY....-D-- 213
A1.UG.99.99UGA07072 -D--EV-K-.TE---N-----ICQ-----E---T-M-K------LK-R-L-----FY....-D-- 205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --QAEV-QD.TQ---N-----ICQ--I--Q-K---M-K------LK-L---M---FY....-D-- 210
A2.CD.97.97CDKTB48 -D-SEV---.TE---N-----ICQ--AE-------K-K------LR-L---Q---FY....-D-- 217
A2.CM.01.01CM_1445MV -N-SEV---.TE---N-----ICQ--I--------K-----H--LR-R----Y-DFY....-D-- 204
A2.CY.94.94CY017_41 ---SEV---.TQ---N-----ICQ--V--------R-E--RS--RR-R--------Y....-D-- 218
B.AR.04.04AR143170 --QE-----.-T---I-----M-Q--I----K---Q-K---------I--------Y....-D-- 207
B.AU.04.PS1038_Day174 -DQEQV-K-.-E---NC----M-Q-------K---M-K---------M---K-----....-D-. 206
B.BO.99.BOL0122 LD--QV-R-.-E---N-----M-Q-------K---V-K---------M-------FY..K#ID-- 206
B.BR.05.BREPM1081 -D---V---.-E---NC----I-Q-------K---V-K---------M--------Y....-D-- 207
B.CA.97.CANB3FULL ---E-----.-E---NV----M-----E---G---V-K---------M---K----Y....-D-- 206
B.CN.05.05CNHB_hp3 -D-EQV---.--E--NC----M-Q--T--------M-K---------M---K---FY....-D-- 205
B.CO.01.PCM001 ---EEV-K-.-E---N-----M---------K---Q-K-----------------F-....-D-- 207
B.CU.99.Cu19 -S-EQV---.-E---N-----M-----E---K---M-K---------M---K----Y....-D-- 207
B.CY.06.CY165 ................................................................. 52
B.DE.86.D31 -K-EQV---.-E---N-----M-------------V---------K-M--------Y.KN#-D-- 209
B.DK.07.PMVL_011 ---ER----.TE---NR----M----------------------VR---K-------....-D-- 207
B.DO.05.05DO_160884 ................................................................. 124
B.EC.89.EC003 ................................................................. 132
B.ES.07.X2231 --QE-V---.-A---NC----M-Q-------K---M-K---K---K-----I----Y....--*- 206
B.ES.09.P2149_3 -D-AQV---.-----N-----M-R-------G---M-K---------M---K-----....-D-- 212
B.FR.92.92FR_BX08 --QERV--E.-NR--N-----M-Q-----------Q-K---------M---K----Y....-D-- 205
B.GA.88.OYI MD--QV---.-E---N-----I---------K---V-K-------R-M---V----Y....-D-- 212
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---E-V---.-A----R----I-Q-----------Q-K---H---------AASGVL.QE.L--- 212
B.GE.03.03GEMZ004 -K-EDV-K-.-E---NC----M-----E-T-G---M-K-------------I-----....-D-- 207
B.HT.05.05HT_129389 ................................................................. 126
B.IN.x.11807 ---EE--K-.-E---N-----M-Q-----------Q-K---------M---K-----....---- 207
B.JM.05.05JM_KJ108 ................................................................. 121
B.JP.05.DR6538 M--EQV---.-----NC----M-----E-------V-K---S--L--R---Q---FY....-D-- 207
B.KR.04.04KMH5 ---ERV---.TE---NC----IN--------G------------Y--M---K-----....-D-- 214
B.MM.99.mSTD101 -D-EQV-A-.TA---N-----INQ--A----K---M-K---------M---K----Y....--*. 205
B.NL.00.671_00T36 -D--QV-K-.-E---NC----M-Q--I----K---V-K---------M---I----Y....---- 205
B.RU.04.04RU128005 -DQE-V---.-E---N-----M---------K---M-K---------I---K-----....--*- 206
B.TH.00.00TH_C3198 ................................................................. 133
B.TT.01.01TT_CRC50069 ................................................................. 121
B.TW.94.TWCYS ---EQV-K-.-E---XC----M-Q-------K---V-----T-----R--------Y....-X-- 208
B.UA.01.01UAKV167 -D--QV-K-.-E---NC----M-Q-------K---M-K---------M---I----Y....-D-- 205
B.US.09.N_2 MG-E-V---.-E---N-----L-Q-------K---V-K-------------K-----....---- 219
B.UY.01.01UYTRA1179 ---EQV---.-E---NC----M-Q-------K---M-K---S---R-M--------Y....EDR- 211
B.YE.02.02YE507 ---EE--K-.-T---NC----M---------G-T-Q-K-------------------....-D-- 208
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -D-E-----.-E--RNN----M-Q-------K---Q-K---H---R-I---I-----....-D-- 206
C.AR.01.ARG4006 -D-REX---.XT---N-----M-----E-SDG---Q-K---L--RR-M--------Y....-D-- 216
C.BR.04.04BR013 -D-KEV---.-E-D-N-----M-----E-EHG---Q-K---L--RR-M--------Y....-D-- 207
C.BW.00.00BW07621 -D-KEV---.-E---NC----M-Q-RI--DH----M-K---S--RR----------Y....-D-- 207
C.CN.98.YNRL9840 ................................................................. 45
C.CY.05.CY040 ................................................................. 45
C.ES.07.X2118_2 -D-REVX--.-E--DNC----MH----E-EH----K-K--IH--XR-X-------FY....XD-- 207
C.ET.02.02ET_288 -D-SEV---.-E---NC----I-------EDK---M-K--IS--HR-L--------Y....-D*- 207
C.GE.03.03GEMZ033 -D-GEV--D.-----NC----M-Q--V---DK---M-K---S--RR-L-------FY....-D-- 208
C.IL.98.98IS002 -D-REV--D.-----NC----I-----E-E-----Q-K---L--RR-M--------Y....-D-- 208
C.IN.03.D24 -D-GEV---.T----NC-----CQ---E-EHG---K-K---S--RR-L---T---FY....-D-- 206
C.KE.00.KER2010 -D-REV---.--E--NC----M-Q--IE-E-----R-Q---L--HR-L---Q----Y....-D-- 208
C.MM.99.mIDU101_3 -D-RDV---.T---DNC-----CQ---E-EHG---Q-K---Q--LR-R-------FY....-D-- 208
C.MW.93.93MW_965 -D-REV---.-E---NC----M-Q--IE-ED--I-R-K---Q--RR-L---Q---FY....-D-- 208
C.SN.90.90SE_364 -D-REV---.-E---NC----M-----E-EX----M-K--IQ--HR-M-------FY....-D-- 208
C.SO.89.89SM_145 -D-REV--D.-----N-----M-Q---E-ED----M-K---H--RR----------Y....---- 208
C.TZ.02.CO178 -D-SEV---.-E---NC----M-----E-ED----K-K---L--RR-M--------Y....-D.. 212
C.US.98.98US_MSC3018 ................................................................. 133
C.UY.01.TRA3011 -D-REV---.-E---N-----M-M---E--HK---Q-K---L--HR-M--------Y....-D-- 208
C.YE.02.02YE511 -D-REV---.-E---N-----I-----E-GDG---M-K------HR---------FY....-D-- 220
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -D-REV---.-E--DNF----M-----E-E-G---K-K---S--RR-L---I----Y....-D-- 208
C.ZM.02.02ZM108 -D-GGV---.SE--DNC----ANQ-----EH----K-K---L--RR-M--------Y....-D-- 209
D.CD.83.ELI -D-QEV--D.TE--TN-----ICQ---E----Q--K---N-----E-K---M---FY....--*- 207
D.CM.01.01CM_0009BBY ................................................................. 134
D.CY.06.CY163 ................................................................. 45
D.KE.97.ML415_2 ---KEV---.TE---NC----MCQ---E-------M---N-K--YE-K-KM----FY....-D-- 215
D.KR.04.04KBH8 --SEEV---.-E---NC----M-Q--IE----Q--K---N-K---E-K--M----FY....-D-- 203
D.SN.90.SE365 -D-EEV---.TE--DNC----LCQ--IE-E--Q--V---N-K---E-K--K----FY....-D-- 208
D.TD.99.MN011 -D-KVV--E.TE---NC----MNQ--G----K---V---N-----E-K-K-K---F-....-D-- 207
D.TZ.01.A280 -D-KEV--T.TE---SC----I-Q---E-T-K---V---N-----E-K--S-----Y....-D-- 208
D.UG.99.99UGK09958 -D-KE---D..A---SC-----NQ---E-------M---N-----E-K--IK-----....-D-- 206
D.YE.02.02YE516 -D-KMV--E.-E--DKC----MHQ---G---K---V---N-K---E-K--KT---F-....-D-- 205
D.ZA.90.R1 -D-QEV-Q-.TE--TNC----MNQ---E-------K-K-------E-K--------Y....-D-- 208
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ................................................................. 96
F1.AR.02.ARE933 ................................................................. 90
F1.BE.93.VI850 -D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----R-K---S--LR-I---R---FY.QD.*D-- 208
F1.BR.07.07BR844 -N-EEV-R-.-E---NC----I-Q-----ED----M-K---S--RR-I---K---FYK..AE--- 219
F1.ES.x.P1146 -P--EV-K-.-E--TNC----M-Q---E-ADG---M-K---M---R---K-T---FY.QD.*D-- 219
F1.FI.93.FIN9363 ---EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----K-K------LK-I---R---FY.RD.*D-- 209
F1.FR.96.96FR_MP411 -D--EV-K-.-E---NC----M-Q-----ED----R-E-------R-I---K---FY....Q-*- 206
F1.RO.96.BCI_R07 -D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----K-Q-------K-E---R---FY.QD.*DL- 214
F1.RU.08.D88_845 -D-EEV-R-.-E----C----M-Q-----EDG---R-K------LR-L---K---FY..K#LS-- 217
F2.CM.97.CM53657 ---EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----K-K---S--RR-R---M----Y....-D*E 206
G.BE.96.DRCBL M--SEV---.-----N-----ICQ---E-EDG---V-----S--RR-L--------Y....-D-- 208
G.CM.04.178_15 MD-AE----.-----S-----ICQ---E-K-----V-----S--RR-I--------Y....-D-- 208
G.CN.06.sh52 ................................................................. 85
G.CU.99.Cu74 LD-AE----.T----N-----ICQ---E-DD----I-----S--RR-L------DFY....-D-- 208
G.ES.09.X2634_2 MD-AEV---.TR---N-----IC---AE-GDK---R-K---S--RR-L-------FY....-D-- 209
G.GH.03.03GH175G ID-AEV---.----TN-----ICQ--IE-EDK---V-K---S--RR-L--------Y....---- 208
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B.FR.83.HXB2 VEPDKIEEA.NKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF....KNC* 205
G.KE.93.HH8793_12_1 -D-AVV---.TTE--N-----IWQ---E-ED----I-----S--RR-L-------FY....---- 210
G.NG.01.01NGPL0669 MN-AE----.-----N-----LCQ---E-AD----V-----S--RR----------Y....--*- 211
G.PT.x.PT2695 MD-AEV---.-----N-----ICQ---E-ADK---V-----S--RR-I------NFY....-D-- 208
G.SE.93.SE6165 MD-AEV---.-----N-----ICQ---E-ED----V-----S--RR-I--------Y....-D-- 208
H.BE.93.VI991 -D-QDV-K-.-E---N-----MCQ--IE-------M-K------LR-R-K-----FY....-D-- 208
H.BE.93.VI997 -D-QEV-R-.-E---NC--Y-ICQ---E-E-G---M-K-------T-T---K---FY....-D-- 208
H.CF.90.056 -N-QEV-Q-.-E---N-----M-----E-DG----M-K------LT-L--VK---.Y....-D-- 207
H.GB.00.00GBAC4001 -D-QEV-K-.-E---N----XMCQ---E-E-K---V-----H---R-R---Q---FY....-D-- 208
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D-GEV-R-.-E--DNR----ICQ---E-ED----M-K--TS--RR-M-------FY....---- 202
J.CM.04.04CMU11421 XD-REV---.-E---NC-X--X-Q--IX-X-X---M-K-XXS--XR-X-------FY....-D-- 210
J.SE.93.SE9280_7887 -D-SEV---.-E---NC----ICQ--IE-E-----Q-K---S--RR-I-------FY....-D-- 204
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -D-REV---.TE---NC-----NQ---E-EH----K-K---S--RK-----M----Y....-D-- 207
K.CM.96.96CM_MP535 -D-AEV--T.TE--DNC----INQ---E-EH--I-M-K---S--RR--------D-Y....-D-- 216
01_AE.AF.07.569M -D-STV--D.-----NC----M-Q--IE-E-----I-K---A--RK-I--------Y....-D-- 225
01_AE.CF.90.90CF11697 -D-KEV--D.--D-SNC----M-Q--V--E-----M-K---S--RR-I----R---Y....-D-- 205
01_AE.CN.07.07JSWX045 ................................................................. 130
01_AE.HK.04.HK001 -D-REV--D.-----NC----A-Q--I--E-----M-K---A--RK-L-------FY....-D-- 207
01_AE.JP.x.DR0492 -D-REV--N.-----SC----M-Q--IE-ED----M-K---S--RR-I---K---FY....-D-- 206
01_AE.TH.04.BKM -D-REV--D.-----S-----I-Q--IE-E-----M-K---A--RR-I---M---FY....---- 205
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ................................................................. 128
01_AE.VN.98.98VNND15 -D-REV--D.T----NC------Q--LE-G-----M-K---A--RK-I------D-Y....-D-- 207
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ................................................................. 132
02_AG.CY.05.CY048 ................................................................. 44
02_AG.ES.06.P1261 MD-AEV---.T----N-----ICQ---E-EDK---V--Y-RN--TR-I-------FY....-D-- 207
02_AG.FR.91.DJ263 ID-AE----.--E--N-----ICQ---E-ED----V-----S--RT-R--------Y....-D-- 207
02_AG.GH.03.03GH181AG ID-ATV---.TE---S-----I-Q---E-ED----V-----Y---R-L---K---FY....-D-- 209
02_AG.LR.x.POC44951 MD-AEV---.-----N-----ICQ--IE-TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY....-D-- 210
02_AG.NG.01.PL0710 MD-AEV---.TE---N-----ICQ---E-DH-Q--V-K---Q---R---H------Y....-D-- 212
02_AG.SE.94.SE7812 MD-AD--KD.TE---N-----ICQ---E-ED----V---------T-K---M---FY....-D-- 207
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 MD-AEV---.-Q---N-----ICQ---E-EDK---V---------R-T--------Y....-D-- 210
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ................................................................. 137
02_AG.UZ.02.02UZ0683 MD-AE--K-.TE---NA----ICQ--LE-AD-D--V-----K---K---------FY....-D-- 207
03_AB.RU.97.KAL153_2 -D-AEV---.TE---N-----ICQ-----E-K---M-K------LT-R-------FY....-D-- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -D-QEV---.TE----C----I-Q---E-E-----K-K------YK---------FY....-D-- 220
05_DF.BE.x.VI1310 -N-EEV-K-.-E--DNC----M-----E-DD----Q-K---S--LR-I---R---FY.QD.*D-- 209
06_cpx.AU.96.BFP90 -D-EEV--L.T----NC----ICQ--AE-E-----K-K---S--RR-I---K---FY....-D-- 206
07_BC.CN.98.98CN009 -D-REV---.-E---NC-----CQ---E-EH----K-K---Q--HR-R-------FY....-D-- 207
08_BC.CN.06.nx2 GD-REV-Q-.SE--DN------CQ---E-EH----K-KY--Q--HR-W----Q--FY....R--- 205
09_cpx.GH.96.96GH2911 -D-KEV---.TG---N-----MCQ--V-S.GG---M-----T--LKXI---K---FY....-D-- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -D-REV---.-----NC----M-----E-KHG---V-K---T--HK-I--------Y....-D-- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -D-REV---.-A---NC----L-Q--T--E-----M-K---S--RR-I------DFY.KD.*D-- 211
12_BF.AR.99.ARMA159 -D-VEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----I-K------LR-L---K---WY.KD.*D-- 208
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ID-KEV---.-E---NC----M-Q--IE-A-----M-K---S--RK-I-------FY....-D-- 200
14_BG.ES.05.X1870 -D-AEV---.TG---N-----ICQ--IE-ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY....-D-- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D-SDV--N.-----NC----M-Q---E-E-----K-Q---A--RK-I--------Y....-D-- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 -S-AEV---.TE--TN-----ICQ--IE-------K-V---H--LV-K-------FY....-D-- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 ---EE--K-.-E---NC----M-Q-E---ED----K-K---S---R-----R---FY.QN.*D-- 206
18_cpx.CU.99.CU76 -DSNEV---.-E---N-----ICQ-----E-----K-K---A--RR-I---Q---FY....-D-- 207
19_cpx.CU.99.CU7 -D-KEA-KD.TE---NC----ACQ-------K---V---N-----X-K--IK---FY....-D-- 208
20_BG.CU.99.Cu103 MD-AEV---.-N---N-----ICQ---E-N-----I-----S--RR-L-------FY....-D-- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 -D-SEV--D.T----N-----MCQQ-I--------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY....-D-- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ................................................................. 130
23_BG.CU.03.CB118 -D-ADV---.SN---N-----ICQ---E-DDK---M-----S--RR-I---R--DFY....-D-- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 -D-TEV---.-S--TN-----ICQ---E-SDK---I-K---S--RR-I------DFY....-D-- 224
25_cpx.CM.02.1918LE ................................................................. 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -D-AEV---.-----N----AM-----E-S-G---M-K---Q--RK-T--------Y....-D-- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D-KEV---.-E---N-----M-----E-E-----M-K------LR-----K---FY....-D-- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 -D-EQV-A-.-E---N-----M-Q-------K---M-K---------M--------Y.KD#-D-- 213
29_BF.BR.01.BREPM16704 -D--QV--E.-----N-----M-Q-----------M-K---------M-------F-....-D-- 212
31_BC.BR.04.04BR142 -D-REV---.-A---N-----M-----E-THG---M-K---L--RR-M-------FY....-D-- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 -D-REV---.T----NC----IC---AE-E-G---M-----S--RR-I---K---FY....-D-- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C -D-TEV--E.-----NC----M-Q---E-ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y....-D-- 205
34_01B.TH.99.OUR2478P -D-GEVK-.....--SC----M-Q--IE-E-----M-K---A--RK-I-------FY....-D-- 203
35_AD.AF.07.169H -D-AEV-KD.-E---N-----MCQ-----E---T-M-K-------T-K-------FY....-D-- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ................................................................. 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ................................................................. 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -D--EV-K-.-E---NC----M-Q--A--EDK---V--------LR-I---R---FY.QD.*D-C 208
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -S-EEV-R-.-E--DNC----M-Q-----ED----V-K---K--------------Y....-D-- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D-EEV-K-.-E---NC----M-----E-E-K---Q----AT-------------FH....---- 213
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --X-QV-K-.TE---------M-----E-T-----V-K---K-------H-M----Y....-D-- 207
43_02G.SA.03.J11223 MD-ADV---.--E--N-----ICQ---E-ED----V-----S--RR----------Y....-D-- 215
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -N-EEV-R-.-E---NC----I-Q---E-E-----Q-K---S-----R------DFY....---C 207
47_BF.ES.08.P1942 -D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E-ED----M-K--RH--SK----------Y....-D-- 207
49_cpx.GM.03.N26677 ................................................................. 99
DO.FR.08.RBF208 ................................................................. 93
O.BE.87.ANT70 -SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--FE-THK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-....QKD- 214
O.CM.91.MVP5180 -SAEEA-RLG-TN-DA-----ACN--AE-AHG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-....PK*. 211
O.CM.96.96CMA102 -SEAEA--LG--SDRAK----ACN--FG-RHG-I-K-Q--RS--IT---KVTN--L-....LKD- 215
O.CM.98.98CMA104 -SEAEA--LG--H-RAK----ACA--FG-AHG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-....PKD- 214
O.CM.99.99CMU4122 -SEAEA--LG--CVTAK----ACN--SE--HG-I-K-Q--RS-GNI---KVT---L-....LKD- 212
O.FR.92.VAU -SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--YE-QHK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-....SKD- 216
O.SN.99.99SE_MP1299 -SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE-NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-....NKD- 212
O.US.97.97US08692A -TE-EAKRLG-VC-RAH----ACN--FE--HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---F-....PKD- 212
O.US.99.99USTWLA -TEQEA-QLG--D-GAM----ACN--SE-HHG-M-K-Q---S-GIT---MVT---L-....IKN- 212
N.CM.02.DJO0131 LSAEAV---.-E-D-NA----LCQ--V--GHK---Q-Q---S--RR-I------DFY....---- 214
N.CM.04.04CM_1015_04 LSAEAV---.-E-D-NA----ICQ--V--DHK---V-----S--RR-I------DFY....---- 213
N.CM.06.U14842 ................................................................. 116
N.CM.95.YBF30 LSAEEV---.-E-D-NA----ICQ--A--DHK---V-----S--RR---------FY....---- 213
N.CM.97.YBF106 LSEEAV---.-E-D-NA----ICQ--V--DHKQ--V-----S--RR---K----DFY....---- 208
P.CM.06.U14788 -SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS--HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-....IKD- 218
P.FR.09.RBF168 -SEVEV--MGDEQ-KAK----ACTY-DS-HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L......... 205
CPZ.CD.90.ANT --SP......PDD-RNI----ACT--DG--HK-I-R-E--AS-MRR-I---R-----....RD*D 199
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 LP-EEV-K-.-E---NC----MCQ---E-E-----V-T---K--LR-L---K----Y....RD*. 205
CPZ.GA.88.GAB1 LTEEQV-Q-.-E-D-NC----ICQ---E-EDK---V--------LR-I---Q----Y....-D*. 205
CPZ.TZ.00.TAN1 -D-PEDD-K......NI----ACS--TT--DG-T-I-----S--RR-I---RY----........ 194
CPZ.US.85.US_Marilyn LTEEEV-Q-.----TNI----MCQ---E-EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------....R-*W 210
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